IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011081880

Gene Model: XP_011081880.1
Description: SInEXLB-02
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135
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Query seq,
Superfanilies PLN#3023

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisiona 16-256 3.85e-84
SEQUENCES
Peptide
>SIinEXLB-02

MMAHLWLFFNLFIATFLSLEILGNAATCRDCFIHSRAAHYPNSDDNGTEIGRCGYGTF
GATLNAGDVSAASDLYRDGVGCGACYQVRCTNSNYCSDKGVTAVITDHGSSDRTDF
ILSRRAFGRMAQNQDAAASLLALGIVDIEYRRVPCSYPNKNITIKIDENSNYPHY LAFV
IWYQEGSKDITAVQLCETKNYICKLLDRSYGAVWTTTSPPIGPLSVRMLFSDENGEET

WVVPVKDIPDNWKPGETYDSGVQVTD

CDS (coding sequence)
>SinEXLB-02

TGCAGTTCATGCACATAAACCCGTCTTCTTCCCTTTCGTCTGCTTCAATTGCTATCT
TGTATGATGGCTCATCTCTGGCTTTTCTTTAATCTTTTCATAGCAACTTTTCTCAGC
TTGGAAATCCTTGGAAATGCAGCCACATGCAGGGATTGTTTCATCCATTCGAGGG
CTGCTCATTACCCGAATTCTGATGATAATGGAACAGAAATTGGACGCTGTGGCTA
TGGTACATTCGGTGCAACACTTAACGCTGGAGATGTATCTGCTGCATCAGATCTG
TATCGAGATGGAGTAGGGTGTGGTGCTTGCTACCAGGTCAGGTGCACCAACAGTA
ACTACTGTTCTGACAAAGGAGTTACTGCAGTCATAACTGACCATGGTTCCAGTGA
TCGCACTGACTTCATTCTGAGCAGGCGTGCTTTTGGTCGAATGGCTCAGAACCAA
GATGCAGCTGCATCTCTATTAGCGCTTGGCATAGTAGATATTGAATACAGACGGG
TTCCATGCAGCTATCCAAACAAAAACATTACCATAAAGATAGATGAAAACAGCA
ATTACCCCCATTATCTGGCTTTCGTGATTTGGTATCAAGAAGGCAGCAAGGATAT
AACTGCCGTGCAACTTTGTGAGACAAAAAATTATATATGCAAACTACTAGATCGG
AGTTATGGAGCAGTATGGACAACCACCTCACCGCCCATTGGACCTCTGTCAGTAA
GAATGCTATTTAGTGATGAAAATGGAGAGGAGACTTGGGTAGTCCCAGTTAAGG
ACATACCTGACAACTGGAAACCTGGAGAGACATATGATTCTGGAGTACAAGTGA
CTGACTGATGCAAGAACTCCTCATTATCATCTCATTATTTTGTATTACTTAGCTTG
TTGGTTGTATTCCTTTCCATCCTTTCAATTGGTTTATCGTTTTCAGTGGTAGGATCC
AATAAATAGTCAACAAATCCAGGGGTTTAATTATTTTATAGATGAGTAATAGAAG
CAAAAGGAGATGTCTTGTAAAATTATGTGAAGATGCTTAAAGGTTCTACACTAAT
TAAATTCATCCCTTCTCGAGA

Nucleotide

>SinEXLB-02



AATTTTATTGAAAAAATATAGAAAATATTACATAGATATTATTTCTCGGTTGAAG
AAGACAACTGTTTAACCTCTTATATTATAGAGGACTTGACTCGTTGGATAAACCC
CTACAAACTAAAAGGTTAAAATACTAGAAAAGATTGAAAAGGAAATTCACTTGG
TACTTTATGGTGTGATACTGTTTGCTGTTCCAGTGCTAATAAATGCAGGCTAACAT
TAAACGTCATGCATTGTGGCCTTCCCATCTCTCAGTAATACCCTTAACCTGCTTTG
ATAAATTAATTCAGAATAATATTCAGTGAGGGTAATTGAAAAAAGGTCTTGATTG
ACGTTGATCTGCTTGTTCCAAGCCCCATTTGCACATAAGTTATGCTATCCCTTGTA
TGAAACTAGTGTATCAATGAGAATATTATTAGTTTCTTTTTGCTATTGTGGTTTGC
AAGAACTGGATTGATCTTGAAGCTGTGGAATATTACTTAGGAATGGGGCAGTAAA
AATCTCGAGAAGGGATGAATTTAATTAGTGTAGAACCTTTAAGCATCTTCACATA
ATTTTACAAGACATCTCCTTTTGCTTCTATTACTCATCTATAAAATAATTAAACCC
CTGGATTTGTTGACTATTTATTGGATCCTACCACTGAAAACGATAAACCAATTGA
AAGGATGGAAAGGAATACAACCAACAAGCTAAGTAATACAAAATAATGAGATGA
TAATGAGGAGTTCTTGCATCAGTCAGTCACTTGTACTCCAGAATCATATGTCTCTC
CAGGTTTCCAGTTGTCAGGTATGTCCTTAACTGGGACTACCCAAGTCTCCTCTCCA
TTTTCATCACTAAATAGCATTCTTACTGACAGAGGTCCAATGGGCGGTGAGGTGG
TTGTCCATACTGCTCCATAACTCCGATCTAGTAGTTTGCATATATAATTTTTTGTCT
GCATATTGAAATGTGGAGTTAGTTTTCGTATAGAAAATTCAGAATTCTATGAATTT
TCTGACATGTGCAACTTTTTTCTCATCAAAAAGCCCAGGTATCGGACATACACAG
AAATGTGGAATGCATAATAAAAAGATTCTGAAAGATACCTCACAAAGTTGCACG
GCAGTTATATCCTTGCTGCCTTCTTGATACCAAATCACGAAAGCCAGATAATGGG
GGTAATTGCTGTTTTCATCTATCTTTATGGTAATGTTTTTGTTTGGATAGCTGCATG
GAACCCTGTACATATACATGAGCTTCTGATCAAGCAGATTCAGAGTAAGGTACAG
AAAGCGTTGGTGTGATTGATAATTTGTAGGATTATGCAGGGCTATAACATAAGCA
TGTGATGAGATAGCAAAAGTTTGAATGTATTTACAAATAAAATAGACCGAGAGG
TGGAAGTTTAAGTTGATATAGGATGCTTAAAGAAACCAGTGAATTATGTGATTTA
GTAAACCACTAGAAATGATTCATACAAAAACAATTTCTTGGATACTAGATGTGAT
TTCTTATAAATTCTTAATTAAAACAGAGCCGTAATATGTTTGAAATATATCCAACT
TCATGAAGCTTTGGGGATGTACCGTCTGTATTCAATATCTACTATGCCAAGCGCTA
ATAGAGATGCAGCTGCATCTTGGTTCTGAGCCATTCGACCAAAAGCACGCCTGCT
CAGAATGAAGTCAGTGCGATCACTGGAACCATGGTCAGTTATGACTGCAGTAACT
CCTTTGTCAGAACAGTAGTTACTGTTGGTGCACCTGACCTGGTAGAGCAAGGAAT
AGTAAACAATAAGATCACATCACTATTGCATTACATGATAAACAAATGCAATCTT
TACTATCATTTAAATGGTTTTACCTGGTAGCAAGCACCACACCCTACTCCATCTCG
ATACAGATCTGATGCAGCAGATACATCTCCAGCGTTAAGTGTTGCACCGAATGTA
CCATAGCCACAGCGTCCAACTGCATTTTTTTATGTTAAATTTGATCAAAACTTAGT
ACAACATGTTAATCAAATCATCGACAAGCATTTAGATGGTTTTCAGTATAGCATA
TACTTCATTGTCTATATTCATTCCACATGGATAATCTATTTACTGACAGAAGAAGA
TGCATATAGTAAAAGTTCTTTGCATGCCATTTTTCAGCTATATTGCTGATATCTCA
CTTTCTGTTCCATTATCATCAGAATTCGGGTAATGAGCAGCCCTCGAATGGATGA
AACAATCCCTGCATGTGGCTGCATTTCCAAGGATTTCCAAGCTGAGAAAAGTTGC
TATGAAAAGATTAAAGAAAAGCCAGAGATGAGCCATCATACAAGATAGCAATTG
AAGCAGACGAAAGGGAAGAAGACGGGTTTATGTGCATGAACTGCATATTCATTC
TAGTATTTATAGTGGAATGAGATCTACGTACCAAGCTTATCAGGCTGGTAAGACT
TCAGACTTTGACAAATACGTCGTGAAGGAAAAGAATCCCACTACAGTTTCTTTCT
CTAAGTTTTAAGACTTGTTACAAAAGTAAATATTTCAAACTCCTGCCTGTGGAAT
GTCAAAACCATGGACCATTGTTCAGTGTGAATTAATTCAAAAATATTTCTGATTA



AGATAGCCAAGTTAGACCGTCTCCAACTGCTTTCTACGTTTGAACATTAGGGTTG
CAAGAATTCTGCTGTAATCATTACAAATTACGTCAAGGCCATTACCTTGAGAAAC
ATAATTTGATTTAAACATTGGACATCGATATTTTTTTGAATCTATCATATGAGGAT
GTAATTCTTGCAGCAATACTAACATATGCAGCAAGGAAAGATCAAGAAAAATGA
AAATTGCTTAACAAGGTTAGAGTTAATTAAGAAAAAAAATTGTCTTAATAT



