IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016192163

Gene Model: XP_016192163.1
Description: AipEXPA-03
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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Query seq.

Superfanilies PLN00050

—+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNDGO50 super family 31535 expansin A; Provisional 26-251 2548-134
SEQUENCES

Peptide

>AipEXPA-03

MGFLGVVLMGFISLVGIGVHGNDANGNSWLDAHATFYGGGDASATMGGACGYGN
LIRQGYGTETAALSSALFNNGMSCGACFEVKCVSDQSWCLPGSVVVTATNFCPPNNA
LPSDNGGWCNPPLQHFDLSQPVFQQIAQYRAGIVSVAYRRVPCQRKGGIRFTINGHSY
FNLVLITNVGGAGDVTAVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKVTAS
DGRTVVSSDVAPPGWSFGQTFTGQQFP

CDS (coding sequence)
>AipEXPA-03

CCTTTTGCATTCTTCTTCCATAGTTCCATTTATTCTTCACTCCATTAACTTTACATA
TTGTGATTAACTGCTGCATGAAAGATGGGATTTTTGGGAGTTGTGTTGATGGGGT
TTATTTCATTAGTAGGAATAGGTGTTCATGGGAATGATGCTAATGGTAATAGTTG
GTTGGATGCCCATGCAACCTTCTATGGAGGGGGTGATGCCTCTGCCACAATGGGT
GGAGCTTGTGGATATGGAAACCTGATTAGGCAAGGATATGGGACTGAAACAGCC
GCTTTGAGCAGTGCATTGTTCAACAATGGCATGAGCTGTGGGGCATGTTTTGAGG
TGAAGTGTGTGAGTGATCAAAGCTGGTGCCTCCCTGGCTCAGTTGTGGTCACTGC
CACCAATTTCTGTCCTCCAAACAATGCCCTCCCAAGCGATAACGGCGGTTGGTGC
AACCCTCCCCTTCAACACTTTGATCTCTCTCAACCTGTCTTCCAACAAATTGCTCA
ATACAGAGCTGGCATAGTCTCTGTAGCTTATAGAAGGGTCCCATGCCAAAGGAAA
GGAGGCATCAGATTCACCATCAATGGCCATTCTTACTTCAACCTAGTCCTAATCA
CCAATGTTGGGGGTGCGGGCGACGTTACCGCGGTTTCCATCAAAGGCTCAAGAAC
CGGTTGGCAACCAATGTCCAGGAACTGGGGTCAGAACTGGCAGAGCAATTCTTAC
CTCAATGGACAAAGCCTCTCCTTTAAGGTCACCGCCAGCGACGGCCGCACCGTTG
TCTCCAGTGATGTTGCCCCTCCTGGTTGGTCCTTTGGCCAGACCTTCACAGGCCAA
CAATTCCCTTAGGAGACACAATAACATAGATCCTTATTTCTCATACAATTAGTACT
ATATTACCATTTATGGTTGATATTCAGTAGGATAAATTTATAATGCAGAGTAAAG
CGAATATAGGAGTAAGTCATTAAGAGAAAATGGGAGGGGATTATTTTAAATTGTT
CCTTATCATTTGGATTGTATTACAATAAGAGTTATGCGCTGCTTTCTAAAGGTAGT
GGGCAGATTATCACCGGCCATTTTATCTTATTTTTTTGGTCTATTGGGAGGTTTAG
TCAAGTTTGAAGCATGATTTTTGAGCTTAGCCAAGAATAACAAGAATAAAGATCA
ATAGAATATATATAATAAGAAGCATTTTTGCTGCAA

Nucleotide



>AipEXPA-03

CAATTATCTATTTGCAACATTCACTCATGTCATTCAAGACTTAAGAAGCATTTTAC
ATATGTAATTAGTAACTACCACAAAATGCTGAAAGAAGAATAAACTTACCCTGTT
TTGTTATTAGAAAACATTATGCTTGTGTGATAGTGGATATATATTAAGGTATAGTC
TATAGTGTATGCTAAAGTAGTATGCAAAAATACCTATGCTAATCAGAGAAAGGCA
CTGTGTTTGATAATTAGTTTAGAAGATTATTTTTCAAAATCACGATTACTTTCCTT
ATTTGAAAATAAATAAGATATTGTCTTTGTTTGAGGTCCAATATTTAGAGCATAA
CCAGTCCATTACCAAGTTATTGTTTAGATCAGGGTAAACAACAATGTTTTTCTGCC
AAACTGCACCAAGAACTAGAATTTATGCAGTGTATCCAGAAACAAAGAAAAGAT
AATCTATCACAGAACACTAGTTAAGGAATTAAAGCTGATAACTAGCTAAGATAA
ACATTGCAGCAAAAATGCTTCTTATTATATATATTCTATTGATCTTTATTCTTGTTA
TTCTTGGCTAAGCTCAAAAATCATGCTTCAAACTTGACTAAACCTCCCAATAGAC
CAAAAAAATAAGATAAAATGGCCGGTGATAATCTGCCCACTACCTTTAGAAAGC
AGCGCATAACTCTTATTGTAATACAATCCAAATGATAAGGAACAATTTAAAATAA
TCCCCTCCCATTTTCTCTTAATGACTTACTCCTATATTCGCTTTACTCTGCATTATA
AATTTATCCTACTGAATATCAACCATAAATGGTAATATAGTACTAATTGTATGAG
AAATAAGGATCTATGTTATTGTGTCTCCTAAGGGAATTGTTGGCCTGTGAAGGTC
TGGCCAAAGGACCAACCAGGAGGGGCAACATCACTGGAGACAACGGTGCGGLCG
TCGCTGGCGGTGACCTTAAAGGAGAGGCTTTGTCCATTGAGGTAAGAATTGCTCT
GCCAGTTCTGACCCCAGTTCCTGGACATTGGTTGCCAACCGGTTCTTGAGCCTTTG
ATGGAAACCGCGGTAACGTCGCCCGCACCCCCAACATTGGTGATTAGGACTAGGT
TGAAGTAAGAATGGCCATTGATGGTGAATCTGATGCCTCCTTTCCTTTGGCATGG
GACCCTGCTCTTATCACAAAAGGAACCTAAATTTACTTGACACACTAATTAATTCT
AACAAAATCTTTTGAAGAAAAATATCACCATGGCGTTGTTCTGCAATCATATAAT
AACAACAAATGATAGATTATGCAAAAAGAATTACCTTCTATAAGCTACAGAGACT
ATGCCAGCTCTGTATTGAGCAATTTGTTGGAAGACAGGTTGAGAGAGATCAAAGT
GTTGAAGGGGAGGGTTGCACCAACCGCCGTTATCGCTTGGGAGGGCATTGTTTGG
AGGACAGAAATTGGTGGCAGTGACCACAACTGAGCCAGGGAGGCACCAGCTTTG
ATCACTCACACACTTCACCTCAAAACATGCCCCACAGCTCATGCCATTGTTGAAC
AATGCACTGCTCAAAGCGGCTGTTTCAGTCCCATATCCTTGCCTAATCAGGTTTCC
ATATCCACAAGCTCCACCTAAAATCAACCACAAAACAATACAAATTCAAGATTTT
GTTCTTATTCTCACACTTTAAATTTTCTGCATGCGACCAATGCTTAATATTGAGAA
AAACTAATATTTCAAGGATGACTGAAGATATGGTTCAGACTATATATATAATAAT
GAGAAAGTCCATGAGCCAGCACTTTTATTAGAGAGGAGTGCTAGGGACAACATTT
TTGTTAAATTCTGGCCAACACTTAACCATCAAAAGGAAATTGAATGATTTTATAC
CATTATATGCAATCTCACACCATTAGAAACATTATTGATGGCTAAAAACTACAAA
ATCTGCTGGCCTCCTAGATTTTCTCTCTATTAAAATCTGGTAAGGATTTAATCAGT
AAAAAAATGAGTAATTTTATACATTAGATGTAATTTCACACTATTAAAACATTAA
TGATAATTAATTAATGACTACAAATTACAAAATCTGTCGCTTGCTAACACTCCTCA
TACTTAATTTCTAATAGCATCAATTATTAAGTGAAAGAAAAAGTGTTATTTATCTA
GAAGATTAAAAATATATTTGTAATTTGTTAAAGATATATTTATACAAGTGCTTTTT
TCTCTCGACTTAAATTTATAAGATAAGTAGTTTTATGATATAGTATTAAATTTTAT
ATGACAAAAAAATTTAAAATTAGTTTCTTATTTTCCAAAAATAAATTAATAAATA
TAAAGCAAATAAAAAAAAGTAAAAGAATTTATATATAAAATTCACATAAATTGA
AAAAAAATTTGTAAAAGATATATTAGAGATATAATTATTTATGTATTTTTTTAATT
TGCTTAAATTTTTATAAAAAGTAGTTTCATGATAATATTAGATATTGAAGTAAAG




AAAGTACATACCTCGAATTGAGTATATTTAGAAATATATTGTGAAATCACTTTTA
CATTGTAAAAATTTCAAAATTCAGTTGATTTTGAAAATCTTTTATTGTAGGTGTGA
TTCCCCTCTCTTATTATTGAAATGAAAGAATAATTTGTCTAGCAATTTAATTAGTC
AAATCAACCTTAAACCTTGTCATATATATTATAACTCATATAACCATAATAAAAA
TTAAAAAAATAGGAGACGTACATACCCATTGTGGCAGAGGCATCACCCCCTCCAT
AGAAGGTTGCATGGGCATCCAACCAACTATTACCATTAGCATCATTCCCATGAAC
ACCTATTCCTACTAATGAAATAAACCCCATCAACACAACTCCCAAAAATCCCATC
TTTCATGCAGCAGTTAATCACAATATGTAAAGTTAATGGAGTGAAGAATAAATGG
AACTATGGAAGAAGAATGCAAAAGGTAGTGGAATAAATAGATGCTGCATTGTGG
CCAAATAGTAATAACTGTGTCAAGTGTGGGGACTCTCATCTTGCCAAGTGTTGAT
GTTCTATTTTTCTAAGCTGAGACAGCCAGACAGCTCAAATTTTCCTTAAACCACGT
GGTTTTCATCATTTTCTTTCTTTCTTTGTTTTGTTTTGAGTTAAAGAGTGCATAATT
TAATTTGCTCTTGTATGTGGTAGTGAAAACTGTCACTGTCTCAAGAGGGGCAAAG
CGCCCTCGCCACACAATATTGTTACCAAAATTTGGTGAATTTGTTACCCAACTATG
CATAGTGAGTGGAATTTGAACCCCTTCTTTTATTCCTGAAACGCTTGAGTCTATAT
TTAAGCATGCACCATTGTGAAATAGATTGCATGGTTTAGAATCATAGGAATGAAA
TTAATCAAGTAAATGATTATATATATTGCGTTAGAAGTTATAGAGGTGGACACGA
GGAAAAACACAAGCAGCTAGCTCCTC






