
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.F01489 

Gene Model: Migut.F01489.1.p 

Description: MgEXPB-05 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPB-05 

MFNYLITLAILFVVSTKYCFCMDSQSLNNSFVSGFSPAVATWYGSPNGAGSGGACGF

ANDVANPPYNGLISAGNQNIFKHGQGCGNCYQVKCTENPACSGFPIVVTVTDECPGT

CNNEAFHFDLSGKAFGYLAKLGQADKLRNAGRINIQYQRVPCKYNTGITFKIDTGSN

ANYLAFSIEFVGGDGDIGSVELLPSKPKGSLYMQKSWGCTWKVGIPVGTNGPYSVKL

TTIESRSTIIATNAIPGNWSPGKYYHSAANFS* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPB-05 

ATGTTTAATTATTTAATTACATTAGCTATTTTATTTGTCGTAAGTACAAAATATTG

TTTTTGTATGGATTCACAATCATTGAACAATTCTTTTGTTAGTGGTTTTTCACCCGC

AGTAGCAACATGGTACGGAAGTCCCAATGGAGCTGGAAGTGGTGGAGCTTGTGG

ATTTGCAAATGATGTGGCAAATCCTCCATACAATGGTCTTATTTCTGCTGGAAACC

AAAATATATTCAAACATGGACAGGGTTGTGGGAATTGTTATCAGGTAAAATGCAC

CGAAAATCCAGCATGCTCGGGTTTCCCAATCGTTGTAACTGTCACAGATGAATGT

CCTGGTACATGCAACAATGAAGCATTTCATTTTGACTTGAGTGGAAAAGCTTTCG

GATATTTGGCGAAGCTCGGCCAAGCTGATAAATTACGGAATGCTGGAAGAATTA

ATATCCAATATCAAAGGGTACCATGTAAATACAACACGGGTATAACATTCAAGAT

CGATACAGGCTCCAACGCTAACTATCTTGCGTTTTCGATTGAGTTTGTGGGTGGA

GATGGTGATATCGGTTCGGTTGAACTATTGCCTTCAAAGCCAAAAGGTTCATTGT

ACATGCAAAAATCTTGGGGCTGCACTTGGAAAGTTGGAATACCCGTTGGAACAA

ACGGCCCTTATTCTGTAAAGCTAACTACTATTGAATCGAGAAGTACAATTATCGC

AACAAATGCGATTCCCGGGAATTGGTCCCCCGGCAAATACTATCACTCGGCAGCC

AATTTCTCTTAA 

Nucleotide 

>MgEXPB-05 

TAACTCATTTTTCAATATAAATTATGTTTAATTATTTAATTACATTAGCTATTTTAT

TTGTCGTAAGTACAAAATATTGTTTTTGTATGGATTCACAATCATTGAACAATTCT

TTTGTTAGTGGTTTTTCACCCGCAGTAGCAACATGGTACGGAAGTCCCAATGGAG

CTGGAAGTGGTAATAATAATATTAATATTTATCTTTTTTTCATGTGCAAATATTGT

TATATATTTATAATTAAATATAAAAGATATATTTATTTATTTTATTGTAATTTGCA

GGTGGAGCTTGTGGATTTGCAAATGATGTGGCAAATCCTCCATACAATGGTCTTA



TTTCTGCTGGAAACCAAAATATATTCAAACATGGACAGGGTTGTGGGAATTGTTA

TCAGGTTTTAATTAATATTATTTCATTTTCAAGATATAAAGATGAAATATCTTTCA

TAATTAATATATAATTCTAATTTATTTAAATATATTTCAGGTAAAATGCACCGAAA

ATCCAGCATGCTCGGGTTTCCCAATCGTTGTAACTGTCACAGATGAATGTCCTGGT

ACATGCAACAATGAAGCATTTCATTTTGACTTGAGTGGAAAAGCTTTCGGATATT

TGGCGAAGCTCGGCCAAGCTGATAAATTACGGAATGCTGGAAGAATTAATATCC

AATATCAAAGGTAATCTTGATCGATCAACCCCATTAGGGAAATTCGTAATTCGGT

ATGGTTAGAAATATAGTCCTCCCGGTTTGTTCCGGTACAAATTTACACGCAACAA

CTTTTTAAATATAGCATTTTCACCATAGAGTACTCTATTAAGAGTCTTAGACCATA

CTAGAGAATGAATTTATAATTCTTAAACTTTTTATATAACTAAATAACCAACGAA

AAAACTTGAATTTTTTTTGCAAAATATGTCGAAAAATGTTAATTTAATTTAGTTCA

AACTTATGTAATGCAAGTAAATTAAATGGGACAAATTAAAGCCCAATGGAGGAA

ACTTACATGACTACTAATATTATAATTTGCAATTTTCTTAAATATGTTGGTACTCC

ACTTTTTACAGGTCAGTGGAATCTTTATGCTCAAAATCCTGATTCAAGTAGTCATT

TATTTGGGACCTCCCAAGGAGCAGGAACTGCCATCCTAACCCTTCTTGGGGGATT

CCATCCACAAACACAAAGTTTATGGCTGACTGATATGGCTCATCACCATTTAGCT

ATTGCATTTATTTATTAGGCGAGTTTTAATGTGTTCAAATTTTGCAGGGTACCATG

TAAATACAACACGGGTATAACATTCAAGATCGATACAGGCTCCAACGCTAACTAT

CTTGCGTTTTCGATTGAGTTTGTGGGTGGAGATGGTGATATCGGTTCGGTTGAACT

ATTGCCTTCAAAGCCAAAAGGTTCATTGTACATGCAAAAATCTTGGGGCTGCACT

TGGAAAGTTGGAATACCCGTTGGAACAAACGGCCCTTATTCTGTAAAGCTAACTA

CTATTGAATCGAGAAGTACAATTATCGCAACAAATGCGATTCCCGGGAATTGGTC

CCCCGGCAAATACTATCACTCGGCAGCCAATTTCTCTTAATCATGGATATATGATC

AATTATTCGATCAAACATCAAGCTAGCTTTTAGATATATGTATCAATTCAAGTTGA

TAGATCATATATTTTCTGTCACTTGATTAGGTCATTAATCATGTTTTGACATGGAA

TTGTAGGTGTTTAAAGTGTTGGTTATTCTTATTTATTTTTTGTCCTCAAAAGAAAA

ATGTTGGTTTAATTTTGAACACTTTAAAATGATTTACAATTGGTTGTAAAAAATAA

ACTCTTGGGTCGTTTTTTGCAACACAATGAATGATCATGATATTGTAAACATCGA

AATTTTGAGATAAATCAACAATTAATAACTTAATAAATTGATTATTAAACTGGGT

TTCACTCAAAGT 




