
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62019931 

Gene Model: AUR62019931 

Description: CqEXLB-01 

Family: Expansin Like Beta 

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  
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https://www.genome.jp/entry/T05764
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXLB-01 

MGFSLNYKAIILPLIMMLLFVIGYGQKINSRATYFGQANPNGACGYGDYGRTANNGD

VAGVYRPYQNGIGCGACYQVKCKTGECTQDGVVVVATDFGMGDRTDFLFPAKTYA

KMAQPGLEAELLSYGVVNIDYHRVPCTFGGSNFIVNIHEASRYPNYFAIIITYNPSLYDI

VRIEVWQEETQEWKPMRKPFGAVWDLENPPTVNGGYRVRYLLRASNTNAATWVES

PTLIPANNSQKGADFQLAIKL* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXLB-01 

ATGGGGTTTAGCCTAAATTACAAAGCTATCATACTTCCTTTGATAATGATGTTGTT

ATTTGTAATTGGCTATGGTCAAAAAATCAACTCTAGAGCAACCTATTTTGGTCAA

GCAAATCCAAATGGAGCATGTGGATATGGAGATTATGGGAGAACTGCTAATAAT

GGTGATGTAGCTGGTGTGTACAGACCTTACCAAAACGGCATTGGATGCGGTGCTT

GCTACCAGGTAAAGTGCAAGACAGGAGAATGCACACAAGATGGGGTGGTGGTGG

TGGCAACAGATTTTGGGATGGGCGATAGGACAGATTTCCTATTTCCGGCCAAGAC

CTACGCTAAGATGGCCCAACCCGGGTTAGAAGCCGAGCTGCTCTCATACGGCGTC

GTTAACATCGATTACCACCGAGTCCCTTGCACCTTCGGTGGTTCAAACTTCATTGT

TAACATACATGAAGCCTCCAGATACCCTAACTACTTTGCCATTATTATCACCTATA

ATCCTTCTCTCTATGACATTGTTAGAATTGAAGTTTGGCAGGAGGAAACCCAAGA

ATGGAAACCCATGAGAAAGCCATTTGGAGCAGTTTGGGACCTGGAAAATCCACC

AACAGTAAATGGAGGTTATAGAGTAAGATACTTGCTTCGAGCTAGCAACACTAAT

GCTGCCACGTGGGTGGAATCACCTACTCTTATTCCTGCTAATAATTCGCAGAAAG

GAGCTGATTTTCAGCTTGCCATTAAACTATAA 

Nucleotide 

>CqEXLB-01 

ATTTCTCACCATTTCTTCCACTATCTTTTTATATTAGCTTCTTACATTCTTAGCTTGT

TGTCTTTTCATTTCTAATATTCCTTAAAAAAAAATGGGGTTTAGCCTAAATTACAA

AGCTATCATACTTCCTTTGATAATGATGTTGTTATTTGTAATTGGCTATGGTCAAA

AAATCAACTCTAGAGCAACCTATTTTGGTCAAGCAAATCCAAGTATGCCTTCTTG

TTTGAGTTGTTTCTCTATGTTTTAGTAGCATGCATGGTATCTTAACTTGCATATTGA

GTGATGTACGTTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTCTTC



TTCTTCTTCTTCTTCGACCTCTACTGTAGTTATGCTTATGTATATATGTGTTACGTA

GTGACTAACTATTTCAATGCATGTATGCTAAATTAAAGGGCAATTATATGGGTAG

CTTTATTTGATGGTTACATTTAATAAGCATTATATGCATATTCTGAAACGATGTAT

ATTTGCAATTCTTCATAAAAACACGGAAGAACCGACGTAATTAATATTTTATTTTG

TACTTCGTATATTAGCTTCTTAATTTTTTATTTAAGGCATGTTCACTTCAGCTTAAT

TTCAGTTCAATTCAGCTCTGAAATGTATAGTTCAGCTCCAATCAGTTCAGTTCATC

TCCTAATTTCCTTCTCTTACAAAATATTCATTTCAGCTCTATTCAGTTCACTTCAAC

TCTAATCAGTTTAGTTCACTTCAGATCCAATCAGTTCAGTTCAGTAAATATGAACA

GACCCTTAGTAAGTAGCCCTTACTGCTATACTATAAGTTTATTAATTCTTACGATA

TCCTATAGGCTAATCTAAAATCTTAATTATCACTCTTTGAAGTCCATATCAATTAC

TTAATAATCTTCAAACTAATGCTTTTGTAGGATTAATTAAAATATTAAATTTTCTT

TTCTTTAGTAAATAAAGCATAAACTTTATGCTTATGTTTAACTGTTCATTTGATAA

TTGTATACTTAATTATGACATGACTGGTTATTGACTACGTGAGTGGCTGAAAACA

TAATTGATATTATGGACTTAATTGCATCTATCAGATGGAGCATGTGGATATGGAG

ATTATGGGAGAACTGCTAATAATGGTGATGTAGCTGGTGTGTACAGACCTTACCA

AAACGGCATTGGATGCGGTGCTTGCTACCAGGTACTCCTTCCAATTTATAATATAT

TAATAATGTTCGTCAATTTGACTTTTTTTTTTAGCGAATTTTAATTTATATATTTGA

TCATTAATGATAGAGTATAAAACATAATCTTGTGCTCAACCATCCGCTTAGATAG

TTAAGAGTCTTGAGATCTAGGAGTATGTTTTGCATGCAAGAATATGTTTTATACTC

TATCAATAAATTAATATTTTTTAATAATTACTAGGTAAAGTGCAAGACAGGAGAA

TGCACACAAGATGGGGTGGTGGTGGTGGCAACAGATTTTGGGATGGGCGATAGG

ACAGATTTCCTATTTCCGGCCAAGACCTACGCTAAGATGGCCCAACCCGGGTTAG

AAGCCGAGCTGCTCTCATACGGCGTCGTTAACATCGATTACCACCGAGTCCCTTG

CACCTTCGGTGGTTCAAACTTCATTGTTAACATACATGAAGCCTCCAGATACCCTA

ACTACTTTGCCATTATTATCACCTATAATCCTTCTCTCTATGACATTGTTAGAATTG

AAGTTTGGCAGGTTTGTTTATTCCTTCCTTTTATCTATCACCTATAATGTAGTCTCT

ATGACGCATACACACCACATGTGTGGAATAACATATCATGATAAAGTTATGAGAA

AGAGAATATTAAAAGCTTTGAGAGTAAAAGAGAAAGCTTAATTATATTGATGCA

ATTCTTTAAGTATATATAGTACATTATTATTAATAATCAATAAAATACGACTAAAT

ACATTTAACCAAGTATATTGTTAACTAAGAGTTAGCTTAGGAATATACTTTGATTA

TAAGCTTAAGGGAATAAATCAGGGGATTACACATATTATAAACCGTACTCCCTTT

ATTTTTTTTATTATTACTTGTTTCATTTCTCTATGTGCGACTTGGTAGGTACACTTA

CCACACAATACACTCATACAAAGTTACAAATAATTTGTTTATTGGGCTAAATTGG

GCTTCATATTATTTGAAATGCAGGAGGAAACCCAAGAATGGAAACCCATGAGAA

AGCCATTTGGAGCAGTTTGGGACCTGGAAAATCCACCAACAGTAAATGGAGGTT

ATAGAGTAAGATACTTGCTTCGAGCTAGCAACACTAATGCTGCCACGTGGGTGGA

ATCACCTACTCTTATTCCTGCTAATAATTCGCAGAAAGGAGCTGATTTTCAGCTTG

CCATTAAACTATAATTGTAACTATTAGCCTTTTTTATTGGTCATCACCACTCTCATT

TCTCTTTACTTATCTCATAAATTAGTCATTAAATAAGATTAACTCTCATTTCTCTTT

ACTTATCTCATAAATTAGTGATTAAATAAGATTATGGACCGTTACTTG 


