IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015960973

Gene Model XP_015960973.1
Description: AJEXLB-05
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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Peptide
>AJEXLB-05

MELNLKRQIGIFCVLLILPALCSAAFTKSRATFYSTSDGLGTPTGRCGYGDYGRTVHG
GSVAGVSNLWRDGVGCGLCYQVRCTNPSLCNSNGAYLVVTDYGAGDRTDFIMSPA

AFSSLGVNSTANDELRKLGTVDIEYQRISCSYPGONIVIKIKESSTNPGYLSIVLFNVGG
TCDVIAVQLSQSGSNTWVSLQRVDGAVFQISNPPSGTLRFRFQVNCGSGLEWRLPKN

DIPANWRAGATYDTGIQF

CDS (coding sequence)
>AdEXLB-05

CTTTATGGTTGCCACCCATCGTCACAAACAAAGCCTTCACTCATAATTGCATTTAA
CTTGTTCATTTCTGAGCTATCTTAGCTTGAGACATGGAGCTTAATTTGAAGCGCCA
GATCGGAATTTTTTGTGTTCTATTGATCTTACCAGCACTATGCAGTGCTGCGTTTA
CAAAATCCAGAGCAACATTTTATAGTACCTCTGATGGTTTAGGGACTCCAACTGG
ACGCTGTGGGTACGGCGACTATGGAAGGACGGTCCACGGAGGAAGTGTCGCCGG
TGTGTCAAACCTCTGGAGGGATGGAGTTGGCTGTGGTCTTTGTTATCAGGTGAGG
TGCACAAACCCATCGCTGTGCAACAGTAATGGAGCATACTTGGTGGTAACAGACT
ACGGTGCAGGAGATAGAACAGATTTCATAATGAGCCCAGCGGCCTTCTCAAGTTT
GGGAGTCAACTCAACAGCAAATGATGAACTCAGGAAACTAGGCACCGTTGATAT
TGAATACCAGAGGATTTCATGCAGTTACCCTGGCCAAAACATTGTCATCAAAATC
AAAGAGAGTAGCACCAACCCTGGTTACTTGTCTATTGTACTTTTCAATGTTGGTGG
AACATGCGATGTCATTGCTGTTCAGTTGTCGCAGTCGGGCAGCAACACATGGGTT
TCTTTGCAGAGGGTGGACGGTGCAGTTTTTCAGATTTCAAACCCGCCAAGTGGGA
CCCTCAGATTCAGATTCCAAGTTAATTGCGGTTCTGGACTTGAATGGAGGCTCCC
CAAGAATGACATCCCTGCTAACTGGAGGGCTGGTGCCACTTATGACACTGGCATT
CAGTTTTAAATTTGTAAGAATAATAATGCATGATTTGTGTTTGTGTGCTGCTGCCT
CATGTGATTTGTTTTGTTGTTTTTTTTTTTTTTGTGATGTGAGACTGGAAAATAATG
GGGCTACTTGTCCGTCAAATATATGTATATGAAGAAATAAATGTGGTGCAATTTC
TCCTTTCTTAA

Nucleotide

>AdEXLB-05



CGAATGGGTCAAAATTTGCTACAAGCTAAGATAATTATGCCATCGTCCACAATAT
CCACATACCACATACGCTACGTCATTCTTCTAACTTCTAATCTTTCCCGATTCCTC
ATTAGCCGCCCAACAAGGGTCAAGAAAATAATTTCAAAACATAAACTATTAAAA
TAATACTCAAAAATTTTATGTTGCTACAAAAATAATTTTTAAAAATATGAGCCAT
AAATAAATTTTAAAATTACTTAAAAATATATTAAAAATAACAATAAATATTATAT
ATTTTTTATAAGAGAATATAATATATTTAATATTAAATTATTTTTTTTGTATTTTTT
AAATTTTTTATAAATTTATTTATTGTTCGTATCTTTTCGTGTTATTTCTTTTTAAAG
ATATAAATTTTTAAGTACTATTTTAGTAATTTACCCAATTAAAAGATATAGACTAA
TTCAAAATCGATGTTATATCTAACCCCCAAGCTAAGGGGTACTATAAATATGGGT
CTTTATGGTTGCCACCCATCGTCACAAACAAAGCCTTCACTCATAATTGCATTTAA
CTTGTTCATTTCTGAGCTATCTTAGCTTGAGACATGGAGCTTAATTTGAAGCGCCA
GATCGGAATTTTTTGTGTTCTATTGATCTTACCAGCACTATGCAGTGCTGCGTTTA
CAAAATCCAGAGCAACATTTTATAGTACCTCTGATGGTTTAGGGACTCCAAGTAC
GTTAGTTCCATCTCCACTCTTCCAACCAGCTAACTATTATATGCAGCTAAATGCAT
GCACAAATAATTATTCCCTTTTTCTTTCTCTTCCTTTTTTTGTCTTAGTTACTAGGC
TAAAGTTACAAAGAGTATTTTATTTAACACGAATATATATTGTCATCTTTTTACTC
TTTCATTTCCTCTCTCTCACTCTTAACTTTTTTTTTTCAATATTTTTTTTATAAAAAA
GGTAAAAGGAGACAAAAGAATAGATAAAAGACTATCTATACTGGATTTAGGAGG
TTTCTTTATTCGTTGTTTTATTTTGTAGGTGTGTTTTCTCAAATTAGGTTGTGTTAT
GTATACATGCAAAAATAAAAATTAGGGTATATACTCAAGAACTGGAATATATATA
TAGTCCTTAATATATACATGCATCTTAATACTCTTTTTGTTTACATTATTATCTTAT
AATTTTTTCCTATAAAATAAAAATACCCAAACATCAATTTTATTCATGTATGTATA
AATTTATCCATATTTTAAACTTTTATGATAATTTATTCATTTTTTATAAATATAAAA
TTAATTTTTTGTAAGAGGAAAACAGTAATTTACTGTTTCAGTTAGGGACGAATAT
AAGGGGGCGAGTGGAGGTCTCGACCCCAACTTTTAAAAAAAAAATTAATAATAA
TAAGTTATTAAGTATGATTTAATTTTTTAAAAAAATTATTTAGTATTTAGTCTACT
ATAAATAAAAGTGAAGTCCAACTTAAATATTAATAATTTTTAATATAAAAACAGT
ATGTGATCGTTCTTCTTGATTCATTTGGTATTAATTTTCTCTAATTTCAACTGCTGC
AACTAAGAGATTTTTTTTTCAAATATAAATATTGTGAAGAATAACTCAGAAACAA
AATGAAAGATGATAACTTTCTTGCTAATTATCTTTTAATTATATTGAAAAAAATTG
TTGAAAATTTTGACAAATTCTATTATCGATAAATTTTATGATACAAATGGACCACT
TCATTAGTAAAACGTACACATATTTTTTGTACTTTAAAATATATTTTACACTATAT
AATTTTTTGTATAATATTTTAATATTACGTATATTATTAGTCCCCATGTCCGTCTCT
AGTTTCAGTACTTAATAATAAATAAATAAATAAATAATATGATGATGATGGAATA
TATGTAAAAATATTATAGCTGGACGCTGTGGGTACGGCGACTATGGAAGGACGGT
CCACGGAGGAAGTGTCGCCGGTGTGTCAAACCTCTGGAGGGATGGAGTTGGCTGT
GGTCTTTGTTATCAGGCAATATTCTTATTCCTCTTCTTTTTATTAATAATAATAATA
ATTCTTAGTAAAATACAGTAAGATATATAGCTTCTTAAATTTAAAACTAACAATT
GATTATGTTAGTCTGAACATGCATGGATGATTCACTTGTTCATCCTACTTTCAATT
TTATATTTCAGGTGAGGTGCACAAACCCATCGCTGTGCAACAGTAATGGAGCATA
CTTGGTGGTAACAGACTACGGTGCAGGAGATAGAACAGATTTCATAATGAGCCC
AGCGGCCTTCTCAAGTTTGGGAGTCAACTCAACAGCAAATGATGAACTCAGGAA
ACTAGGCACCGTTGATATTGAATACCAGAGGATTTCATGCAGTTACCCTGGCCAA
AACATTGTCATCAAAATCAAAGAGAGTAGCACCAACCCTGGTTACTTGTCTATTG
TACTTTTCAATGTTGGTGGAACATGCGATGTCATTGCTGTTCAGTTGTCGCAGTCG
GGCAGCAACACATGGGTTTCTTTGCAGAGGGTGGACGGTGCAGTTTTTCAGATTT
CAAACCCGCCAAGTGGGACCCTCAGATTCAGATTCCAAGTTAATTGCGGTTCTGG




ACTTGAATGGAGGCTCCCCAAGAATGACATCCCTGCTAACTGGAGGGCTGGTGCC
ACTTATGACACTGGCATTCAGTTTTAAATTTGTAAGAATAATAATGCATGATTTGT
GTTTGTGTGCTGCTGCCTCATGTGATTTGTTTTGTTGTTTTTTTTTTTTTTGTGATGT
GAGACTGGAAAATAATGGGGCTACTTGTCCGTCAAATATATGTATATGAAGAAAT
AAATGTGGTGCAATTTCTCCTTTCTTAATTCATGGTCATATGACTATAATTCATTC
GTTATTGCTGTTAACTTTTATCCTTAGCGTTACTCGCTCATATCTGAACATTCACA
CATTTGACTTTGCATACAAGACCTCATCATTTGTGTAAGTGTCTGTTGAATCTCTG
TTCTTGGTGGTAGAGAAAGCGGGTAAGAGAAGAGATATTATAAGAGCAGAGTCT
GAGAAGTTTCTAATATAAATTCTGATTTAAGAATGATGAATATTATCTTGCTACA
GATACATGTCATTACTTATATATTGGCTGCTGCTGTGCGAAAATGAAACTCGTAC
AACTGAACCGGCAAGTGCATTTGGTCGTCCAAGTAATACCTCACGTGAGTGAGGG
TCGATTTCACGAGGATTGTCGGATCGAGCAATCTGTGGTTATCCTGCAGATCTTA
GTCAGATGAATAGAAAGATAGTTGTTATTTGTTGTAGGCGCATAAACAGAGCAAT
AACGAAAAGACGTAAAAACAATGATAGGAAA






