IDENTIFICATION

Species: Mimulus guttatus
Locus: Migut.E00081

Gene Model: Migut.E00081.1.p
Description: MgeEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus v2 0
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0
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Superfanilies PLNOOOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family 535 expansin A; Provisional 1-245 6.26e-137
SEQUENCES

Peptide

>MgEXPA-06

MAFFGLFLVGFLAMVSHVNGDGWVNAHATFYGGGDAAGTMGGACGYGNLYSQG
YGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVGDKKWCLPGSILVTATNFCPPNNALPNNA
GGWCNPPLHHFDLSQPVFQHIAQYKAGIVPVSYRRVACMRRGGIRFTVNGHSYFNLV
LITNVGGAGDVHSVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQNNANLNGQSLSFKVTTSDGR
TIISNNAAPAGWSFGQTFSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>MgEXPA-06

ATGGCGTTTTTTGGTCTTTTCTTGGTTGGGTTTCTCGCAATGGTGTCCCATGTTAAC
GGCGACGGCTGGGTCAACGCCCACGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGACGLCLCGCC
GGAACAATGGGCGGAGCTTGTGGGTATGGGAATCTGTACAGCCAAGGGTACGGT
ACAAACACTGCAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCAACAATGGGTTGAGCTGCGGCT
CTTGCTATGAGATCAGGTGTGTCGGCGATAAGAAATGGTGTCTGCCGGGATCTAT
TCTGGTGACGGCGACCAATTTCTGCCCGCCGAACAACGCCTTGCCCAACAACGCC
GGCGGGTGGTGCAACCCTCCCCTCCACCACTTTGACCTCTCTCAGCCTGTCTTCCA
ACACATTGCTCAGTACAAAGCCGGAATTGTCCCTGTTTCTTACCGGAGGGTGGCT
TGTATGAGAAGAGGAGGGATAAGGTTCACCGTTAACGGACACTCGTACTTCAACC
TAGTACTCATCACCAACGTCGGCGGCGCCGGCGACGTACACTCGGTCTCCATCAA
GGGTTCAAGAACAGGGTGGCAGCCGATGTCGAGAAACTGGGGCCAAAACTGGCA
GAACAACGCCAATCTCAACGGCCAGAGCCTCTCCTTCAAAGTCACCACCAGCGAC
GGCCGCACCATCATCTCTAACAACGCCGCTCCGGCGGGCTGGTCGTTCGGGCAGA
CCTTCTCCGGCGCTCAGTTCCGGTGA

Nucleotide
>MgEXPA-06

ATTCCACACACCACTTTTTCTTCTCTCTAACATTTCTCCAAAGCAAAGTAAAAATG
GCGTTTTTTGGTCTTTTCTTGGTTGGGTTTCTCGCAATGGTGTCCCATGTTAACGGC
GACGGCTGGGTCAACGCCCACGCCACCTTCTACGGCGGCGGCGACGCCGCCGGA
ACAATGGGTATGCAACAAAATAAAAATAAAAATCAAATCTTTACTCTGTAAAAAT
GCAATCTTTAATTTACAGCTGAGTAAAAATGTAATCTTTAAATTTTTTTTTAACAG
GCGGAGCTTGTGGGTATGGGAATCTGTACAGCCAAGGGTACGGTACAAACACTG
CAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCAACAATGGGTTGAGCTGCGGCTCTTGCTATGA
GATCAGGTGTGTCGGCGATAAGAAATGGTGTCTGCCGGGATCTATTCTGGTGACG



GCGACCAATTTCTGCCCGCCGAACAACGCCTTGCCCAACAACGCCGGCGGGTGGT
GCAACCCTCCCCTCCACCACTTTGACCTCTCTCAGCCTGTCTTCCAACACATTGCT
CAGTACAAAGCCGGAATTGTCCCTGTTTCTTACCGGAGGTAATTAATTAATCACA
CACACACACCCATGTGGGTGTGTGTAAAATTGAATTTCATTAATCACACACAACA
CACACACACCCATGTGGGTGTGTGTAAAATTGAATTAATTTTTTATGGGTGTGTGT
AAAATTGAATTAATTAACTATACACAATACACACACATCCACGTGGGTGTGTGTA
AAATTGAATTGGTTAATCACACGCAATACACACACATCCATGTGGGTGTGTGTAA
AATTGAATTAATTAATCACACACAATACACACACATCCGTGTGGGTGTGTGTAAA
AATTGAATTAAGGGGTGCATTAAATCTTACACTAAAAATGTTTCCCCTGTTTTTAT
GACTTTGTAGGGTGGCTTGTATGAGAAGAGGAGGGATAAGGTTCACCGTTAACG
GACACTCGTACTTCAACCTAGTACTCATCACCAACGTCGGCGGCGCCGGCGACGT
ACACTCGGTCTCCATCAAGGGTTCAAGAACAGGGTGGCAGCCGATGTCGAGAAA
CTGGGGCCAAAACTGGCAGAACAACGCCAATCTCAACGGCCAGAGCCTCTCCTTC
AAAGTCACCACCAGCGACGGCCGCACCATCATCTCTAACAACGCCGCTCCGGLGEG
GCTGGTCGTTCGGGCAGACCTTCTCCGGCGCTCAGTTCCGGTGAACCGGGCATAA
AAAAAACCGGGTTTTACTTTTTTAAGTTTTTTAGTTCCAAAAAAATTATATTATTA
GAAATACATATATAATGGTCACAGGTATTAGTAATGTGACTGATTATGGTAGGAA
TTTAATGTTTAGGGGTCAAAAATGAAGGGGACTAATTTTAAATGGTCCTTTTTGTT
ATTAAGAGCGGAGCGCAACTCAATTTATGAGGGGCTTTTCTCTTAATTAATTAGG

TTTATTATTTTTTGTTTTCTTTTTTATTATTGGGCTTTGAATTGGGCTTTCTGTTGTA
AGGCAGAAGGTGGCTGAGGTGGATGTGTCATCACCCGCTTTGTAGTATTATCACT
ACTACTTCGAATGGTGCTTTTTTTTGCTTTATTGGGTTGGTTTTGTGTGTTAAGAAA

GATTTATTTTTAATTTTATTTGTAATGAAAATTGCTTTTTTATTA





