IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH022964

Gene Model: AH022964-RA
Description: AhyEXPA-18

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLN00193

List of domain hits o
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family ¢l33423 expansin-A; Provisional 27-226 1.01e-105
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-18

MASILHLFLLVSSLLSVSQARIPGIYSGGGWQTAHATFYGGSDASGTMGYGVNTAAL
STALFNNGQSCGSCYELKCANDPRWCHPGSPSIFITATNFCPPNYALPSDNGGWCNPP
RPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAFRRVPCRKRGGIRYTINGFRYFNLVLITNVAGA
GDIVSASVKGSRTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQSLSFRVTASDRRTRHFL*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-18

ATGGCTTCCATAATCCTCCATTTATTCTTGTTAGTTTCTTCTCTTCTTTCTGTTAGTC
AGGCTAGAATCCCCGGAATATACTCGGGTGGCGGTTGGCAAACCGCCCATGCTAC
CTTCTATGGTGGCTCGGACGCCTCCGGAACCATGGGCTATGGAGTAAATACAGCC
GCACTTAGTACAGCTCTATTCAACAATGGCCAAAGTTGTGGGTCATGTTATGAGC
TCAAATGTGCTAATGACCCAAGATGGTGCCACCCAGGAAGCCCATCCATATTCAT
CACAGCCACTAACTTTTGCCCACCAAATTATGCATTGCCCAGTGATAATGGCGGA
TGGTGCAATCCGCCCCGCCCTCATTTCGATCTCGCCATGCCTATGTTTCTTAAGAT
TGCTGAGTACCGGGCTGGCATTGTTCCTGTTGCTTTCCGCAGAGTGCCATGCAGA
AAGCGTGGAGGAATCAGGTACACAATCAACGGTTTCCGTTACTTTAATTTGGTGT
TGATCACCAACGTCGCGGGTGCAGGTGATATCGTGAGTGCTAGTGTTAAAGGATC
AAGAACAGGTTGGATGAGTATGAGTCGTAATTGGGGCCAAAATTGGCAATCAAA
TGCTGTTTTGGTTGGACAATCTCTATCATTTCGTGTCACTGCTAGTGATCGTAGAA
CCCGCCACTTCCTTTAA

Nucleotide
>AhyEXPA-18

ATGGCTTCCATAATCCTCCATTTATTCTTGTTAGTTTCTTCTCTTCTTTCTGTTAGTC
AGGCTAGAATCCCCGGAATATACTCGGGTGGCGGTTGGCAAACCGCCCATGCTAC
CTTCTATGGTGGCTCGGACGCCTCCGGAACCATGGGTTAGTTCCTTTTTATATTAC
ATTATTCTCCATTTTTGCCTTACATTGGTAGAATATCTCATGTGCTCATTTGTTTAT
ACTAGAGAATTCATTGGCATTTCAGAGTAAAACATGGAACATAAAGGGACACCC
GGTGCAACATAATTTGCTAGTTAATTTGCTTTTTGAATTCACAATTCGCTTAAATT




TGCCTAAGAATAGCCCAAAACCGACCAAAATTCTTTTTTTTGATTCGCAGATCAT
GAGGAAATTAGAGAATCGTGTGTTACTGTAGTCACCATTTTTTCTTTTTAGTACAG
AGTGGGATGAGAGAAAGGAAGGCTAGGAAAGACAGCAAAAACAAACCCAAAAT
CTTGAAAAAAAGTAGTACATTACTACATTCTTCACCCAAAAAACACTCAATTCTC
AAGGAACACTAAAATTGTTAATATATAAATAAGGTGATTATAAGCATGTGTAAGA
TGTCGATCTATAGAGATATCTTAATATAAGGACTATTGATTTATTTATTATGTATT
GGTTGGAAATATAGGCATGAAGCCAGATTTTTGATTAAAACCCTCTAAAATATTA
AATTGTATAATATATTACGCATAAGAATGACATCCAAATTGATACAAAACAAATG
CAGAGACGAGTGTTCAGCTAATCCATATTGATACAAAACACATGTAGATACGAGT
GCTCAACCAATCCTATGCTAACATCATAGGCTCACCCTTATTCTTAGGCCTAAAAC
ATTTTTTGTTATGATTGTTTTTGTAGGGGGAGCTTGTGGGTATGGAAACTTGTATA
GTCAAGGCTATGGAGTAAATACAGCCGCACTTAGTACAGCTCTATTCAACAATGG
CCAAAGTTGTGGGTCATGTTATGAGCTCAAATGTGCTAATGACCCAAGATGGTGC
CACCCAGGAAGCCCATCCATATTCATCACAGCCACTAACTTTTGCCCACCAAATT
ATGCATTGCCCAGTGATAATGGCGGATGGTGCAATCCGCCCCGCCCTCATTTCGA
TCTCGCCATGCCTATGTTTCTTAAGATTGCTGAGTACCGGGCTGGCATTGTTCCTG
TTGCTTTCCGCAGGTAAAATCTATTTTCTTCCCCTGTTTTTGCTCTGTTTTAACACT
TTTTTTATAAGTATGTTTCTCTGTTTTGCCTAGTGTCTTTTTGTGTATTGAAATCAT
TAACCAATTAACATTTAACTGTTGGGAAAGTTGCGTACTTTATATACAATGGCAC
ACTGCCAAAGAATTAGCCGCTTTGTTTTTAGTTTGCCCATTAAATTTGTCTTTTTTT
ATACTTTCTCCGTTCCGAAATACTTGCTAAATTTCGATTTTGTGCATTATTTATCGT
TCAAGCTTATTTTACATATTGCGACTAATGTGTAAGTAAAAATATAGTCAAGTGG
GATCTTGTTTGAATCGTCTAATCACATACTTTCATAATATTAAATTTTTATAATTTT
TTGATAAGTGTAGTTTAAGATATTAATGATCAAAATTGTGCATTGGATTGCGTAA
AAAAGTGAAATGTAGCAAGTATTATGGAACGGAGGAAGTATATTTTTTCTTTAAT
TCTCGTCTAAATAGGTAGATATTTCTTTCTATTTTCTCATAAAATTTATTTTTTACT
TCCTCCAATTCACTTTCTTTGGACACGCATATTAAGAGTATTGTAGATACCATCTA
AAAGTGAATAGTTGGGTATTTTAAGTGATTATATTAATTGTTAAGGTGATAATTA
GAGTATTTTAAGTAGTGTAAGTGAGAGTATTTATGATTTTTAAAGGTATTTAGGTA
AAAAAATTCATGGCAAAAAATGAAAGTGGGCAAATAAGGTGAATAGTACCATTT
GTACTAACTTTTCTTGATTTAACTATAATTTTATAGTTGATGTCAAAATGACACAA
TCAACTAATACAATTTTTTATTATTATTACAGAGTGCCATGCAGAAAGCGTGGAG
GAATCAGGTACACAATCAACGGTTTCCGTTACTTTAATTTGGTGTTGATCACCAAC
GTCGCGGGTGCAGGTGATATCGTGAGTGCTAGTGTTAAAGGATCAAGAACAGGTT
GGATGAGTATGAGTCGTAATTGGGGCCAAAATTGGCAATCAAATGCTGTTTTGGT
TGGACAATCTCTATCATTTCGTGTCACTGCTAGTGATCGTAGAACCCGCCACTTCC
TTTAACATTGCTCCTTCTAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTTATCGGCAAAAACTT
TAGAGCTTAACCCCAAAAATCTTATAATCATCGCAAATTCTCATTGAAGACCATC
TCATTGTGAAACTGTTAAACTTTTCTTATAATGAGACGGTTTCATACCAAATCTGC
TTTTCGATCATTTTTCCCTCGTTTCTTGTGAAGATAATACTTTTTCTTTTGAATGAT
TTAAACCCATCTTGCTATACGTCTAAATTTCATAACGACTTACTTTCTACTTTTTAA
CTTCATCAACGTCGTCTTATTTCTCTCATCTCATTCAAAAGC




