IDENTIFICATION

Species: Cucumis sativus
Locus: CsGyl1G030680

Gene Model: CsGy1G030680.1
Description: CSEXLA-01
Family: Expansin Like Alpha

3D structure:

GENOME DATABASES
http://cucurbitgenomics.org/

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02486
EXTERNAL RESOURCES
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Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family cl33621 Expansin-like B1; Provisional 26-246 3.32e-59
SEQUENCES

Peptide

>CsEXLA-01

MGWFLTLFLFLLVSYSTACDRCVHQSNATHYHYDVPASYGSTCGYGKLEFELSKGY
FAAVLPSLYKQGASCGACYKVRCKNKTLCNPMGSKVVVTDIHYNNGTDFVLSKKAF
FSMALMGKTPQLLNIDTIQVEYKRIPCEYKNKNLLVEIVEWSHKPEVLAIKFLYQGGQ
TNILAVNITQVGLEKSWRGMIRNFGAIWY IPNVVEGALKLKMMVASGYNNNKWIST
KYGIPADWKNGNIYDTGIQIKDHILENCPPNKCGDKPWK

CDS (coding sequence)
>CsEXLA-01

ATGGGTTGGTTTCTCACTTTGTTTCTCTTTCTTCTTGTATCTTATTCCACTGCTTGTG
ATCGCTGTGTTCATCAATCCAATGCTACTCACTATCATTACGATGTACCTGCTTCA
TATGGATCAACATGTGGATACGGAAAATTAGAGTTTGAACTTTCCAAAGGATACT
TTGCAGCTGTTTTGCCTTCCCTTTATAAACAAGGAGCTTCTTGTGGTGCTTGCTAT
AAAGTAAGATGTAAGAACAAGACATTATGCAATCCAATGGGGAGTAAAGTAGTT
GTGACAGACATACATTACAATAATGGAACTGATTTTGTTCTAAGTAAAAAAGCTT
TCTTTTCCATGGCTTTGATGGGAAAAACTCCGCAACTTTTGAATATTGATACCATC
CAAGTCGAATACAAGAGGATACCATGTGAATACAAAAACAAAAATTTATTGGTG
GAAATTGTAGAATGGAGCCACAAACCAGAGGTATTGGCTATAAAATTCCTATACC
AAGGTGGCCAAACCAACATACTAGCAGTTAATATAACTCAGGTTGGGTTAGAGA
AATCATGGAGAGGGATGATAAGGAACTTTGGTGCAATTTGGTATATACCAAATGT
AGTTGAGGGAGCACTAAAGTTAAAAATGATGGTAGCTTCTGGATATAACAACAA
CAAATGGATTTCAACAAAGTATGGAATTCCTGCTGATTGGAAAAATGGAAACATC
TATGATACTGGAATTCAAATCAAGGATCACATTCTCGAAAATTGCCCACCTAACA
AATGTGGTGACAAGCCATGGAAGTGA

Nucleotide
>CSEXLA-01

ATGGGTTGGTTTCTCACTTTGTTTCTCTTTCTTCTTGTATCTTATTCCACTGCTTGTG
ATCGCTGTGTTCATCAATCCAATGCTACTCACTATCATTACGATGTACCTGCTTCA
TGTGAGAATTCAATCTCCATTAATTAATTTAGTCACGATTTCTTTCTTTCTTTTTGA
AATGTATACTTTTATTCTTTAGAATTTTCATTTTTCTTAAAAATTCCAATTTTCAAT




TATGTTTTTTACAATTGTGAAACTAAATACTCAAATTCTTAAAATTAATTTTTTTA
ATAGAAAATGCAAGTTTTTTAAAACTACTATTTTTTTTCGTCTTTCCATTTCTAAAC
TTCGGTTTTATTTTGGAAAACGTTATTGTCAGAGTATGGATAAGAAAATTGAGAA
ATTTAATTATACACTGAAGTAGTGTTTATACATAAGCTCAACTTTCTAAAATCGAA
TGATTATTTGATAGCTTAAATTTTGAATTTTCCATTAAAAATGGCAGACTCTAAGA
CAATTTTCATGATGATATGCAGATGGATCAACATGTGGATACGGAAAATTAGAGT
TTGAACTTTCCAAAGGATACTTTGCAGCTGTTTTGCCTTCCCTTTATAAACAAGGA
GCTTCTTGTGGTGCTTGCTATAAAGTAATTAATTAAGATATACTTTAAGAGTGTAG
ITTCTTTTTTTCACTCTCTTTAAAAGTTAGTGATAATTAAATGCATTTGGTTTTGTA
GGTAAGATGTAAGAACAAGACATTATGCAATCCAATGGGGAGTAAAGTAGTTGT
GACAGACATACATTACAATAATGGAACTGATTTTGTTCTAAGTAAAAAAGCTTTC
TTTTCCATGGCTTTGATGGGAAAAACTCCGCAACTTTTGAATATTGATACCATCCA
AGTCGAATACAAGAGGTAAATCATATACTTGTCCTAATTTGAAGAACGGTGATCT
CAATATTTTTAAACCACACTTCCATCATTTTCCCCACTTCGCTGATCAGTTTAAGA
ATATAGAAAACAATTGAATGTAACAGACGCTATGACTACTGAGGCTACGGTGTTC
ATAACTTGAAATTACAGTAAACTGACCTTTTATGGGTTTTGTATATTACAGGATAC
CATGTGAATACAAAAACAAAAATTTATTGGTGGAAATTGTAGAATGGAGCCACA
AACCAGAGGTATTGGCTATAAAATTCCTATACCAAGGTGGCCAAACCAACATACT
AGCAGTTAATATAACTCAGGTAATAAATTAACACTCGTGTGTGTATAGTATAGTT
GATGTAATAATGAATTCACATGAAGTAACAACATATATATACAATAATAAGAACC
CAATATTAACTATATTGTTTTTATTGAATGGATCAATATTTATTATATTTCACAGG
TTGGGTTAGAGAAATCATGGAGAGGGATGATAAGGAACTTTGGTGCAATTTGGTA
TATACCAAATGTAGTTGAGGGAGCACTAAAGTTAAAAATGATGGTAGCTTCTGGA
TATAACAACAACAAATGGATTTCAACAAAGTATGGAATTCCTGCTGATTGGAAAA
ATGGAAACATCTATGATACTGGAATTCAAATCAAGGATCACATTCTCGAAAATTG
CCCACCTAACAAATGTGGTGACAAGCCATGGAAGTGA




