IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.1091s0001

Gene Model: Anaoc.1091s0001.1.p
Description: AocEXPA-33
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9
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Superfanilies PLNOOOS0O

+ Name Accession Description interval E-value
[+ PLN00Q50 super family 31535 expansin A; Provisional 2-135 5.26e-62
SEQUENCES

Peptide

>A0cEXPA-33

MGMVQSSRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKRGGIRFTVNGFRYFNLV
LVTNVAGAGDIVRVSVKGSKTGWLSMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSFRVTGGDR
RTSTSWNVAPPNWQFGQTFTGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>A0ocEXPA-33

ATGGGGATGGTGCAATCCTCCCGTCCTCACTTCGACCTCGCCATGCCCATGTTCCT
CAAGATCGCCGAGTACCGTGCTGGAATTGTTCCCGTTGCTTATCGCAGGGTGCCA
TGCAGAAAGCGTGGTGGAATCAGATTCACCGTTAACGGTTTCCGTTACTTTAACT
TGGTGTTGGTGACCAACGTGGCTGGCGCAGGAGATATTGTGCGCGTGAGCGTGAA
GGGAAGCAAAACTGGGTGGTTGAGCATGAGCCGTAACTGGGGGCAAAATTGGCA
ATCAAATGCTGTACTCGTGGGCCAGGCTCTTTCATTTAGGGTCACGGGCGGTGAT
CGCCGCACTTCAACTTCATGGAACGTGGCACCTCCTAATTGGCAGTTCGGTCAAA
CCTTCACGGGAAAGAATTTCCGTGTCTAA

Nucleotide
>A0cEXPA-33

AATGAAAATGACTCGCAGTAGTAAATGCTATTCATTACATTTCACTGTTCTTTCTC
TTTAACCTAACCCCTCTCTCTCTTTAAGTACCCCTCACCCTCTTCCCGCTTTGTGTC
ATTCGCCCCTAAACCCACACACGCTCTCTCTCTCTCTCTCTCTGTCGAAAGCTTTTT
TTTTTCTTTTCACTCACAATGGCTGTTGCGAATGTGCTCTGTTATGCTTTGCTCAC
ATTTTCCTTATTCGCGGCGGTGAGTGCTAAAATTCCTGGTGCTTTCGCTGGTGGGC
CATGGCAAACTGCCCATGCTACTTTCTATGGTGGTAGTGACGCCTCCGGAACTAT
GGGTATAGACTTTTTGCCCTTACATTTTTCCGTGTTTTACTGCTTGTACGTGAGTA
GCTGACTGATGGTGTTTTTTTTGTCTAAGGTGGTGCTTGTGGGTACGGAAATCTTT
ACAGCCAGGGCTACGGCGTCAAACCGCCGCGTTAAGTACGGCTCTATTCAACAAC
GGTCTGAGCTGCGGCGCGTGCTTTGAGATAAAGTGCGATAACGATCCCAAATGGT
GCCACTCTGGCAGCCCCTCCATCTTCGTTACTGCAACCAACTTCTGTCCTCCAAAC
TTCGCTCAGCCGTCCGACAATGGGGATGGTGCAATCCTCCCGTCCTCACTTCGAC
CTCGCCATGCCCATGTTCCTCAAGATCGCCGAGTACCGTGCTGGAATTGTTCCCGT




TGCTTATCGCAGGTGAGTTTACTTAAATGCCCATCATTTTAACGTTTTCGTCATTTT
ACATGGTTAACAGGGATGCCAGAGAATGGAAAACCTTAAGGTTGGGGCAAACTT
[TTCTTTTTTATTTTCGAATAATTAAATATTTTCTTTTCTTTTCTTGGAAATAAACT
GAGACTGAAAAGAGTTGCCTTTATTATGTCAGCTTTTATGTCTTTATTTGCCTATT
CGCTCGGGTGCGGTGGGTTGCCCACTTTACATTAAATTACTCCAATAAACTTTACC
CAATTTTCACTTTCACAAGGGCATTATCGTAAATAGGTCAAAAAATTTAACCGGA
AAAGAAGGATGGGGCAGTGCCGCAGTCAGAAAATCTGGGACACATTTCTTAATTT
ACATTAAAACATGCTTCTTTTTTACCAGAATCTTCGGGTCTTTAGCCGTTTTTAAA
AGGGCCCTTAACTGTCACGGTGACGATTCTGTCAACTGTTTATATTGTTCGTTTGC
AGGGTGCCATGCAGAAAGCGTGGTGGAATCAGATTCACCGTTAACGGTTTCCGTT
ACTTTAACTTGGTGTTGGTGACCAACGTGGCTGGCGCAGGAGATATTGTGCGCGT
GAGCGTGAAGGGAAGCAAAACTGGGTGGTTGAGCATGAGCCGTAACTGGGGGCA
AAATTGGCAATCAAATGCTGTACTCGTGGGCCAGGCTCTTTCATTTAGGGTCACG
GGCGGTGATCGCCGCACTTCAACTTCATGGAACGTGGCACCTCCTAATTGGCAGT
TCGGTCAAACCTTCACGGGAAAGAATTTCCGTGTCTAAGGATCTTATTTATTAATC
ACTGTTTGAGAAAAGAGAAAACATTTTGATCTCCCGCCTTCAAATTTGTTTCCCTT
TATTTTCCCGGGAAAATTTGAAGCGATGGGTGAAATGGGATTTGAAATTAGGATT
CAAGTTAAAGTGATTGTGATAGGTAAGGTAGAAAAAGAGAATAAAGTAAGAGTG
TGGCACTTGCTTTTCTTTCTTTTGCTTTGACATGTAATATTGGCTCGGTGATGATAG
TAAAAAACCAGCCATTACTGTAAGAGGCTGAAGGTGGCTGCAAGAAGAAACTAT
GTAGCCCGCAGCTCTGGTAATATATATTTTTCTTATGAATAATAATATAATATATT
TTAATTGACTTGTATGTGTGTATGAGTTTCAATTTCTACCATGTCCCCAGTTGTTG
GTGCTTGTTATTGTGAAGCATGTGTGGATGGCTCCACTGGTTTATCTTTATTAGGT
ACGTAAGAGGAAATCCTGACAACGTATATTTAATTTTAAGAAGAAATACTAGTCC
TGAAGATAACTTGAATTCTTGTGAAATGTGC






