IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.08G106000

Gene Model: Podel.08G106000.1.p
Description: PAEXPA-14

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES
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Query seq.

Superfanilies PLNO0OS0O

Y PLNOUOG0 s0par amity 31535 expansin A: Provisiona = Sesee
SEQUENCES

Peptide

>PdEXPA-14

MALAGFILVGLLAMVSSVNGYGGGGWINARATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNTAALSTALFNSGLSCGSCYEIRCVNDPKWCLPGSILVTATNFCPPNNALPNNA
GGWCNPPQHHFDLSQPVFQHIARYSAGVVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLV
LITNVGGAGDVHAVSVKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNNYLNGQSLSFKVTTSDGR
TVVSYNAAPSSWSFGQTFSGAQFR*

CDS (coding sequence)
>PdEXPA-14

ATGGCTCTAGCTGGATTTATCTTGGTGGGTCTCCTTGCAATGGTTTCATCTGTTAA
TGGTTATGGTGGTGGAGGGTGGATTAATGCCCGTGCAACCTTCTACGGAGGTGGT
GATGCTTCCGGCACAATGGGTGGGGCTTGCGGTTACGGGAACTTGTACAGCCAGG
GGTATGGTACAAATACTGCAGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAATAGCGGGTTAAG
TTGTGGGTCTTGCTACGAGATTAGGTGCGTGAATGACCCCAAATGGTGCCTGCCT
GGCTCCATTTTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAATGCCCTGCCTAA
CAATGCAGGGGGGTGGTGTAACCCTCCTCAACACCACTTTGATCTCTCTCAGCCT
GTCTTCCAACACATTGCCCGATACAGTGCTGGTGTTGTACCTGTGTCCTACAGAA
GGGTACCCTGCAGAAGGAGAGGAGGCATAAGATTCACAATCAATGGTCACTCCT
ACTTCAATCTAGTCCTGATAACCAACGTTGGTGGTGCTGGTGATGTGCATGCTGT
GTCCGTCAAGGGGTCTAGGACTGGATGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGGGGCA
AAACTGGCAAAGCAACAATTATCTTAACGGACAAAGTCTTTCCTTCAAGGTCACC
ACCAGCGATGGCCGTACTGTGGTCTCCTACAATGCTGCTCCCTCTAGCTGGTCCTT
TGGGCAGACCTTCTCTGGCGCCCAGTTCCGCTAG

Nucleotide
>PdEXPA-14

ACAAGCTTGACTTTTACGCCCAAGCGGTTCATGGTCCCCCAGCTGCTTCAAGACG
TGTCTTTGCGATAGTTGTGTGTGACTAGTGACAATGGTGGCAAAATTGTTCTCCAA
AGCACCCCTACCGAATCCCTATAAATTCTCCCTCATCCCCTCCTAACCTTCTCCAC
TCCAGCGCCTAACATTTTCACTAGCCTGCTCTCTTTTGCTCTCTCTTTTCAAGTAAT
AACCGTCTCTCTTCTCTCACATTTGCTTTTCAAAATGTTGTTTCTCTTGTTAAATGA
ACCTAGCAAAAAATGAGCAAGGTGGGTTTTTTTTTATAAAAAAACTAAACTGGTT



TACTCCTTTGTGCAGGAAAATGGCTCTAGCTGGATTTATCTTGGTGGGTCTCCTTG
CAATGGTTTCATCTGTTAATGGTTATGGTGGTGGAGGGTGGATTAATGCCCGTGC
AACCTTCTACGGAGGTGGTGATGCTTCCGGCACAATGGGTATGCCACTTTGCAGA
AGCGAAGAACCTTTTTAAGAAATTAAACCCTTCAGGGCACACCATATGACTAATT
TTGCTGGTTTTGATAAAATATGTACCTTCAGGTGGGGCTTGCGGTTACGGGAACTT
GTACAGCCAGGGGTATGGTACAAATACTGCAGCTTTGAGCACAGCTCTGTTCAAT
AGCGGGTTAAGTTGTGGGTCTTGCTACGAGATTAGGTGCGTGAATGACCCCAAAT
GGTGCCTGCCTGGCTCCATTTTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCTCCAAACAAT
GCCCTGCCTAACAATGCAGGGGGGTGGTGTAACCCTCCTCAACACCACTTTGATC
TCTCTCAGCCTGTCTTCCAACACATTGCCCGATACAGTGCTGGTGTTGTACCTGTG
TCCTACAGAAGGTAAGTCTCTAGCTTCCTGAGCTTCAAATCTAACCATGGAGGGA
TATTTGGTCATGAATAAGGGCATTTTAATGAAATTAATCTCAATTTTTTCCTTAAC
GAGTTTCTGGTGAGGGTTATTTACGTCTTTAATCAGTCTCTTCATGCTCTTAAATC
CTTTCTTCACGGTTCAGGTCCTTTTCATAACTCTAATTTGATTGCAGTCAACCTTTC
CCTCTCTAGACTCTCCCTTCGTCAGTGATTTCCGATATTTAATAAAAAAAATTCAG
ATTCATGTCCCAAGACCAGTTTTTGAACTAAACATAAAGGGCAGTTTAAGTTCTT
AGCAAGGTCCCCGCTTTACCACTTTCTTACCACGAACTGTGAGAGAGAAAGTTCA
ATTTCCTCTTGGAATTTGGAAGCTTACCCTTCCCTCATAAGGAGTTCTCTTGTTTCT
GGCTTTAGTAGCAGTTTTAACTGTCTTGGTGGCGGGTTTTTGTAGGGTACCCTGCA
GAAGGAGAGGAGGCATAAGATTCACAATCAATGGTCACTCCTACTTCAATCTAGT
CCTGATAACCAACGTTGGTGGTGCTGGTGATGTGCATGCTGTGTCCGTCAAGGGG
TCTAGGACTGGATGGCAACCAATGTCAAGGAACTGGGGGCAAAACTGGCAAAGC
AACAATTATCTTAACGGACAAAGTCTTTCCTTCAAGGTCACCACCAGCGATGGCC
GTACTGTGGTCTCCTACAATGCTGCTCCCTCTAGCTGGTCCTTTGGGCAGACCTTC
TCTGGCGCCCAGTTCCGCTAGGGACCGACACTGTGTGCCTTCTGTTCTTTCAGCAT
GCTAAAGTTTCAGCATGTTAGCTCTATATTTATTTAGTACTTATTATCAGAAGTAA
TATTAGTATGATTTTATTAGTACTAATATATACTTGTATCTCGATTGGAGGTCAGT
ATTAGGTTCTCTTTGGTCAGGATGAGAAGGGCTTATTTTAATTGGCACTCTCATTT
TGAGCTAATTGAGTCACTCAGGGGTGTCCTATTCAAGGGACACTCTTTATTGGTCT
TGGGGCTTTTCCTTTTTTTCTTCCGCCGTTGAAAAGGGCGGAAGATTATGGCAGGG
GTGGACTTTTACCACCCGCCGCTAGTATTTTGAGTAGTTGCTCTTCTTAATTTCGC
TCCCCCGCAGCCTTCAAGGGATTTGGGAGCTGCGTTTTTTTTTTTTTCTCGTTCTTG
TAAGCTGACTGTGATCAGCGTCCGGTGAATTATGTCCTTGGGTTTTTATGTCTGAA
ATTT






