
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62032807 

Gene Model: AUR62032807 

Description: CqEXPA-46 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXPA-46 

MKMAFGTIFLVGFLTFFSIADAYRGRGGGGGGWINAHATFYGGGDASGTMGGACG

YGNLYSQGYGTNTAALSTALFNNGLACGSCYQIMCVNDPKWCLRGSIIVTATNFCPP

GGWCDPPNHHFDLSQPIFQHIAQYRAGIVPVAYRRVSCRRRGGIRFTINGHSYFNLVL

VTNVGGAGDVHAVEIKGSRTRWQPMSRNWGQNWQSNNYLNGQALSFKVTTSDGH

SVVSYNVAPPNWSFGQTYSGAQFR* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXPA-46 

ATGAAAATGGCATTTGGTACTATTTTCTTAGTGGGATTCCTCACATTTTTCTCAAT

TGCTGATGCTTATCGCGGCCGCGGTGGCGGTGGTGGTGGTTGGATTAACGCTCAT

GCCACCTTTTACGGTGGCGGAGATGCTTCCGGCACCATGGGTGGAGCGTGTGGGT

ATGGAAATTTATACAGTCAAGGGTATGGAACAAATACAGCAGCACTAAGCACAG

CATTATTCAACAATGGATTAGCGTGTGGTTCGTGTTACCAAATTATGTGTGTTAAT

GACCCTAAATGGTGTCTTAGAGGCTCAATTATCGTTACTGCTACTAATTTCTGCCC

TCCTGGAGGATGGTGTGACCCTCCTAATCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTATTT

TCCAACACATTGCTCAGTACCGAGCCGGTATCGTCCCCGTTGCGTATCGCAGGGT

GTCTTGCCGGAGAAGGGGAGGTATAAGGTTCACAATCAACGGGCACTCGTACTTC

AACTTGGTGTTAGTAACCAATGTCGGTGGTGCCGGGGATGTACATGCAGTTGAAA

TTAAAGGGTCAAGAACACGTTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCAAAATT

GGCAAAGCAACAATTATCTCAATGGACAGGCTCTCTCATTCAAGGTCACCACTAG

TGATGGTCATAGTGTTGTGTCCTATAACGTTGCCCCTCCGAATTGGTCTTTCGGGC

AGACCTATTCGGGTGCCCAATTCCGCTGA 

Nucleotide 

>CqEXPA-46 

CCTTTCTTTCTCTCTCCTCTAAACCCCCATTTCTCTCTATTCAACATGTAATTTTCT

CCTCTCTTTCTCTTTCTAAAACTAATAAAATTTAGTGTTATAAACAACAAACTTTG

CTTACATTTTGGGTTGGATTTTGCAGGAAAATGGCATTTGGTACTATTTTCTTAGT

GGGATTCCTCACATTTTTCTCAATTGCTGATGCTTATCGCGGCCGCGGTGGCGGTG

GTGGTGGTTGGATTAACGCTCATGCCACCTTTTACGGTGGCGGAGATGCTTCCGG

CACCATGGGTATATTTCTTTCCACCCATATATTCATACAAGCTAAGAAACGCACA



CAATGCATACATTAATTAATTTATAAAACGTGTTGCTACAACTATATTTAATGTGA

CTACTTTTAATGTACGATTAATTAATTTATTTATAGGTGGAGCGTGTGGGTATGGA

AATTTATACAGTCAAGGGTATGGAACAAATACAGCAGCACTAAGCACAGCATTA

TTCAACAATGGATTAGCGTGTGGTTCGTGTTACCAAATTATGTGTGTTAATGACCC

TAAATGGTGTCTTAGAGGCTCAATTATCGTTACTGCTACTAATTTCTGCCCTCCTG

GAGGATGGTGTGACCCTCCTAATCACCACTTTGATCTCTCTCAGCCTATTTTCCAA

CACATTGCTCAGTACCGAGCCGGTATCGTCCCCGTTGCGTATCGCAGGTATATAT

ATTGTCACGTTGATAGTGTAATTTGAGTTGGTAACACTATAAGTCAAGTTGAGTT

ATGATGTGTGTTTCATGTATTGTGAACTAAAAATCTTAAAGGAGGTTACCTATTTT

AGAAAACTTGAACAAATTGGGTTGAGATTTTTTGTGTACGTATTTGTTTATAATAT

AAAATTTAATAAAAGTGGTGAGAAAGTTTAGTTAGTTAGGAAGTTGTTTGAAAAG

TTGTATGTTGCGATTTACTGTTTTGGTCTATTCAAATAAAAAAAAGAAAAGAAAA

GTATATTCGTGAAAGAAAAATTGTAAAGTAATAAATGGTCCTACATTTTTTAAGA

GTCACATGGAAGTGGAACTACAATACTTTTCCTTTGTTACCTATGTCTAAAGGTAT

AATTTCAACCGTAGATAAAGACATAAAATTTATGGATTTATATTTTAAAAATTGTT

TTATGTTAAATCACTTTTTTTTTATTTTTTTTTTAAAAAATCTTCTTAAAGGGATAA

TAAAGAGATGACGTTAGAAAAAAGTACCACTTAAATTTATTGCCCTTATTTGACA

AAACTGCACATTTTAACATCAACTAAGAAAAACATTTAAGGCTAGCGCAATTGTT

GCAACATGTCACGTCTATTATCTAGTAGACTAGTATGCACTCAAGAGTCAAGAGT

TGAGACTCAAGAGTCTAGAATATTAAAATGTATACTCGGGTGTATATAAGAATTA

AACCGCGTGTTAATTATGCATGTACTGTTTTGTGTAGGGTGTCTTGCCGGAGAAG

GGGAGGTATAAGGTTCACAATCAACGGGCACTCGTACTTCAACTTGGTGTTAGTA

ACCAATGTCGGTGGTGCCGGGGATGTACATGCAGTTGAAATTAAAGGGTCAAGA

ACACGTTGGCAACCAATGTCAAGAAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGCAACAAT

TATCTCAATGGACAGGCTCTCTCATTCAAGGTCACCACTAGTGATGGTCATAGTG

TTGTGTCCTATAACGTTGCCCCTCCGAATTGGTCTTTCGGGCAGACCTATTCGGGT

GCCCAATTCCGCTGAAAGCCGAAAATTTTACCTAAAATGACATTTATGTCCTATC

GCGTGTGATCTTAATTAAGCCTTTAAGTATATATACAGACTACGGAGTACTTTTTA

TATAGTTTAACTAGGATTAAGGTCAGTATTTTAATTTTAACTGACCAAAATATTTA

CTACAGTACTTTTTTTTAATGGGGTTAAAATGGGAAATTGAAAGCTTATTTTATGA

GGCTTTTTTCCTAAACTACCCCTGTTTTTTTAGGGTACCCCTTTATTTTGAGAGTGA

CCTTTGTAACTGTTAAAGATTTATGGAATATTTCCTCTTTGTGGAGGAAATGGCAT

AGCTAGGCTGCGGTGGATTTTTACCCCCCGCCTTCTAGTATTTTGTCTTTTTTTTTT

TTCTAAGTAAGAAGAACTAAAGAAGTAGGGTTTATTGTCATTTTAAATTGAGGTG

TGTATGAAGTGTGATTATTGGAGTTCTAAATGTTATTTATGCAATTATTGGACTCT

ATAAGTGTAAATTTTAGCTATTTTCAGTTCTAATGAGAATTGTGT 


