IDENTIFICATION

Species: Aquilegia coerulea
Locus: Aqcoe5G422300

Gene Model: Aqcoe5G422300.1.p
Description: AcCEXPA-17

Family: Alpha Expasin

3D structure:
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Superfanilies PLN00193

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0193 super family cl33423 expansin-A; Provisional 37-267  3.03e-93
SEQUENCES

Peptide

>AcEXPA-17

MASSSSSFSWCFCFFLMNFVWMMIMKSTAAGGVSSYFQPGPWQQAHATFYGDETA
RETMGGACGYGNLFSSGYGTDTAALSTTLENDGYACGTCYQIKCVQSQWCDKNTAF
TTVTATNICPPNWSQDSNDGGWCNPPRSHFDMSKPAFMKIAYWKAGIVPVLYRRVP
CIKTGGIQFSFQGNGYWLLAYVTNVGGGGDIANMW VKGSKTKWISMSHNWGASYQ
AFATLGGQTLSFKITSYTTKQTIVVWNVAPSNWNVGISYKSSVNFH*

CDS (coding sequence)
>AcEXPA-17

ATGGCTTCATCTTCTTCCTCTTTCTCATGGTGTTTTTGCTTCTTCTTAATGAACTTT
GTATGGATGATGATCATGAAATCAACAGCAGCAGGAGGGGTATCAAGTTATTTCC
AGCCAGGTCCATGGCAACAAGCTCATGCCACCTTCTATGGTGATGAAACTGCTCG
TGAAACAATGGGAGGAGCTTGTGGATATGGGAACCTATTTAGTTCTGGTTATGGA
ACTGACACAGCTGCATTGAGCACAACATTGTTCAACGACGGATATGCATGTGGAA
CTTGTTATCAAATAAAATGTGTTCAATCGCAGTGGTGCGACAAAAACACCGCATT
CACCACTGTGACTGCTACAAACATTTGCCCACCAAATTGGTCTCAAGACTCCAAT
GATGGTGGATGGTGCAACCCACCTAGATCTCATTTTGACATGTCTAAGCCTGCCTT
TATGAAAATCGCTTACTGGAAAGCTGGTATTGTGCCCGTGCTCTATCGCAGAGTG
CCGTGCATCAAGACTGGTGGAATTCAATTCTCATTCCAAGGGAATGGATACTGGT
TGTTGGCGTATGTGACGAATGTTGGAGGAGGAGGAGACATAGCAAACATGTGGG
TGAAAGGAAGCAAAACAAAATGGATAAGTATGAGTCACAACTGGGGAGCATCAT
ACCAAGCATTTGCAACACTAGGAGGCCAAACTCTTTCATTCAAGATTACTTCTTA
CACCACAAAGCAGACTATTGTAGTATGGAATGTTGCTCCTTCGAACTGGAATGTT
GGAATATCTTACAAGTCTTCAGTGAACTTTCACTGA

Nucleotide
>AcEXPA-17

GGTATTAAGCATTATCAATTTTAAGTCTAGGAAAGAGCATGGCTTCATCTTCTTCC
TCTTTCTCATGGTGTTTTTGCTTCTTCTTAATGAACTTTGTATGGATGATGATCATG
AAATCAACAGCAGCAGGAGGGGTATCAAGTTATTTCCAGCCAGGTCCATGGCAA



CAAGCTCATGCCACCTTCTATGGTGATGAAACTGCTCGTGAAACAATGGGTATGT
ATTTGATTGATTGAAATATATATTATTAGCTAAGTAAACCAACTTTTGTAGAATCT
TATTAATTTCATGTTCATCTTTGGGTTTACAGGAGGAGCTTGTGGATATGGGAACC
TATTTAGTTCTGGTTATGGAACTGACACAGCTGCATTGAGCACAACATTGTTCAA
CGACGGATATGCATGTGGAACTTGTTATCAAATAAAATGTGTTCAATCGCAGTGG
TGCGACAAAAACACCGCATTCACCACTGTGACTGCTACAAACATTTGCCCACCAA
ATTGGTCTCAAGACTCCAATGATGGTGGATGGTGCAACCCACCTAGATCTCATTT
TGACATGTCTAAGCCTGCCTTTATGAAAATCGCTTACTGGAAAGCTGGTATTGTG
CCCGTGCTCTATCGCAGGTACTTACAATAACCTCTACACTTAATCATCAAACCCTA
ATTTCATCTGAGTCCTTCAAGGGATAGTTTCATGAGTAGCAGTAATCAACTATAA
TATTTAGCTATTCTTGTTCCTAGTCAACTTGGTTCTAATACTACATTTTATCTTCCT
GCTCTGAGTTCTTAATGGAACAATGTTTGACATGGTGTTACAGAGTGCCGTGCAT
CAAGACTGGTGGAATTCAATTCTCATTCCAAGGGAATGGATACTGGTTGTTGGCG
TATGTGACGAATGTTGGAGGAGGAGGAGACATAGCAAACATGTGGGTGAAAGGA
AGCAAAACAAAATGGATAAGTATGAGTCACAACTGGGGAGCATCATACCAAGCA
TTTGCAACACTAGGAGGCCAAACTCTTTCATTCAAGATTACTTCTTACACCACAA
AGCAGACTATTGTAGTATGGAATGTTGCTCCTTCGAACTGGAATGTTGGAATATC
TTACAAGTCTTCAGTGAACTTTCACTGACTCCTTCTCATCACCCACCCCTCTTAAG
GTGCGAAAGCCTTTAGTTTTTGCTTTCTTTCTTTCAAACATGAAGTTGTGAAAGCT
CTCATTTTGTCGTTAGAATTATGTAAACCCCTACATCTATGAAAGTTTTGACTCAT
TGATGTACGAAAATAAATGATCCTTTTGAGGATGTA




