IDENTIFICATION

Species: Phaseolus vulgaris

Locus: Phvul.001G181600

Gene Model: Phvul.001G181600.1.p
Description: PVEXPA-02

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/organism/636



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T03093
https://www.pulsedb.org/organism/636
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Query seq.
Superfanilies PLNOOO50

+ Name Accession Description Interval E-value
] PLNO0050 super family 31535 expansin A: Provisional 46-272 4.06e-97
SEQUENCES

Peptide

>PVEXPA-02

MAFPWGALLTSTLLFSFPIIHAADDSTDKYNKKGDIRKHRPLFKPTVWKQAHATFYE
GGSETFGGACGYGDVVKDGYGLDTTALSSILFKEGQTCGACYEIKCTKSGVGCKAG

KSSILVTATNLCPPNYDLPSDNGGWCNPPREHFDLAKPAYLKIAEYKAGIVPIQYRRV
PCKKEGGIRFTITGNPYFNLVSVWNVGGSGEITEVLVKGEEKVKNWTNLKRNWGQK
WESDEMLVGETLSFRVKASDGRYTTSLRIAPKDWKFGQTFVGKNFP*

CDS (coding sequence)
>PVEXPA-02

ATGGCTTTCCCTTGGGGAGCCCTCTTGACCTCAACATTACTTTTCTCATTTCCTATT
ATTCATGCAGCTGATGACAGTACTGACAAATATAATAAGAAAGGTGACATCAGA
AAGCATCGTCCTCTTTTTAAGCCTACTGTATGGAAGCAAGCTCATGCTACCTTCTA
TGAGGGAGGCTCTGAAACATTTGGTGGAGCTTGTGGGTATGGTGATGTGGTTAAA
GATGGCTATGGCCTAGACACGACGGCATTGAGTTCAATTTTGTTCAAGGAGGGAC
AGACATGTGGCGCATGTTACGAGATCAAATGCACAAAATCTGGTGTGGGATGCA
AGGCAGGGAAATCCTCTATTTTGGTGACGGCTACCAACCTTTGCCCACCAAACTA
TGATCTGCCAAGTGATAATGGAGGATGGTGCAACCCACCACGCGAACACTTTGAT
TTGGCCAAACCTGCATATCTCAAAATTGCAGAGTATAAGGCTGGCATCGTCCCCA
TCCAATATCGCAGGGTACCGTGCAAGAAGGAAGGAGGGATTCGGTTCACCATCA
CTGGGAATCCTTATTTCAATCTAGTATCAGTGTGGAATGTTGGAGGTTCTGGGGA
GATCACAGAAGTGCTGGTGAAGGGTGAAGAGAAAGTCAAGAATTGGACAAATTT
GAAGAGAAATTGGGGTCAGAAATGGGAAAGTGATGAGATGTTAGTGGGAGAGAC
ATTGTCTTTCAGAGTGAAAGCTAGTGATGGAAGGTACACTACCTCTCTCAGGATT
GCTCCCAAGGATTGGAAATTTGGTCAAACTTTTGTAGGCAAAAACTTCCCTTAA

Nucleotide
>PVEXPA-02

ATGGCTTTCCCTTGGGGAGCCCTCTTGACCTCAACATTACTTTTCTCATTTCCTATT
ATTCATGCAGCTGATGACAGTACTGACAAATATAATAAGAAAGGTGACATCAGA
AAGCATCGTCCTCTTTTTAAGCCTACTGTATGGAAGCAAGCTCATGCTACCTTCTA
TGAGGGAGGCTCTGAAACATTTGGTACCATTTCTTACTTAACTTCATTACTTATAT
CTAAACCTCTTCAGTCTAAAATTCCTAACCATTATGACAAATTTGTTATTTTATTTT




ATAAGAAGACATGCAAAGCATGTAAAAAAAAGAAAAAAAAAAGAATATAATAA
AACATGTCGAAAATAAAAGATTTCATGTGTTAATATAAAAACTCGTTCATACACT
TAAAAAAAATCATTAAATAATAACTAAATATAAAAAAAAATTACTCACTATATTA
ATTAAATTAATATTATTTAAAGACTAAAGAATTACTTGTATCTAAAGTGGTTTCTA
AATTGATATATAAATTAGCTATCAAAGTTTTAACTACTAATATTTGAATTCTAAAT
TATTCTCAATTAATTTTTAAAAACTAATTTAGAATCTAAAATATTAGTAGTTAAAA
TATTGATAATTAATGCTTAAAAACTAATTTAAAAAATAATTTAATATTTTTTGTTA
ATAATAGAAATTACTTTAAATACTAGTAATTTTTTTGTTTTAAAATGATCTTTAAT
TTAATCTAATAGTAACTAATGATTTTGGTATTTAAAATTAGTTGCAATTTGATATT
TTCTAGTAATGATATGATGCAGGTACCAATATTACTACTAAAAAATTAGTTTTAG
AGACAAAAAATAATTAATTATTATATTTAATAAATTAGATATTATTTTAGAGATT
AAAAAAATTATTGATGTTTAAAGTAACTCTTATTATTAATATAATTTATAAACTAG
TTATCTAATTAGCTACCAAAGTTTTAACTATCAATTAATTTAGATTCTAAAATTCG
TAGTTAGAAGATTGATAGCTAATTAAATATCAGTTTAAAAATTAATTTATAATTTT
TATTAATAATAAAATTACTTTAAATATAAATAATCTTTTTAATATTTAAAACATTA
TTTAATTTAGTTAATATAATAATTAGTTATCTTTGATTTGTCTTTAGTGAATCTAGT
TTTAATGTGTATACCAAAAAGTTGGAAGATAACGTTATATTATAATCTTTTTTTTT
ATACAACTACATTACAACTATCAATACTATTATTTTAATATAATTTTTTTTATTATA
TATTTATATTTAAATTAATCACATCAAAAAGTTAAAGTTGTATAAACTCTCATAGT
TGTCAAAGTATATTTTTTAAGTTGGAATTAGTATGTTGGGTTAATGGAGAAGAAG
AATGAGTTGATTACATTGCATGCAGGTGGAGCTTGTGGGTATGGTGATGTGGTTA
AAGATGGCTATGGCCTAGACACGACGGCATTGAGTTCAATTTTGTTCAAGGAGGG
ACAGACATGTGGCGCATGTTACGAGATCAAATGCACAAAATCTGGTGTGGGATG
CAAGGCAGGGAAATCCTCTATTTTGGTGACGGCTACCAACCTTTGCCCACCAAAC
TATGATCTGCCAAGTGATAATGGAGGATGGTGCAACCCACCACGCGAACACTTTG
ATTTGGCCAAACCTGCATATCTCAAAATTGCAGAGTATAAGGCTGGCATCGTCCC
CATCCAATATCGCAGGTTACATATACATGCATATCATATTTGCATGCTGCTAACA
AAAACTTTTCCAGTGATGTTTACTGAAGTGTAAGAGTTGTATATCTATGCAGGGT
ACCGTGCAAGAAGGAAGGAGGGATTCGGTTCACCATCACTGGGAATCCTTATTTC
AATCTAGTATCAGTGTGGAATGTTGGAGGTTCTGGGGAGATCACAGAAGTGCTGG
TGAAGGGTGAAGAGAAAGTCAAGAATTGGACAAATTTGAAGAGAAATTGGGGTC
AGAAATGGGAAAGTGATGAGATGTTAGTGGGAGAGACATTGTCTTTCAGAGTGA
AAGCTAGTGATGGAAGGTACACTACCTCTCTCAGGATTGCTCCCAAGGATTGGAA
ATTTGGTCAAACTTTTGTAGGCAAAAACTTCCCTTAATTAGATCTGTTCTCTCCAA
CTCCCA






