IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca_22377

Gene Model: Ca_22377
Description: CarEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
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GENE STRUCTURE

CarEXPA-07
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Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNOOOS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00O050 super family c131535 expansin A; Provisional 1-243 1.75e-128
SEQUENCES
Peptide

>CarEXPA-07

MSLLGFILLGIFLYKVSHVKGHGGHVSWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYS

QGYGTNTAALSTALFNNGLSCGACYEIKCVNDPQWCIAGSSIVVTATNFCPPGGWCD
PPNHHFDLSQPIFQQIAQYKAGIVPVAYRRVRCRRKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVG

GAGDVHSVAIKGSRSRWQAMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFVVTTSNGHSVVSFN

AAPSSWSFGQTYTGRQFNY*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-07

ATGTCTCTTCTTGGATTTATTCTTCTTGGAATTTTTCTATACAAAGTTTCACATGTA
AAAGGACATGGTGGTCATGTGAGTTGGATTAATGCTCATGCTACTTTCTATGGTG
GAAGTGATGCTTCTGGTACAATGGGTGGAGCTTGTGGATATGGAAACCTATATAG
CCAAGGTTATGGAACAAATACAGCAGCATTGAGCACTGCACTTTTCAACAATGGA
TTAAGCTGTGGTGCATGTTATGAAATTAAATGTGTGAATGATCCACAATGGTGTA
TTGCTGGTAGCTCCATTGTAGTTACTGCCACTAATTTTTGTCCACCTGGTGGTTGG
TGTGACCCTCCAAATCACCATTTTGATCTTTCTCAACCTATTTTTCAACAAATTGC
TCAATATAAGGCAGGGATTGTGCCTGTTGCTTATAGAAGGGTAAGATGCAGGAG
AAAAGGTGGAATAAGATTCACAATCAATGGTCATTCTTACTTCAATTTAGTACTT
GTTACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTACATTCTGTGGCCATCAAAGGTTCAA
GATCTAGATGGCAAGCCATGTCAAGGAATTGGGGGCAAAATTGGCAAAGTAACT
CTTACCTTAATGGACAAAGTCTTTCCTTTGTAGTCACCACAAGTAATGGTCATAGT
GTGGTCTCATTCAATGCTGCCCCATCTAGTTGGTCCTTTGGGCAAACATACACCGG
AAGACAGTTCAACTATTAA

Nucleotide
>CarEXPA-07

ATGTCTCTTCTTGGATTTATTCTTCTTGGAATTTTTCTATACAAAGTTTCACATGTA
AAAGGACATGGTGGTCATGTGAGTTGGATTAATGCTCATGCTACTTTCTATGGTG
GAAGTGATGCTTCTGGTACAATGGGTATGTATTTATGCTGTGCATAAATAAATGT
AACTAAATTTTTTTGTTAGTAATTAGATTTATTATGTTCGAATTGACTTATTTAAAT
TTATCTATTAATATAAATATATATAAGACTATTTGAAAGAGATTATAAAAATAGA
GCTTATAATATATCAATAAGGTGTTCTCATCTTATTTTCGTAAGTTCTAAAAGATG



GTTAATCGAGACAAATTTATAATTTATATGAAAACGCTTAATTAAACTGTTTATTT

AAATATTTTCGCTCTAAGGTTTTTCATTTGCTTAATAACTTTTCTATATATATAAAT
TGTGAAAATAACTTATCTCCTGTATAACTTATAGAAATAACATATAACTTATTTGA
AGATTGTTTCACTTTATTTTATGTTTTTTACAAAATAACTTATATATAAGTAGTTAT

ATGATAAGAAGTTGATTAAATATAAGGTTTATAATTAGCTTGAATTGTAGGTGGA
GCTTGTGGATATGGAAACCTATATAGCCAAGGTTATGGAACAAATACAGCAGCAT
TGAGCACTGCACTTTTCAACAATGGATTAAGCTGTGGTGCATGTTATGAAATTAA
ATGTGTGAATGATCCACAATGGTGTATTGCTGGTAGCTCCATTGTAGTTACTGCCA
CTAATTTTTGTCCACCTGGTGGTTGGTGTGACCCTCCAAATCACCATTTTGATCTT
TCTCAACCTATTTTTCAACAAATTGCTCAATATAAGGCAGGGATTGTGCCTGTTGC
TTATAGAAGGTAACTTCACTTTTTCATTTTTATTTCTTTGCTCTATTATATTTGAAC
AAATTTGGTTTTGGAAATTTAATTTGGTTCAAAATTTAGTTTGACCTAAAATGATT
GATGTTTTGATGTATTTTATCCAATAATAAATTTCGCGTAAAATTGTGTAATTTTT
TTAATGTAATGCAAAAGTTACTTTATAATAATATTTTAAAAATCGAACCAAATTG
GATGATTCGACCAATTGAACTGTGAACTAATAATGTCTTTGATTTGGTTATTTGTG
TGGTTCGACCATGGATTCGTCTTGATTCAAGTTTTTTAAAGCAGTTGAACTATGAC
CTAGAAGTTTTGTTGGTTCGATGTTTAATTTAGTTTTCAAGTATTTCTAGTCAAAT
CGAGGTTTGAAGACAATTAATTTTGAGCGACACTTACCAAATAAATTCTTAAAGT
ATTTGCTGCAAAACCAAACATGAAGTTGATAATTTTATTTTTGATTTTGGCTTTTG
TAGGGTAAGATGCAGGAGAAAAGGTGGAATAAGATTCACAATCAATGGTCATTC
TTACTTCAATTTAGTACTTGTTACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTACATTCTG
TGGCCATCAAAGGTTCAAGATCTAGATGGCAAGCCATGTCAAGGAATTGGGGGC
AAAATTGGCAAAGTAACTCTTACCTTAATGGACAAAGTCTTTCCTTTGTAGTCACC
ACAAGTAATGGTCATAGTGTGGTCTCATTCAATGCTGCCCCATCTAGTTGGTCCTT
TGGGCAAACATACACCGGAAGACAGTTCAACTATTAA






