IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH005656

Gene Model: AH005656-RA
Description: AhyEXPB-02

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Legend:
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DOMAIN ARCHITECTURE
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Superfanilies PLN03023

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN03023 super family 33621 Expansin-like B1; Provisional 49-251 3.36e-27
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPB-02

MALFPSY LIHFTLIFAFLFSVSHGFNPKSLNVSKIYQPLSNSNWSPASATWY GSPNGAG
SNGGACGFTDTVEKAPYSSMVSAAGNSIYSYGEGCGVCYQVKCTQSRACSGKPVTV
TITDQCPGCPSAHFDLSGTAFGAMAKPGQSEQLRDVGRLGILYKRVDPGSNQNYFAS
TIEYTDGTGIESVKLKQRNGGWNNMEKSWGAVWEYNGGTVLQPPFSLQLTEIGTGA
TLTLNNVIPRNWNPGQTYRSQVNFNN*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPB-02

ATGGCTCTTTTTCCAAGTTACCTCATCCACTTTACTCTAATATTTGCTTTCCTTTTT
AGTGTTTCTCATGGTTTTAACCCCAAATCTCTAAATGTATCTAAAATTTATCAACC
ACTCTCTAATTCTAATTGGTCTCCTGCTAGTGCTACTTGGTATGGAAGCCCTAATG
GCGCAGGAAGTAACGGTGGAGCATGCGGGTTCACAGATACGGTGGAAAAAGCTC
CATACTCTTCCATGGTATCTGCGGCTGGAAACTCAATTTATAGTTATGGTGAAGG
ATGTGGTGTTTGCTATCAGGTAAAATGTACACAAAGTAGAGCATGTTCAGGAAAA
CCAGTGACAGTGACAATAACAGATCAATGTCCTGGTTGCCCGTCAGCACATTTTG
ATTTAAGTGGAACTGCTTTTGGAGCCATGGCTAAACCAGGCCAATCTGAACAACT
GCGAGATGTTGGTAGACTTGGCATTCTATACAAGAGAGTAGATCCAGGGTCAAAC
CAAAACTATTTTGCATCAACAATTGAATACACAGATGGAACTGGAATTGAAAGCG
TGAAATTGAAACAAAGAAATGGTGGATGGAATAACATGGAAAAATCATGGGGTG
CTGTTTGGGAGTATAATGGAGGAACTGTTCTTCAACCTCCTTTTTCTTTACAATTG
ACTGAAATTGGAACTGGTGCTACCCTTACATTGAATAATGTCATCCCTAGGAACT
GGAATCCTGGTCAAACTTACCGTTCTCAAGTCAATTTTAATAATTAA

Nucleotide
>AhyEXPB-02

ATGGCTCTTTTTCCAAGTTACCTCATCCACTTTACTCTAATATTTGCTTTCCTTTTT

AGTGTTTCTCATGGTTTTAACCCCAAATCTCTAAATGTATCTAAAATTTATCAACC
ACTCTCTAATTCTAATTGGTCTCCTGCTAGTGCTACTTGGTATGGAAGCCCTAATG
GCGCAGGAAGTAACGGTACGTAGACACCTCGATCAACAAATTTTCAGTTAAAATT




ATGACAAAAATTACGTATTGGTGAATGCTTATAATATTGATTTGAAACTTTGTTTT
ATATACATTTGACATTTGATATCTTGCACAATTCTATATAATATAGAGTAGAGTTG
TACATTGACGAAAATCTGAAAAGAACAAATGAAATACTATAATATGGCTATATAT
AAATGTCTTATTTAGTCTGAAATAGTTATTTTCATATATATACATAAAAAAATATT
TTAAGGAATGTGTAGACAAATAAAATATTATAAATATTTTAAGAAATGTGTAGAC
AAATAAAATTATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATAT
ATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATTAAGAATATT
CTTAGTGGTCCTTTAATTATAATTAGCTACGTATGAAATTTGCGGTTAGGATTCTA
AACTAAATAGTATTTGTACTAACAACTAACTAACTATATATAAATACTATGTAGG
TGGAGCATGCGGGTTCACAGATACGGTGGAAAAAGCTCCATACTCTTCCATGGTA
TCTGCGGCTGGAAACTCAATTTATAGTTATGGTGAAGGATGTGGTGTTTGCTATC
AGGTTTGATTTTTTATTTTTTTTTCTAAATTGAGTAAAAACAACTGAGTTGGTGAA
AAATTTACAAACAGGCTAAAGAGGTTACATATCTCGTTAAAAGATACGACACGTT
TTTTATTTCATATTGCCATGGAAAATATTTTACACCAAGTTTAATGTGTAGTCTTA
CTTCAAAGTTAAAAGATATTTACTAATCTATATCTATAATAATAATCTATAACTAT
TACTAAAACAAAACACTGTTGATGTCATTACTTATCAAAATAGCTTACGTGTCAC
TCTCTCAATAAAAAAATTCCCTCCAAAACTTAAAGATGATGTCATTGTTATAATG
ACTACTATTTATATCTTTGACTTTACTAATTGATTGATTTTACTTTATATGTCACAT

TATTTAATGTATTAGAATTAAAGTCATAGAAGTATATATTTTATTTTATGTTTTTC
AAGTTTTTAATAAAATATTTTTAATGTTTTTTATTAAATAAGTATAGGATATTTTG
AGATAGTTAAAACATAAAGCAATTAAAATTTTTATTTTTTTGTTTATACAAATATT

TCAGAAATTTTAATAAAGTCGTGCAATTGCACGGGCATTATCTAGCAACTATTAC
TAAAACAAAACACGCTGGCATCATCACTATTTATTATTGCTACGTGTCACAACCT
CATTAAAAGTTTTCTCTCCAAAACTCAATGATGATGTCATTGTCTTTATGACTAAT
ATTTACATCTTTGACTTTATTGTTTGTTAACTATGACTATAATATTATCTATATTTA
TTGATTTTATATTTTTTAAGTCACATCATTTAATGTATTAGAAAATCATATATTTTA
TTATATTTTTTTAATTATTTATTAGTTAAAAAATCTTATCAATGTTATTTATTAAAT
GAGTATTATTTAACTGTATTGAATATTTTGAGATGGTTCAAAGATAATATACTTTT
ATAAGGATATTTTTTATTTATACTATTGGTTGCTTAAATGCAATGCATGATTCTAA
TATGATTTAAGTTGTGACTATCTTTATACAAGTCGCTTATATTTTTGTGAATTTGTT
TAAACTTTTATAAAATAATTTTACATATATAAATTTTTATGTTAAACTTGATTTTG
AAGTATGTTTTTAATAGTTGTATTACTTTATACAAATTAATGTAATTATTTTTTGTT

ATCATAAATTGGTATGTTATTTTTTTATTTAAAATATTCATAATTTTGTATTGCATA
CTTCATGTACGATCTAATTGCTTTCAATTTAAAATAAAAAAATAGAAGCATAGAT
ATAATTATATTAAAAATATAATTAAATTTTTTGTCTTTTGTTGTGATCTATTTGTCA

TTAAGTAAATTTTCGCAATCATCTACGCGCACAATGCAAAGTATGATACAAATCA
TACAATGTATGTAATGTATACAACTATTCAGAATGAAATGAGATGTAAGTATAAT
GTAAAATTTTTTTCTTAAAATTTTAATTTTTTAAATGATACTAATATGTCGAAAAA
TTTAATACTACTTCCTATTCAACCTAAATGTCCCATTTAATTTTTTGGCACTATTCA
CTCATCACTCTTAATTTGTAAGTCACTCTCAATCTATAAGTTAAAACATAGTCATG
TGGGATCTTGTTTGATTCGTCTCAATACAAGGATTATTAATATTAAATTTTTATAA
TTTTTAATTAAGAATAATTTGAGATATTAAGGGTTAAAATGTTGCCTCGGCAAAT
GTGAAAAAACTAAATGAGACATTTAGGCTGAATAGGAGGGAGTATAAAACCGTG
CATCGCACGGGCATTATCTAGTATACCACTAAAGGAAATACCACTAAAAATATAT
TAATTCATTTTACACTTTTACTCCTACCAAAAGAAAGGTCTACTTTGAATTTAAAA
AGAAAAACGCCTAAGGACACGTGACCCCATGGGCTCTAAGGTATCTCCGCCATTG
CTCTCATTCTAATACGGTTTTTAGAATGATATTTCCTTGCATTCGCTTCTCGTATTT




TTCCAATTATATGATGTTGTTCACAAGTCTAGCCCAATTTAACATATATAGATATA
TATTGGACAACGAGTCGGTATGTAAAATTTCAAACATTGAAATTGATTGAACCAG
GTAAAATGTACACAAAGTAGAGCATGTTCAGGAAAACCAGTGACAGTGACAATA
ACAGATCAATGTCCTGGTTGCCCGTCAGCACATTTTGATTTAAGTGGAACTGCTTT
TGGAGCCATGGCTAAACCAGGCCAATCTGAACAACTGCGAGATGTTGGTAGACTT
GGCATTCTATACAAGAGGTACGTGCGGCACTATTATAATAGAATTATATAAATCT
ATGAGTTTGGTGGGCTCAAATCTAAATTTTTACCATACAGTAAAAATAAGGCCCA
TGCACGTCACATTGGTCGCAATATTAAAAAATGAATTGATATTTTTGCAACGTAA
AATTGTAAAAAAATCATGTTTTTTGGCTGTATCAAATCTTATAAATCAACGGATG
CAAGCTAAGTGTTGAAACCTTAACATGATGATGGGTTGCCGCATATCCTTTTTTAT
AAGTATGATTTTTACTGATATTCTGAGGATCTTTCTAGAGTTGAGGGATTCTTTGG
CCACATTCACCTTTATGCCGCAGTGTCGTTCTTGATCATATTAGGGCCTTAGGCGA
TACATAAAAAAAGCCCTTGTTTAAGTAAAGTTTCGGTTCTTTTTTTCTCCAGCTAT
GCATCATATAATTTCTATTTTTTTCCATCACATTAATGTCATTATGTCAAGTAAAT
GTACAAACGTATGATCAAATAATAATAAGTATTTATACAAAAACTAAATTTTAAT
AGTAAGGATTAACTCAATTCACAAATTCTTACTTGAGACCGTCTTTTGTAAAGAC
GACTCTCAAAAGCCCAGTCCAATTCTAAATTTATATTGTTACAACTCTAAATATAG
ATTTGGGCTGAACTTTTGAAAGTCGTTTTACAAAAGACAGTCTCTCGAGAGCACC
TAAACTCAATTTAGTCCCTCTATGTTGCACCTCAAAACTAACCTTAGAAACGGTTC
CTTCCCATCTCAGACTCTGATCATAATTTTCTATAAGCGGAATACACTGATCTAAG
TATTGAAAAATGAAAATGGTGCAGGGTGAAATGCAAGTATCCAGGAGTAACAGT
GGAGGTAAGAGTAGATCCAGGGTCAAACCAAAACTATTTTGCATCAACAATTGA
ATACACAGATGGAACTGGAATTGAAAGCGTGAAATTGAAACAAAGAAATGGTGG
ATGGAATAACATGGAAAAATCATGGGGTGCTGTTTGGGAGTATAATGGAGGAAC
TGTTCTTCAACCTCCTTTTTCTTTACAATTGACTGAAATTGGAACTGGTGCTACCC
TTACATTGAATAATGTCATCCCTAGGAACTGGAATCCTGGTCAAACTTACCGTTCT
CAAGTCAATTTTAATAATTAA




