
IDENTIFICATION 

Species: Trifolium pratense 

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA27273 

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA27273 

Description: TprEXPA-03 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense_v2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TprEXPA-03 

MTKLIMFILGTLIGLCCFTLNSYAFIASGWNKGHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLY

SAGYGTRTAALSTALFNDGASCGECYKIICDYKTDPRWCIKGRSITITATNFCPPNFDL

PNNDGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIIPVLYQRVPCKKHGGVRFTVNGRD

YFELVLISNLGAAGSIQSVSIKGSKTGWMSMSRNWGANWQSNAYLNGQSLSFKVTT

TDGVTRSFQNIVPSNWAFGQTFSSKLQF* 

CDS (coding sequence) 

>TprEXPA-03 

ATGACCAAACTTATTATGTTTATTTTGGGCACCCTCATTGGATTATGTTGTTTCAC

ATTAAATTCCTATGCTTTCATAGCTTCAGGATGGAATAAAGGCCATGCCACATTTT

ATGGCGGCAGTGATGCCTCAGGCACTATGGGAGGGGCTTGTGGTTATGGGAATCT

GTATTCAGCAGGGTATGGGACAAGAACAGCTGCATTGAGTACTGCTTTGTTTAAT

GATGGAGCTTCTTGTGGGGAATGTTACAAAATTATTTGTGATTATAAGACAGATC

CAAGATGGTGCATAAAAGGAAGATCTATTACCATAACAGCCACAAATTTCTGCCC

TCCTAATTTTGATCTTCCTAACAATGATGGAGGATGGTGCAATCCACCTCTCAAGC

ATTTTGATATGGCTCAACCAGCTTGGGAAAAAATTGGAATCTACAGAGGAGGGAT

CATCCCTGTCTTATACCAAAGGGTACCTTGTAAAAAGCATGGAGGAGTTAGGTTC

ACTGTAAATGGGAGGGACTATTTTGAGCTAGTGTTGATCAGCAATCTAGGTGCTG

CTGGATCAATTCAATCTGTATCCATTAAAGGCTCCAAAACAGGTTGGATGTCTAT

GTCAAGAAATTGGGGTGCTAATTGGCAATCAAATGCTTATTTGAATGGTCAATCT

TTGTCTTTCAAAGTCACAACCACTGATGGAGTAACAAGATCTTTCCAAAATATTG

TTCCTTCTAATTGGGCATTTGGTCAAACTTTCTCTAGCAAGCTCCAATTCTAA 

Nucleotide 

>TprEXPA-03 

ACTACCTCACTCACATGTGCCATCCTTGCCTTAGGCATTCTAATTCCTTATTTAAA

CACAAACATTTTGTGCTTTCAAACCACAATTAATGTAAATACAAAATCTTAAATT

GCATTGTTGTATCCTTTTTCACTTGGGATTTTAAGCATTCAGCAAATCAAGAACAA

AATGACCAAACTTATTATGTTTATTTTGGGCACCCTCATTGGATTATGTTGTTTCA

CATTAAATTCCTATGCTTTCATAGCTTCAGGATGGAATAAAGGCCATGCCACATTT



TATGGCGGCAGTGATGCCTCAGGCACTATGGGTAAGCCCTTGTCAATGTTCTATT

AATAGTAGTTTTTGCTATTTCTGCGACCACAATTGAGATCACAATTAATTGTATTT

TATCGCGACACCAGTGTGATTTACTCTCTTTAGTTCTTATTATAAAAGAAGTTTAT

TTTTAGATTCACTGAATGAATGATTAATGTATGTATCTAGTAGTCTATGATCTACA

AAGATTGAGTTTTTCTTTGTGATATATGTGTGTGTGATGCAGGAGGGGCTTGTGGT

TATGGGAATCTGTATTCAGCAGGGTATGGGACAAGAACAGCTGCATTGAGTACTG

CTTTGTTTAATGATGGAGCTTCTTGTGGGGAATGTTACAAAATTATTTGTGATTAT

AAGACAGATCCAAGATGGTGCATAAAAGGAAGATCTATTACCATAACAGCCACA

AATTTCTGCCCTCCTAATTTTGATCTTCCTAACAATGATGGAGGATGGTGCAATCC

ACCTCTCAAGCATTTTGATATGGCTCAACCAGCTTGGGAAAAAATTGGAATCTAC

AGAGGAGGGATCATCCCTGTCTTATACCAAAGGTTAGAATTTAAACTTGTACTAT

ATCTTTCTCTTGGTTTAACAATTAATTAATAATGTAACAATATTAATGTCATTAAT

AAGATCAATGACATGTTAAAAATACTATTGTCAAGAAAAGTGATATTTTTACACA

AAAATGTGACAACAAATTAGATGATTGATGCAGTTTAAATATGTGATTAACATAG

TTTATTTGATAGTTAATGAACATAATAAAGAGTTACAACTCATTGTAACATGCGT

ATAGCTCAGTTGGTTGAGACATTATTGCATATATTATGCAGATACTCCCAGATATT

TGAAAACTGTGGTTACTGACGCTCAAAGTCGTAGTTAACTGTGTTCGGTTGATGA

TTAATAAATTGTGACATTGATATATTCATTAATGCCGTCTAGTGAACATAATTAAC

TGCATATTCGACCTGTGTTACTTAAATTTGTGTCAAAATAACACAACTCGGTTGAG

AAACCATGCAATCAATGATGTATATCAACTTACAATTAATGATATTTTGGACAGG

GTACCTTGTAAAAAGCATGGAGGAGTTAGGTTCACTGTAAATGGGAGGGACTATT

TTGAGCTAGTGTTGATCAGCAATCTAGGTGCTGCTGGATCAATTCAATCTGTATCC

ATTAAAGGCTCCAAAACAGGTTGGATGTCTATGTCAAGAAATTGGGGTGCTAATT

GGCAATCAAATGCTTATTTGAATGGTCAATCTTTGTCTTTCAAAGTCACAACCACT

GATGGAGTAACAAGATCTTTCCAAAATATTGTTCCTTCTAATTGGGCATTTGGTCA

AACTTTCTCTAGCAAGCTCCAATTCTAAATAAGGACACTCTAAAGTTATGGGTTT

AATTTTTGATTCAAGATTTTTACATAATCGATTATCAGAACGGCTGAGGCGTGCTT

TTTTTTTATTTGATTGGAGCAGCCCGCCACCCCTATTCTGGTTTGGTGGATGGATT

AAACTCATCAAGTTCAAGCCCTTAATTAATTGTGCCACGTGGCTTCCATGAATTGT

TATTCTTATCAATTATAACAATCATCATCATCATCATATTATTTGAAACTTCTGTCT

CAAGTCTCAAGCATGTAGAAATTAATAAGCATTTTTCAAGTTTATATATTTTATAG

TATAAAATCATGAATAGTACTATTGTTCTAGTTCTAGCTTCTTTTTTTTGGACGGA

TACTATTGTTCTAGCTGTACTGATAAGTTGGGAAATTATTGATTTCCTAAGATATT

TCAATTAATATAGTGTTGTTGGTTGTCACTTTTATGTTATGTATTCATTCTATCAAG

CTTTTGAAATTGAGAAAAAGTTCATGATGTTACTACGAAGTAGCGAATAACTTAG

TCAAATGCAA 




