IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA27273

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA27273
Description: TprEXPA-03

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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Query seq.
Specific hits PLNO0193
Superfanilies PLN00193 superfamily

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNOO193 PLN0019 expansin-A; Provisional 1-256 2.14e-171
SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-03

MTKLIMFILGTLIGLCCFTLNSYAFIASGWNKGHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLY
SAGYGTRTAALSTALFNDGASCGECYKIICDYKTDPRWCIKGRSITITATNFCPPNFDL
PNNDGGWCNPPLKHFDMAQPAWEKIGIYRGGIIPVLYQRVPCKKHGGVRFTVNGRD
YFELVLISNLGAAGSIQSVSIKGSKTGWMSMSRNWGANWQSNAY LNGQSLSFKVTT

TDGVTRSFQNIVPSNWAFGQTFSSKLQF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-03

ATGACCAAACTTATTATGTTTATTTTGGGCACCCTCATTGGATTATGTTGTTTCAC
ATTAAATTCCTATGCTTTCATAGCTTCAGGATGGAATAAAGGCCATGCCACATTTT
ATGGCGGCAGTGATGCCTCAGGCACTATGGGAGGGGCTTGTGGTTATGGGAATCT
GTATTCAGCAGGGTATGGGACAAGAACAGCTGCATTGAGTACTGCTTTGTTTAAT
GATGGAGCTTCTTGTGGGGAATGTTACAAAATTATTTGTGATTATAAGACAGATC
CAAGATGGTGCATAAAAGGAAGATCTATTACCATAACAGCCACAAATTTCTGCCC
TCCTAATTTTGATCTTCCTAACAATGATGGAGGATGGTGCAATCCACCTCTCAAGC
ATTTTGATATGGCTCAACCAGCTTGGGAAAAAATTGGAATCTACAGAGGAGGGAT
CATCCCTGTCTTATACCAAAGGGTACCTTGTAAAAAGCATGGAGGAGTTAGGTTC
ACTGTAAATGGGAGGGACTATTTTGAGCTAGTGTTGATCAGCAATCTAGGTGCTG
CTGGATCAATTCAATCTGTATCCATTAAAGGCTCCAAAACAGGTTGGATGTCTAT
GTCAAGAAATTGGGGTGCTAATTGGCAATCAAATGCTTATTTGAATGGTCAATCT
TTGTCTTTCAAAGTCACAACCACTGATGGAGTAACAAGATCTTTCCAAAATATTG
TTCCTTCTAATTGGGCATTTGGTCAAACTTTCTCTAGCAAGCTCCAATTCTAA

Nucleotide
>TprEXPA-03

ACTACCTCACTCACATGTGCCATCCTTGCCTTAGGCATTCTAATTCCTTATTTAAA
CACAAACATTTTGTGCTTTCAAACCACAATTAATGTAAATACAAAATCTTAAATT
GCATTGTTGTATCCTTTTTCACTTGGGATTTTAAGCATTCAGCAAATCAAGAACAA
AATGACCAAACTTATTATGTTTATTTTGGGCACCCTCATTGGATTATGTTGTTTCA
CATTAAATTCCTATGCTTTCATAGCTTCAGGATGGAATAAAGGCCATGCCACATTT



TATGGCGGCAGTGATGCCTCAGGCACTATGGGTAAGCCCTTGTCAATGTTCTATT
AATAGTAGTTTTTGCTATTTCTGCGACCACAATTGAGATCACAATTAATTGTATTT
TATCGCGACACCAGTGTGATTTACTCTCTTTAGTTCTTATTATAAAAGAAGTTTAT
TTTTAGATTCACTGAATGAATGATTAATGTATGTATCTAGTAGTCTATGATCTACA
AAGATTGAGTTTTTCTTTGTGATATATGTGTGTGTGATGCAGGAGGGGCTTGTGGT
TATGGGAATCTGTATTCAGCAGGGTATGGGACAAGAACAGCTGCATTGAGTACTG
CTTTGTTTAATGATGGAGCTTCTTGTGGGGAATGTTACAAAATTATTTGTGATTAT
AAGACAGATCCAAGATGGTGCATAAAAGGAAGATCTATTACCATAACAGCCACA
AATTTCTGCCCTCCTAATTTTGATCTTCCTAACAATGATGGAGGATGGTGCAATCC
ACCTCTCAAGCATTTTGATATGGCTCAACCAGCTTGGGAAAAAATTGGAATCTAC
AGAGGAGGGATCATCCCTGTCTTATACCAAAGGTTAGAATTTAAACTTGTACTAT
ATCTTTCTCTTGGTTTAACAATTAATTAATAATGTAACAATATTAATGTCATTAAT
AAGATCAATGACATGTTAAAAATACTATTGTCAAGAAAAGTGATATTTTTACACA
AAAATGTGACAACAAATTAGATGATTGATGCAGTTTAAATATGTGATTAACATAG
TTTATTTGATAGTTAATGAACATAATAAAGAGTTACAACTCATTGTAACATGCGT
ATAGCTCAGTTGGTTGAGACATTATTGCATATATTATGCAGATACTCCCAGATATT
TGAAAACTGTGGTTACTGACGCTCAAAGTCGTAGTTAACTGTGTTCGGTTGATGA
TTAATAAATTGTGACATTGATATATTCATTAATGCCGTCTAGTGAACATAATTAAC
TGCATATTCGACCTGTGTTACTTAAATTTGTGTCAAAATAACACAACTCGGTTGAG
AAACCATGCAATCAATGATGTATATCAACTTACAATTAATGATATTTTGGACAGG
GTACCTTGTAAAAAGCATGGAGGAGTTAGGTTCACTGTAAATGGGAGGGACTATT
TTGAGCTAGTGTTGATCAGCAATCTAGGTGCTGCTGGATCAATTCAATCTGTATCC
ATTAAAGGCTCCAAAACAGGTTGGATGTCTATGTCAAGAAATTGGGGTGCTAATT
GGCAATCAAATGCTTATTTGAATGGTCAATCTTTGTCTTTCAAAGTCACAACCACT
GATGGAGTAACAAGATCTTTCCAAAATATTGTTCCTTCTAATTGGGCATTTGGTCA
AACTTTCTCTAGCAAGCTCCAATTCTAAATAAGGACACTCTAAAGTTATGGGTTT
AATTTTTGATTCAAGATTTTTACATAATCGATTATCAGAACGGCTGAGGCGTGCTT
TTTTTTTATTTGATTGGAGCAGCCCGCCACCCCTATTCTGGTTTGGTGGATGGATT
AAACTCATCAAGTTCAAGCCCTTAATTAATTGTGCCACGTGGCTTCCATGAATTGT
TATTCTTATCAATTATAACAATCATCATCATCATCATATTATTTGAAACTTCTGTCT
CAAGTCTCAAGCATGTAGAAATTAATAAGCATTTTTCAAGTTTATATATTTTATAG
TATAAAATCATGAATAGTACTATTGTTCTAGTTCTAGCTTCTTTTTTTTGGACGGA
TACTATTGTTCTAGCTGTACTGATAAGTTGGGAAATTATTGATTTCCTAAGATATT
TCAATTAATATAGTGTTGTTGGTTGTCACTTTTATGTTATGTATTCATTCTATCAAG
CTTTTGAAATTGAGAAAAAGTTCATGATGTTACTACGAAGTAGCGAATAACTTAG
TCAAATGCAA






