
IDENTIFICATION 

Species: Chenopodium quinoa 

Locus: AUR62021584 

Gene Model: AUR62021584 

Description: CqEXPA-17 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/  

http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05764
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CqEXPA-17 

MGDSQLLAGYYVVILGLIFVTTKGSNDINHGGHGWHFAHATFYGDINGGDTMYGAC

GYGDLFKQGYGLETAALSTALFNDGAACGACFQITCIDSKWCKQGARPIRVTATNFC

PPWYEETPQAWCNPPRKHFDLSMPMFLKIAEYKGGIVPVLYRKVKCHKKGGVKFEL

KGNSYWLMVLVYNAGGVGDVAGVNIKGSKTSWTQMTRNWGQNWQTWTRLDGQS

LSFQVSTSNGKTFQFNEVVPADWQIGRTYESRKNMH* 

CDS (coding sequence) 

>CqEXPA-17 

ATGGGTGATTCTCAATTATTAGCTGGTTATTATGTAGTAATATTAGGGCTAATTTT

TGTTACAACTAAGGGATCAAATGATATCAATCATGGTGGACATGGCTGGCATTTC

GCTCATGCAACGTTTTATGGTGATATTAACGGCGGCGATACCATGTATGGTGCAT

GTGGGTACGGTGACCTATTCAAGCAAGGTTATGGTCTAGAAACAGCAGCACTAA

GTACAGCACTCTTCAACGATGGAGCTGCTTGCGGAGCGTGCTTCCAAATAACTTG

CATAGACTCAAAATGGTGTAAGCAAGGGGCTCGTCCAATTCGAGTAACGGCCACT

AACTTTTGCCCTCCATGGTATGAAGAAACACCGCAAGCATGGTGCAATCCACCAC

GAAAACATTTCGATTTATCGATGCCTATGTTCCTAAAGATTGCGGAGTACAAAGG

CGGTATTGTTCCGGTTCTTTATAGAAAGGTGAAATGCCATAAGAAAGGAGGTGTT

AAGTTTGAGCTTAAAGGAAATTCATATTGGTTGATGGTTTTGGTTTATAATGCTGG

TGGTGTAGGGGATGTTGCTGGGGTGAATATTAAAGGATCAAAAACAAGTTGGAC

ACAAATGACCCGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTTGGACGAGGTTGGATGG

TCAAAGTCTCTCATTTCAAGTGTCTACTAGTAATGGTAAGACTTTTCAATTTAACG

AAGTGGTACCAGCTGATTGGCAAATAGGTCGTACATATGAGAGTAGAAAAAATA

TGCATTAG 

Nucleotide 

>CqEXPA-17 

ATGGGTGATTCTCAATTATTAGCTGGTTATTATGTAGTAATATTAGGGCTAATTTT

TGTTACAACTAAGGGATCAAATGATATCAATCATGGTGGACATGGCTGGCATTTC

GCTCATGCAACGTTTTATGGTGATATTAACGGCGGCGATACCATGTGTAAGTTTTC

TTGTTTGTCTACTACAGTATAATATTAGTAAACATACATGTTGGTTATGCAATTTG

AATTAGTAACGTGTCAACTAATAAATTTGGATGGAAGGAGTATCGACTACCATTT



GTTTTGTTGGGTTTATGTTTGTATTTCAAGGATTATCTTATTAATATTATAATTGTA

AATCTTATTAATTCATGATGTTTGTTATAAATTTGTGCTTGTTTAAATTAATGAGT

GTTTTTGAATCAGATTTGTGCAATGCAATTTTTATCTAAATGTCATTAAACCAGAT

ACTCCCTTCGTTTCACAATGTTAATTCCATATGGAATCAATCATACTACCTCCGTT

TTTTTTTTATGTGCAACTTTGGAATATTTTATGTCTCACAAATATTCCTCAAAGTTG

CACATAAAAAAAACGGAGGTAGTATAAAATAAGAAAAGAAGAATATTTGGAATC

TAACATTAAAGTACAAAATAAATCATAATTAGTTTACCTTATTTAAATTTTTAAAA

TTCTTTTTTTGGGAAAGTGTAAGTCATAATTGTATAATTCAAATTAGAGATTTCCT

TACTTAGAGTTATGTCATCAATCCACAAACAATTAATTCTAAAAAAATTAAGTTA

AAAATGAAACATATTCAATATGGGTGGATCTTTTTTAAACACCCAAACTAGTATA

TGGGACTAACATTATGAAATGGATGGAGTGATATTTATTTGTAAAAATGAATTGG

AAAAAAAAAAAATTGTAGTGACACTAAATGTTGGTGAACATAGGATGTATTTTCA

ATTTATAACTGATTTTAATGTCTTAGTTGTTTTGTTTTAAAAATATAATTATAGGTT

CTTGATTTCGAACTGTGCATCTTTTTAGTTATGGTATGAATCTTGTGACGCGGAGT

AATTTTTGTGAGGTACAATACCTACACTTTCTCTTGCTTTTTTTTCGCATATTGTTT

AAATTTTTGTGCAAATTAAATTCATTTGTTAAAAGTCATCAGCAACAATGCAACA

TAAATACCTGGTATGATGTAATTTTTTTTTGTTTTTTTTATCAGGCGGTATGATGTA

AAATTTACCAAAAGAAAAATGGATATTTTGACTTTTTTTTGTGTTCCACCCGGTCA

TCTTATGGGTTAATCCGGATTTGGGGTTCAAATCTGGGTGGTTAGGGTCCTTCCTA

CCAAGTGCAGCCCCAATTACCACTGCACCAACATTCAATTTTTAATAGTTGTGAA

TAATACACTAGCCAAACGTTCCATTAGTCCTTTACATAAATGTTATAGCAAATGA

TGATGTGGTTACAATTAACCATATAATTAACTTTTCATGCATGAATTTAATATACA

CAGATGGTGCATGTGGGTACGGTGACCTATTCAAGCAAGGTTATGGTCTAGAAAC

AGCAGCACTAAGTACAGCACTCTTCAACGATGGAGCTGCTTGCGGAGCGTGCTTC

CAAATAACTTGCATAGACTCAAAATGGTGTAAGCAAGGGGCTCGTCCAATTCGAG

TAACGGCCACTAACTTTTGCCCTCCATGGTATGAAGAAACACCGCAAGCATGGTG

CAATCCACCACGAAAACATTTCGATTTATCGATGCCTATGTTCCTAAAGATTGCG

GAGTACAAAGGCGGTATTGTTCCGGTTCTTTATAGAAAGGTGAAATGCCATAAGA

AAGGAGGTGTTAAGTTTGAGCTTAAAGGAAATTCATATTGGTTGATGGTTTTGGT

TTATAATGCTGGTGGTGTAGGGGATGTTGCTGGGGTGAATATTAAAGGATCAAAA

ACAAGTTGGACACAAATGACCCGTAATTGGGGGCAAAATTGGCAAACTTGGACG

AGGTTGGATGGTCAAAGTCTCTCATTTCAAGTGTCTACTAGTAATGGTAAGACTTT

TCAATTTAACGAAGTGGTACCAGCTGATTGGCAAATAGGTCGTACATATGAGAGT

AGAAAAAATATGCATTAG 


