IDENTIFICATION

Species: Amaranthus hypochondriacus
Locus: AH001604

Gene Model: AH001604-RA
Description: AhyEXPA-01

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_ 1

EXTERNAL RESOURCES
https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Ahypochondriacus_v2_1
https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=amaranthus+hypochondriacus
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Superfanilies PLN00193

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00193 super family 33423 expansin-A; Provisional 8-258 1.09e-81
SEQUENCES

Peptide

>AhyEXPA-01

MSSTFQAAFFFLILLQITIFSSLGYDDFEPSEEEWESATATFTKEANGSIITEGACGYGD
LHKATYGRYVTGLSTILFNRGNTCGACYEIRCIDHIRWCQPGSPSVFVTATDFCAPNY
GLSPDYGGWCNFPRQHFEMSETAFTEIAVKAADIVPIQFRRVECERDGGMKFTVTGN
DNYYQVLITNVGLDGEVTGVKIKGTRTGWIPMARNWGQLWQCNINLKGQSLSFEVT
TSSQKSVTSYNVAPANWQFGQTFEGKQIYNY™*

CDS (coding sequence)
>AhyEXPA-01

ATGAGCAGCACTTTTCAAGCTGCATTTTTCTTCTTAATCTTACTGCAAATAACCAT
TTTTTCATCTTTAGGGTATGATGATTTTGAACCTTCTGAGGAAGAATGGGAGTCTG
CTACAGCAACATTCACTAAAGAAGCAAATGGGTCTATTATCACTGAAGGGGCATG
TGGTTATGGTGACTTGCATAAGGCAACATATGGAAGATATGTGACAGGATTAAGC
ACAATATTGTTCAACAGAGGAAATACATGTGGAGCTTGCTATGAAATTAGGTGTA
TTGATCATATAAGATGGTGTCAACCTGGGAGCCCATCAGTATTTGTTACTGCTACT
GATTTTTGTGCCCCAAATTATGGTCTTTCTCCTGATTATGGTGGGTGGTGCAATTT
CCCTCGCCAGCATTTTGAGATGTCTGAAACTGCATTCACTGAAATTGCTGTCAAG
GCAGCTGATATTGTCCCAATTCAGTTCAGGAGGGTCGAGTGTGAAAGAGATGGTG
GGATGAAGTTCACGGTGACAGGAAATGACAACTATTACCAAGTACTTATAACGA
ATGTGGGATTGGATGGTGAAGTTACGGGAGTCAAGATTAAGGGTACAAGAACCG
GATGGATACCAATGGCACGAAATTGGGGACAACTTTGGCAATGTAATATCAATCT
CAAAGGGCAATCCCTCTCATTTGAGGTTACTACGAGTAGTCAAAAATCGGTGACA
TCTTACAATGTAGCTCCGGCAAATTGGCAGTTCGGACAGACGTTTGAAGGCAAAC
AGATATACAATTATTAG

Nucleotide
>AhyEXPA-01

AAATTGACAAACCCTTTACAATCCTTCTCTCTCTAAAGCTTTCAATAATCCCTATA
ACAAGAAAAAAAAGCTAACTTTCTCTCTCTAAAATGAGCAGCACTTTTCAAGCTG
CATTTTTCTTCTTAATCTTACTGCAAATAACCATTTTTTCATCTTTAGGGTATGATG



ATTTTGAACCTTCTGAGGAAGAATGGGAGTCTGCTACAGCAACATTCACTAAAGA
AGCAAATGGGTCTATTATCACTGGTAAAATTCAACTCCTTTTTCCTCAAATTAACT
ATTTTACATTGTTTAATGTGAGACTTATGGAGTTCGCTTCAGCCGCAAAAATCTTA
TCTTATTCTTTTTCGAGTCGGGTGATTCTTTAGCCGCGCTCTCCTTTATGGGTATGA
GTTGCCGCAGTCCTTCCCTTGGAAACACCGGTATGATGATGACAGACATTGTTTA
ATGTGAAATGTGTAGCAAATTGGGCTCAAAGAAGATAAACATAGAACTGGGAAG
AAGTGTAGAAAACTCTAGATTTGTAAATTTACTCAAGAAAATGAAGAAAATTGA
GAGAATCTGGAATGCTGTTGTACATATGCTTAAATGGAGTACTTGTTAAAATGGA
AACTTTTGCACTTTATAGATGTAGCAATTTACATTATATCCATGGATTTATGGATT
TTTTCCTGCTCAGAACCCCCTGATTTTTTCCTAAATACATTGTAAAGAGCCCAAAG
TATATAATACTCCCTCCTATTCGGCCTAAATATACGATTTAGTTTTTATTATAAAA
GTTTGATATTAATAATCCTTATATAGAGACGAATCAAATAAGATCCACATGACTA
TGTTTTAACTTAATAGATGAAAATTAAGAGTGATGAGTGAATAATGCCAAAAAAT
GGGACATTAAGGCCGAATAGAGGTAGTATATCCTTATGCAGCTTTGGTTGAGTTG
GTTTCTTAATACGGTATCAGATGCCACCATGATATGAGTGAGGTACGAGGAATAT
TAAGCACCTGGTATGAGGAAGGTTTGTGCTGCATTTACACTTTTAGCCAAAGGCT
CTCATGTGAGGGGTGTGTAAGAGTATATAAGATATTCTGGGCCTAGGCCTCAACT
ATAACCTTAAGCTTTTAGTTGTTGGTTTCATGACATCCAATATCATTGAGTGGCTC
CCACGTAAATAGGGTGTTTTGGAGATATGAACCCAATCTTCTTCTTATTACGACA
ACAAAGAGATTGTTTCCAATTGAGCGATTATAATTCGAAAATAAATAATATTATA
GTTTTTGGCCCACAATCTCCTAACTATGGTGTGAATGATAATTTGAGACCATTTTC
AAAATATTTGTTTTTTTACAGAAGGGGCATGTGGTTATGGTGACTTGCATAAGGC
AACATATGGAAGATATGTGACAGGATTAAGCACAATATTGTTCAACAGAGGAAA
TACATGTGGAGCTTGCTATGAAATTAGGTGTATTGATCATATAAGATGGTGTCAA
CCTGGGAGCCCATCAGTATTTGTTACTGCTACTGATTTTTGTGCCCCAAATTATGG
TCTTTCTCCTGATTATGGTGGGTGGTGCAATTTCCCTCGCCAGCATTTTGAGATGT
CTGAAACTGCATTCACTGAAATTGCTGTCAAGGCAGCTGATATTGTCCCAATTCA
GTTCAGGAGGTAACATATTCCCTAAAACCAATCCTGTTTTTTTAGCTATTTGCTTT
ATTATATAAGTGAATGTTGAGTGCATTGGTAGCTGATTAGCGTGACTGATTATGA
AGACACTGCCAAGAACAACTTGTTCAAAAAATGGTTATTTTTAACTATATGTTATT
TCAACCAGCTAGTTTATCAAACACCAGTATCAGGGGTTTGATCACATAAATCTTC
TTTTTGACAAATAAGCTAAAAATGACAAATAAATTATTTTGCCGAACACCCTTAA
TCTCTATTGTATGTTGGAAATACTTCACATGTGAGGAAGATACCACGTTACTAAA
ATGGTGAGTTGTGGTCCTTGTGGACTTGTATATACTGCTTGGTGGGTATTGGGTAA
TCCTTCTAATACCATATGGTTTTGGGAAAGAGTAAACTTTATCGAATGTGAATGA
AAGTCAATGCTCATTACCCGTGGATTTGTGGGTCCAAGCCCACGTGTACCTCATG
GGTGTGTGCACACGAGTGGGCCCATGGGGTAAATATGTGACGAACTGTCACGGC
CTACCATAGTATTGTGTTGATGTGTATACTGCTACTGAGTTGATGGATCTTAATGT
TAGTTTTTCTTGTTGTTTATGGAAGTATAATTGTGTCTTCGCCTTTTGGGTTTATGT
ACTTATTGATTTGGAAGATTTAACCATCGAGAGAAGTGAGCAAATCAATATGAAA
AGATTGCATTTTGATATATTTGTATGACTAGAAATGGGAAATAATAGAATTCAAA
ACTATCAGAATTGGCAAAAATGCTTGCGGATTTTCCTTTCGGCCTTGAAACAGAC
CCTTCGAACTTGAAAGATTTGGAGGTAAAACATGAGCACGTTTTATTTATTCTATC
CTTCCTCTATATTTGATATTTCCCGGCCATGGTAGTTATCCTACGTGCAAAACTTG
TAAAGCTCGAAACCCTAGCTAAAAACCAACGAGACCCACTCTCGTTAATGATTTA
GGTTGTGCACATCTTAAACTTCGAATGGATAAACCTAACCGATATCAAAGGGCAC
GGTAACAATGGATAATCTAAGTTTGTTTTTGCTGAAGGAAGACGGAATTTTGATG




CAGGGTCGAGTGTGAAAGAGATGGTGGGATGAAGTTCACGGTGACAGGAAATGA
CAACTATTACCAAGTACTTATAACGAATGTGGGATTGGATGGTGAAGTTACGGGA
GTCAAGATTAAGGGTACAAGAACCGGATGGATACCAATGGCACGAAATTGGGGA
CAACTTTGGCAATGTAATATCAATCTCAAAGGGCAATCCCTCTCATTTGAGGTTA
CTACGAGTAGTCAAAAATCGGTGACATCTTACAATGTAGCTCCGGCAAATTGGCA
GTTCGGACAGACGTTTGAAGGCAAACAGATATACAATTATTAGAATACTTGTAGA
AACATGGAAGTATGGCTGCACTTTGAGTTGTTAGGCTTCTAAGAGGCCTGAATTT
TGTAAACTATTAAGTAAAAACATAAAGTATTGAGTGAGTAAAA



