IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA5204

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA5204
Description: TprEXPB-02

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tpratense v2
KEGG:-
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Query seq.

specific hits I 3

|, | Pollen_allerg_1
Superfanilies DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-.value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 42-161 9.91e-71
[+] Polien_allerg_1 pfam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P, Pll and Pill from Lolium perenne. 168-245 9.41e-24

>TprEXPB-02

MNIVLHCMISLVVLYSLMLTPCYGLNRKLFNASQIQSNNNKWQMAIATWYGPPEGA
GSDGGACGYVDTVEKPPLNKMISAGGPSLFKGGQGCGACYEVKCNKNSACSGKAM

RVMITDNCPGCESTQFDLSGTAFGSIAKRGQAQNLRNAGKINIQYRRVKCYFGKSIAF
TIDSGSNPYYFATEIEYENGDGDIVDVEVNQSNTWLPMQRSWGAKWALNKGSQFQA
PFSIKITQRGNGGDKTIVAKNVIPRNWKPGQVYRSTVNF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPB-02

ATGAATATTGTTCTTCATTGCATGATTTCTCTTGTAGTACTTTATTCTCTTATGTTA
ACCCCTTGTTATGGCCTCAACCGTAAATTGTTTAATGCCTCTCAAATTCAAAGTAA
TAATAATAAATGGCAAATGGCAATAGCTACATGGTATGGACCACCAGAAGGTGC
TGGTTCGGATGGTGGTGCATGTGGATATGTTGATACTGTAGAGAAACCTCCACTT
AATAAAATGATATCAGCTGGAGGTCCATCTCTTTTTAAGGGAGGCCAAGGATGTG
GTGCTTGTTATGAGGTGAAATGCAATAAAAATAGTGCATGCTCAGGAAAAGCCAT
GCGTGTGATGATAACTGATAATTGCCCTGGATGTGAGTCTACCCAGTTTGATCTA
AGTGGAACTGCCTTTGGTTCCATTGCAAAACGTGGTCAAGCTCAAAATCTTCGTA
ATGCTGGAAAAATTAATATTCAATACAGAAGGGTTAAATGCTATTTTGGGAAATC
AATAGCCTTTACAATTGATAGTGGATCCAACCCATACTATTTTGCAACAGAAATA
GAATATGAAAATGGAGATGGTGACATTGTAGATGTTGAAGTGAACCAATCAAAC
ACATGGCTTCCAATGCAACGTTCTTGGGGTGCAAAATGGGCTTTGAACAAAGGTT
CACAATTTCAAGCTCCATTTTCTATTAAGATCACACAACGTGGAAATGGAGGTGA
CAAAACCATAGTAGCTAAGAATGTAATCCCACGAAATTGGAAACCCGGTCAAGT
TTATCGTTCAACGGTTAATTTCTAG

Nucleotide

>TprEXPB-02

TTAAAATATGTTACCATTTATAAAAATGTTTTTCCTTTAAATACGAGTACTATGTA
CCGTAGTAGAATTGCATCAACACAATCATTAAGCTCTTTCTTTTTACATAATCACA
TCATGAATATTGTTCTTCATTGCATGATTTCTCTTGTAGTACTTTATTCTCTTATGT



TAACCCCTTGTTATGGCCTCAACCGTAAATTGTTTAATGCCTCTCAAATTCAAAGT
AATAATAATAAATGGCAAATGGCAATAGCTACATGGTATGGACCACCAGAAGGT
GCTGGTTCGGATGGTGAGTAATGAATATTACATAATATTCATGTTGTTTTATGTAT
ATTCTTATTGTAAAATTATATTAATTTTTTGGACCACAAAAAATATAAGTTTAAAA
TTTATTGTTTAATTTTGTTGTGATGTTGTGTAGGTGGTGCATGTGGATATGTTGAT
ACTGTAGAGAAACCTCCACTTAATAAAATGATATCAGCTGGAGGTCCATCTCTTT
TTAAGGGAGGCCAAGGATGTGGTGCTTGTTATGAGGTGCATGCAATTTTTTTTCTT
TTCTATGTGAATATTAAATAAGATTCTTCTTATTTTAGAATTTTTAGAATTTTTTAT
TTTCTATGTGAAATCATTTGTATAGTATTTTCTTTTTTTTATGTGATTATTTTGAAC
AAGTTTTCAATGTGATTATTAAAATAAGATAATAATTATTCCCTTGTTTTGAAACT
AAAAAACATAAAATAGATAATAATTATTTATAAAAATATATTTATTTCCCTTGTTT
CAAACCTAAAAATTAGATAATAATTATTTATAAAAATATATTTTAGAGGTTTTTTA
TAAAATAATATTAAGAAACAAAAAAAAAATCCAAACATAATCAAACAAAATCTT
AATATATATCTCGTGTAAACTATGAAGCACGGACACAGACACCTGACATGACACG
GACACTGACACGTCGAATCAATAAAAATTTGAAAAAATGACATAATTTAGTGTAA
TCATAAGTGTCGGTGTCGGACACGGACACGCCTAATCTGATGAGTGTCGGTGCTT
TCTAGTGTGTAAAAAAATACCTTAATATCTAATGAATCATCGGATATAAAAAACT
TCTTATAAGATCATTAAAAAAACTAAGATAAAAAACAAAAGGACTATACATAGA
CTATATTTTTTCTTTTCTTTTTGACACAATATATTAAAATATATATGTTACTAAATG
TTAAATTTTCAGGTGAAATGCAATAAAAATAGTGCATGCTCAGGAAAAGCCATGC
GTGTGATGATAACTGATAATTGCCCTGGATGTGAGTCTACCCAGTTTGATCTAAG
TGGAACTGCCTTTGGTTCCATTGCAAAACGTGGTCAAGCTCAAAATCTTCGTAAT
GCTGGAAAAATTAATATTCAATACAGAAGGTATTTCTTAATTAGGTTATATTTGTT
TTTTATAAAAACCAAATCAATTTTCTTGGTTTACTTACTTTTCTCCTTTTATAGGTA
AAGTAAATAATTTATTTAGCATAATCAACTCTACTTTTTTAATTCATCATAATTGA
GGACTTTCTACCAAAAAAAATATAAAATAAAAAATGATCATAAATATTGGGTATA
TATCCGCCACTTTCTTAAATATTGCCATATATACATCAATCAAATAATTAGTATAT
TATTGACAATGTAACAAAAGGTAACAATAAATATATTTGCTCCAAAAATTTGCTG
CATATTAGTACATTTTAATTTTCGAAATTGTTGGGTTGAGATAATTTAGACACAAA
ATTAGTAATACTATAAAAAGAGTTGCGAGAGCATATTTAGGTCAATCAATTCTTA
AAATAAATTCTCGGGGTTCGATCGAGGGATCTTCAACTTATTTACTTTAAAAAGG
TAAATTTCTAACCATTAAATTATTTGACAAAAAATAAATCCTAAAATATATTTTTA
TAAACGACCAAAATTAGTAATAAAATTGTATTTTTATTCATTCATCAATGTTTAAA
CGAAAACTCTTTATCTCTTTTAATTCTTAGTCCAATGAATCTCGACAATTTTAAAA
TATTATTAATTTGAGTGATCAAAATGTTATCAAATTCCTACATATATTTGTATTTA
TATTTTCATTATTAGCACTAATATTTTAATTCTTCCCTTTCAACTTGTAGGGTTAAA
TGCTATTTTGGGAAATCAATAGCCTTTACAATTGATAGTGGATCCAACCCATACT
ATTTTGCAACAGAAATAGAATATGAAAATGGAGATGGTGACATTGTAGATGTTGA
AGTGAACCAATCAAACACATGGCTTCCAATGCAACGTTCTTGGGGTGCAAAATGG
GCTTTGAACAAAGGTTCACAATTTCAAGCTCCATTTTCTATTAAGATCACACAAC
GTGGAAATGGAGGTGACAAAACCATAGTAGCTAAGAATGTAATCCCACGAAATT
GGAAACCCGGTCAAGTTTATCGTTCAACGGTTAATTTCTAGATTAATATGTAGCTT
ATGATGATATGACACGTAAGTGGATTATGAGATACTATATAGAAGATATGATGAC
ACAACTTAATTTATAGAATAATTTATAGAGAGCAAG






