IDENTIFICATION
Species: Olea europaea
Locus: Oeu028275

Gene Model: Oeu028275.1
Description: OeuEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea vl 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05244

EXTERNAL RESOURCES
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Oeuropaea_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05244
http://olivegenome.org/
https://genomaolivar.dipujaen.es/db/index.php

GENE STRUCTURE

DenEXPA-12 —
7

| 1 1 1 1 Il 1 1 1 1
by 2iKibp 400t G0y $Kbp 1000 12006p 1400 1600bp 1900p

Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

s 100 125 150 175 200 225
e —— e —————— e —— e ——————— ST AT S i | PR ST T S T

Query seq.

Superfanilies PLNOOOS0

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNOOOS0 super family 31535 expansin A; Provisional 1-246 1.94e-140
SEQUENCES

Peptide

>0euEXPA-12

MVIIGIVYAVFLAMVSSVHGY GGWINAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYSQGY
GTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEVKCVNDGKWCLPGSIVVTATNFCPPNNALPNNA
GGWCNPPLHHFDLSQPVFQHIAQYRAGIVPVAYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNLVL
ITNVGGAGDIHTVSIKGSRTGWQPMSRNWGQNWQSNSYLNGQSLSFKVVAGDGRSI
VSYNVAPPSWSFGQTYTGGQFN*

CDS (coding sequence)
>0eUEXPA-12

ATGGTAATAATTGGAATTGTTTATGCTGTTTTTCTTGCAATGGTATCATCTGTCCA
TGGTTATGGAGGGTGGATTAATGCTCATGCCACCTTCTATGGTGGAAGTGATGCC
TCTGGAACAATGGGTGGAGCTTGTGGTTATGGAAATCTGTACAGCCAAGGGTATG
GTACAAACACTGCAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCAACAATGGGCTTAGCTGTGG
TTCATGTTATGAAGTCAAGTGTGTGAATGATGGGAAATGGTGCTTGCCAGGGTCC
ATTGTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCACCAAATAACGCCCTCCCAAATAATG
CAGGAGGATGGTGCAACCCTCCCCTGCACCACTTTGATCTCTCCCAGCCTGTCTTC
CAGCACATTGCACAGTACAGAGCTGGAATTGTCCCTGTTGCTTACAGAAGGGTGC
CCTGCAGGAGACGAGGTGGCATAAGGTTCACCATAAATGGTCACTCCTACTTCAA
TTTAGTACTCATAACCAATGTTGGTGGTGCTGGTGATATACATACAGTGTCCATCA
AAGGGTCGAGGACTGGTTGGCAGCCGATGTCAAGAAACTGGGGACAAAATTGGC
AAAGCAACTCTTATCTTAATGGCCAAAGCCTCTCGTTTAAGGTCGTTGCTGGTGAT
GGCAGAAGTATAGTATCCTATAATGTTGCACCCCCGAGCTGGTCTTTTGGACAGA
CCTACACTGGAGGGCAATTCAATTGA

Nucleotide
>0euUEXPA-12

ATGGTAATAATTGGAATTGTTTATGCTGTTTTTCTTGCAATGGTATCATCTGTCCA
TGGTTATGGAGGGTGGATTAATGCTCATGCCACCTTCTATGGTGGAAGTGATGCC
TCTGGAACAATGGGTACGTTTAGCCTTGCTTCAAAGCGTCTTTTTTTTTCTTGTGCT
TTTCGACTTCAAATTGGATTTGGACTTGGCAGGTGGAGCTTGTGGTTATGGAAAT
CTGTACAGCCAAGGGTATGGTACAAACACTGCAGCACTGAGTACAGCTCTGTTCA
ACAATGGGCTTAGCTGTGGTTCATGTTATGAAGTCAAGTGTGTGAATGATGGGAA



ATGGTGCTTGCCAGGGTCCATTGTGGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCACCAAAT
AACGCCCTCCCAAATAATGCAGGAGGATGGTGCAACCCTCCCCTGCACCACTTTG
ATCTCTCCCAGCCTGTCTTCCAGCACATTGCACAGTACAGAGCTGGAATTGTCCCT
GTTGCTTACAGAAGGTATGCTTAACCAGTGCCTTCAGTATAACATTGAATTTAGG
AAAATCGACCTATATTGTGGGCCCAACAGAAGGAAAAAAAAAATCCCCTGAACC
TAGATAGGTTAATTTTCTGTTTGTGGTCCTATGGTCATAACCAGTTTTTCTCTTTCA
AAATAAGACCCTCAACATTTCTGCTTATGGTCCCCCCTTTGTGTATTAATAATATT
TACTGCAAATATTTCTTTTTGCTGTCTTAATTTATTGGGCTATGTGGAGTATAGCT
AAACTGTACACTTGTTTCCTCAAATGCATATTTATATACGGTATTCTAAAAGGCGT
AATACGTGACGATGCGTGAAGGCTAAATTATGGGCTAAGCAAGCTTAGGCAAGA
CATTAGTGTAAAAAAAGCGTAAAAATGTGATTTCTTATTTGAATAGTATTTTAATT
ATTGATCAATCAAAAAAAAAAATCATTTAATGACTAAAATAATACATACCAAAC
ATCTAAAATAGATTTATAGGAACTTTGTACATTTTTTTCAAAGTTTCCAACAAAAA
AATAACTTTCAAATATAAATATTAAATAGTAAATAAATAGGAATTTTTGGGAGTT
TTCCTTTATTCAAGGTTTCAAGCGGCTGTTTTGAATATAAAGCAGACGAAGTGAA
GAAATAAGCTTTTAACTTAAAAGAGTTGTAATTTTCTATTTTTTTTTTTATATTTTT
TTAAAAAAGAAGAAGATAATAATGCATGCCTAGTGGTCAACAATAAGACACAAA
GCCACTTGGCTAGGCATTTTCGCTAAGCATCGCGCCTATGCAGTGCCTTTTAGAA
AGATGTTTATAGGCATATCTTGACTTCAACAAGAGTATGTAAGTACTCCATATGT
CTATAAGATTGTCATCATTCTTAAAAAAGCGAGTGGATTTGCTCTCATTTTCAGGG
TTGATTACTCTAAACCCGTGTGTTTTTGCTCATTTTGTGGTAGGGATTACTGGATG
GCGCTTGATCCATAACATATCTAGTGTAGTTACTCTTTTTAATATCAATAGAACAT
ATCTCAACTCTTCTTTATGAAACTAACTGTCTTCACTTTAATTTGCAGGGTGCCCT
GCAGGAGACGAGGTGGCATAAGGTTCACCATAAATGGTCACTCCTACTTCAATTT
AGTACTCATAACCAATGTTGGTGGTGCTGGTGATATACATACAGTGTCCATCAAA
GGGTCGAGGACTGGTTGGCAGCCGATGTCAAGAAACTGGGGACAAAATTGGCAA
AGCAACTCTTATCTTAATGGCCAAAGCCTCTCGTTTAAGGTCGTTGCTGGTGATGG
CAGAAGTATAGTATCCTATAATGTTGCACCCCCGAGCTGGTCTTTTGGACAGACC
TACACTGGAGGGCAATTCAATTGA






