IDENTIFICATION

Species: Lactuca sativa

Locus: Lsat 1 v5 gn_8 99280

Gene Model: Lsat_ 1 v5 gn 8 99280.4
Description: LsEXPB-06

Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/L sativa_V8
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05352

EXTERNAL RESOURCES
https://lgr.genomecenter.ucdavis.edu/
https://www.lettucegdb.com/
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GENE STRUCTURE

LsEXPB-06 — -
3

L 1 1 1 1 1 L 1 L 1 -
Ok kb b 3kb ) E) Ghb kb ikb 9kb
Legend:

Exon — Intron

DOMAIN ARCHITECTURE

»
Specific_hfts B a Pollen_allerg_1 Pollen_allerg_1
Superfanilies | DPBB_RIpA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily PLNO3023

Pollen_allerg 1 superfamily

List of domain hits d

Name Accession Description Interval  E-value

[+ DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 24128 1.83e-56
[+] Pollen_allerg_1 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, Pl and Pill from Lolium perenne. 136-211 7.71e-20
[+ Polien_allerg_1 Polien zllergen; This family contains allergens lol P, PIl and Pill from Lolium perenne 308-383 117e-19
[+] PLN03023 super family Expansin-like B1; Provisional 239-402 6.65e-15

SEQUENCES
Peptide
> sEXPB-06

MFSAGLATWYGDETGAGSGGACGWKDDVKNPPLSSMIAAGNANIFLSGRGCGHCF
QIVCHQPPYCSGKPITVTISDECPGCSDAPFHFDMSGFAFGAMANPGQDHNLRQLGKL
MVQYQSHVSCDRVPCSYRNTNIAFKVDEGSTKYWFAAAIEY ADGNGDFKSVEMAPS
GSTNFVSMDNLWGTIWKININPSFQAPYSFRLTSSGGETIASDVIPONFVVGQKYLSH
LLLVDGMTILKIPHSRKPIKITITDECPGKCNDIPYHFDLSGHAFGAMGPPGQEHALRM
LGQVDIQFKKVPCSYGSTKIAFKIDKKTNQYWFATAIEYVNGDGALSKVEMASSGSP
LFTPMKNIWGAVWQKDTAVLFKPPYSFKLTSGDGKTITASNAVPANYKPGQKYSST
VNF*

CDS (coding sequence)
>LsEXPB-06

ATGTTTTCGGCTGGTTTGGCAACATGGTATGGGGATGAAACTGGTGCCGGAAGCG
GAGGAGCTTGTGGATGGAAGGATGATGTGAAGAATCCCCCGTTATCATCAATGAT
AGCAGCAGGAAACGCCAACATCTTTTTATCAGGCAGAGGATGTGGACATTGTTTT
CAAATAGTGTGTCATCAACCACCATACTGCTCAGGTAAACCAATCACTGTAACCA
TTAGCGATGAGTGTCCTGGATGTAGCGATGCACCTTTCCATTTTGATATGAGTGG
GTTTGCTTTTGGTGCAATGGCTAATCCTGGCCAAGATCACAATCTACGACAACTT
GGCAAACTTATGGTGCAATATCAAAGCCATGTGTCGTGTGATAGGGTGCCATGCA
GTTATAGAAATACCAACATTGCATTCAAAGTTGATGAGGGTAGTACCAAATATTG
GTTCGCCGCAGCAATAGAGTATGCAGATGGGAATGGTGATTTTAAATCTGTGGAG
ATGGCACCAAGTGGAAGTACGAATTTTGTTTCCATGGATAACTTATGGGGTACAA
TTTGGAAAATAAACATTAATCCATCATTCCAAGCTCCATATTCTTTCCGGCTGACA
TCTAGTGGTGGGGAGACCATTATAGCAAGCGATGTGATTCCTCAAAATTTTGTAG
TTGGGCAAAAGTACTTATCACATCTGCTGCTTGTGGATGGGATGACGATTCTAAA
GATCCCCCATTCTCGTAAACCAATTAAAATCACGATCACTGATGAGTGTCCTGGA
AAATGTAACGATATACCTTACCATTTTGATTTAAGTGGCCATGCTTTTGGTGCTAT
GGGACCTCCTGGCCAAGAGCATGCTCTACGAATGCTAGGCCAAGTCGACATTCAG
TTCAAAAAGGTGCCATGCAGCTATGGAAGTACGAAGATCGCCTTCAAAATTGACA
AGAAAACCAACCAATACTGGTTTGCGACAGCAATAGAATATGTTAATGGGGATG




GTGCTTTAAGTAAAGTGGAAATGGCATCATCTGGTTCTCCACTTTTTACTCCAATG
AAAAACATATGGGGTGCAGTTTGGCAAAAAGACACGGCTGTATTATTCAAACCTC
CATATTCTTTCAAGCTGACGTCAGGTGATGGGAAAACCATTACAGCTAGTAATGC
GGTTCCTGCAAACTATAAACCTGGTCAAAAGTACTCATCAACTGTAAACTTTTAA

Nucleotide
> sSEXPB-06

ATGTTTTCGGCTGGTTTGGCAACATGGTATGGGGATGAAACTGGTGCCGGAAGCG
GTAATGCAATGAAAGTTTCACGTTAAAATGTTATAAATATCTTTTTCATAATTCTA
TTAGTTTGTCATTTCACTACTCTTATTGATTTCTGTTTTGCGATAATTAGTAGGAGG
AGCTTGTGGATGGAAGGATGATGTGAAGAATCCCCCGTTATCATCAATGATAGCA
GCAGGAAACGCCAACATCTTTTTATCAGGCAGAGGATGTGGACATTGTTTTCAAG
TATGTACAGTTGGTTATTTCATCTAAGTCTTGTTTCGTTTTGTTCCTTTGATCACTT
AACATGAAACAAAATGCTTAGTCTTGATGAAGAATTGCAAATGTATACGCAGATA
GTGTGTCATCAACCACCATACTGCTCAGGTAAACCAATCACTGTAACCATTAGCG
ATGAGTGTCCTGGATGTAGCGATGCACCTTTCCATTTTGATATGAGTGGGTTTGCT
TTTGGTGCAATGGCTAATCCTGGCCAAGATCACAATCTACGACAACTTGGCAAAC
TTATGGTGCAATATCAAAGGTGAGTATATACTCAATGAATTATATAAGTTATTAT
ATGATTAATTACATTTTTTATTGTTGAAACAAGCCATGTGTCGTGTGATAGGGTGC
CATGCAGTTATAGAAATACCAACATTGCATTCAAAGTTGATGAGGGTAGTACCAA
ATATTGGTTCGCCGCAGCAATAGAGTATGCAGATGGGAATGGTGATTTTAAATCT
GTGGAGATGGCACCAAGTGGAAGTACGAATTTTGTTTCCATGGATAACTTATGGG
GTACAATTTGGAAAATAAACATTAATCCATCATTCCAAGCTCCATATTCTTTCCGG
CTGACATCTAGTGGTGGGGAGACCATTATAGCAAGCGATGTGATTCCTCAAAATT
TTGTAGTTGGGCAAAAGTACTTATCACATGTAAATTTTTAAGTAATAAGGTTAGA
TTATGAGATCCTAGAGGTCTTTAACAATTGTGAATTAAAAATACATCAAATAAAT
AAAACTCGAGATTTGGTGTCCAAAAAGTTTTTAAAAGAGATCTATCGACTTATAA
CCATAACTATCTAAGAGCATGTTTTGTCTATTGGTGGTCTTTGTCGGGTCCTTGCA
TAGCTGGTTCAGGGCCTTCCCTCTCCTTCCATGGCTCCCCCAAACCGGTTTTTTAA
TTTTATATAAACGACTAATAAAAATACAAATTATTTAATTGTTTTACATCAATCGA
ATAAGTATAAATTCTCTACTTTATTATAAAACTAAAGGAAAATAGTATGAAACTT
AATTGTAATTATCGTCCTACCACCTTAAATGGTATTGTTTATAAAATTGTAGCCGA
TGATTTAGATCATACACTAAAAAAGATGATCCATAAGGTTGTGAGTAGACAAGTT
CTAGATGACCCTTTAATTTTCAACGGAAATTTAGCTTGGTATAAATCATGATATTT
AAAGTGGATATTAATCGAGAAGATTTTTTTTACTGTTATTAATTATGATTCTTTGC
ACAAACGAAATGGTAATTACCTAATTGGAAATTTTATATAGACTTATTCGTCATC
CTAGATATTTTTTTCTTTTTTAAGAATGGCAAGCTAACATGAAAAGAAAAAACTA
GAGAGAGGATACGAGGCATAAAACTAGAAAAGAAAACAAAATACAAAAATACA
AAGAAAATAAACTAAAGTTAGGATCATCGCACCATTTAGTCCGTCTAAGAGATTT
ACCCTTTCGCTTCCTCGCATTAATACAAAAGAAAGACAAAGATTGTACCTCATAG
ACCATCACCGAATGAGATTTGACACATAAGGAGTGAGCCTTCAAGTTTCGAAAGT
TCCAAACCACCCTTATAAACACTAGCACAATCACTTTGTGACTGGTTGGTAGCCTT
TTCTAACCACCCAACTATTTTTTACAATTTAGAAGATTTGAAATTGCGGGGAATAT
AAAATCTAGTAAACGACACCGACTAGAAACTCTCTGTCAGACTTCCTTTATTGTCT
CACTTTTAACAAAAAAAAAATGTGGTTCTTGGTTTCTAGAGCCCCACCACAGATC
CTACATAAGTTAGATGTTCTGAAACTTTCTAGCAAGTAGCAAGATCGAAACCTAA




AAAGTCTATAGATACGCATAACATCAAAACATTTAATCGATTTAACTTAATACCA
ACAACATACTTGTCTTATCTGAAATTAGATCTTATTTTTGCATTACTAATGCAATA
GATATGTCTCTACCAAAAACCTACACATTATATAATATTTTACACTTTTACCAAAC
ACAAACCATGATCATTATTAAAGCATCATATATGAATTGTGGCATGTTCAAGGAC
ACATAAATTGTTTCGTTCACATAAACTCAGCTTTTAAACAAAACCATGTTATTATT
TATGGTTGTGTCACGTCATACAAAGTTAGATAATGAGTTTGTTAGTTCGATTTGTT
AAGTAGTTGAAATAGTGAGTGGTTATTTTCATGTATATTTGTAAAGGGTCTATATT
ATTCTTCATTCAGTTAATTGCAATGTTTCAACAATCTTGTTCTCCTTCTCTCTCTCT
CTCTCTCTCTCTCTCTATCTCTATATATATATATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNTGGGACAGTAGATGAGATCTGTGCAGGTATCTTCCCCTGATATCACAGTAAAA
AAGAGAGAGATATGACCGTTAGCCGACGTCCGGGAGGAGTTCCCAGGATGAAGC
TCTGACGATCAAGTTAGTATGAGATCTGAGACAGATTATAGAAGATCACAGGAA
AAAGTGAATTTTGTCTCCTTCTTCGTGAGGAAGAAGGGTCCTTTTATACCTGTTCG
AGAAACGTGTCCCTCAACTGATTCGGTTGAGCATTCCCTCATGAGGTGCGATGTG
GCAGAGCCATATTGGAGGGTCCTCTGTCACGTCTTTTGCCCCATTCCCTTATTGGC
TAGAGGGGGATCTTTTAATTGTTATGAAGATCATGGCTATCATCTAATGGGCAAG
TAGGACTCTCTAACTGGTCCAACATTTGCCGAGATGTAACTTACTGGAGAAGAGA
TTAAGGCGTAGCTCTACACCTTAATCGACATACCAGTGATCTCCGTGTTGTCGAA
GGCCTGGACTTGGCTTTAGATTAGGTTCTTACTAGGCCAAGCCCGACGTTAGTTTG
ACTTCTCCTTTTTTGACGTTCTCCCTGAGGGATACGTTAACAAGTCCCTTAGGCTT
GTTGGTGTATTCGTCGGTTTGACATCGTCGTCGTTTGAGTCTATATTTCAACATGT
GTATGTCTGGGATTATCTCTAGTATTTGACAGACTTTAGACAGCGTCGTCAATGTG
TGTCAGTTCCACGATGAAACGGTTCGTGATGCCGGTTTCGCCTTTAAAATCCCCCC
TTTTCCTTAGGATTTCCATCCTCACATCCTCACTTTGATTTTTTGGTATCAATTCGG
GCATTCTGTTAATTTCCCTTTTAGATTGCTCATCTTTTTTCGACAATGGACCGTTGT
GGTAGAGTCCCTACTTCAGAGGGATTTAGACTTATGCAGGATCGCTTCGGCTTCG
TACCAGAGCATGGTGTAATGATTCCGGCAAAGGGGTGTCGATTTATGATTGCCCT
CAAGAGAAGATGGGAGTTTTGATCCCTTTATTCAAATCGGGGTTGTGCATGCCGA
CATCCGATTTCTTTAACATGATTGTGGATCACTATGGCTTTTCCGTCGACGAGTTG
ACCCCGAGCGTTGTTAATAAGATCGTAGGTTTTGAACTGATTTGTCGGTCTTTGGG
TTGTATACCCACCTTCTAGATCTTCAGTTACTTTTTTTGTTCAACTACGAATTCTGG
TGTTCGTACTTTGGCAAAAAGGCGGGGCATTCATTAGTTAACCTCTGAACAAGAT
GCTCCGAAGAAAAATTAGCAGAGGCAATGGCTATGGGTTAATCGAAACGTTGTG
GGGTGTGGGTTTCACAAAACATGAGACTTTTCTGACCGCCTTCCTAAATTGTTCGG
GAGTAACCTGACTCTCAGTAAACGACTAGGAAACATTATTGTTGTTGGGGAGAAC
TGGGAAGATTATGTTCTTGTTGCGGCCAGTATGAGTGCCGCCTGGAGAGCTCGTG
GGAAGATGGCGCAATTATACTTCGTGAGATGTGGTATCTACTCATCTCCTTCTCCC
CCGCCCCCTCTTTTTTTAAAAAATGAAAATGGGGTAGGAACAGGGTATCTTGTTG
GTTTATGAGTTCTTATATTTGACATTTATTTGCGCAGGTGTTGAATCTGATATTTCT
TTGGAGATGGCCCTGAGCGGTCACTACCGGGGTAAGCTTTATCATCGAGAGATCG
ATCTTGTAAAGGCTCTTCCTCATCATGCATCTGAAAGACACATGGACGAGCTTGT
TGGATTTCTCTTGGTGGAAGGGGTAAATGTTGGTTCTAGTGGACCTACTTCGCCTT
CACGGACAGTCGGTGGGGTCGTTTCCCCAGTTCGTTCATCGATTCCTGCTCCTTCT
GGTTTGCCTGCAGGGGTACAAGCAGAAAAAGGTAATGCCCCTATTCAGAAGAGG
AGAAGTTTATGTGTGGTGCCATCGTTATACGAGGAGACTGAGTCCGATGATGCGG
GTCTCCGTCCTCGTAAGGTGCGTAGGACTGTGCTCGTGGCCAAGCTTCTTGGTTGT




ATCGGGGGTATTCTTGGTAGTGAGTTTTCTGTGCCCGAGAAGAAAGAGGGTGTGG
TGGTGCCTAGTTCTTCAATGACACGTCCTTCGTCATTTACCGATTCAATCTCAGTT
GATCCTGATTTTGTCTTCGTGCTTGAGGGTGCACTTGGCTCACCTAGAGGTCATTT
CCAGCCGGGGAAGCCTTCCCTGGTTGGCGATACAAGAATTTCATCTCACCACTTA
TCTTCTGAGGCCTATGCCCCGGACTGGACGATTGGTAGGGATTCCTTACTATCAG
AAGACATTGCCGCCCAGGAGTGGAGTCGTTCTCACCCCTCGGCCACAATGAATTC
GCTTGCGAGCCAGTCAAGCTCCCGTATGGCTGGTGACCTTCGCTATGTTGCGGCT
CAGACTTTTGCCATTATGGTTGTTGCCGCTGACCGGGTTTGCCGTGCTAGCGTGAA
TGAAAAACAATTGAAAACTTTTCAGGGTGTCGTGGCAAGCATAAGGGAGGAACT
CCATGATTCAGAGGCTGAGCGGCAACCCCTTTCTGAGCAGAATTTTCTTGTGGCC
TGTGATAAGGCCTCTTTGGAAGATCATATGACCACTTTGGATGACCGATCAGAGC
GACTTGAAAGCCAAGGGAGTTCTCTTACTTGGGAGAAAGGTGTGCTAGTGAGTGA
CTTGTCCATGTGTCAACGTCAACTGGCTCGTGCTCGTTTTGATGGTGTTGTCGCCC
GAGGTGGTTTGCAATGGATGTTGGAGAAGGGGGTGGTTCGTGTAATTGATAAAGT
TATCGAGAGCGCATAATTTGCCAGCGGGATCCAGGGTGTTCGTGAGCATGTGAGG
CCCTTGGGTTTGAAAAGGGGAAACAACTAGGTGGTTGTTCCACAATTACCGATGA
GCCTGAAGTCCCAGATCATGGATGTGTCACGAGAAGGGCTAAATAAGTGGATGC
TGCTCTAGCATCCCTTGCTGAGACGGATTTCGCGGGCCTCTTTCGCTTGGGGGAGC
TAGATTATGGCGGTTTCCGCTAGTTTTGTCGCATGCCGAGTCTGGGAGGCTCTTCC
TTAGACTCTGAGGATTGATTTGTGTTTGTCCATTTTAATCGTTCTGTAATGTAGTT
GCGTTTATATGTATAGTGAAAAACACTGGTTGTTGTTAACTATGAACTTTGCGTTT
GGCTTTGTACTTGGCATGGAAGTGTTCTCTTCCCCTTTTTTGTTTTATATGTATACA
CATATTTTGAATTGTCCTGTGGTATCTTTGAGGATGGGTTGTTCGACGATTCTATT
GTAATTATTTTATACACACTCCTTATTCTAGGGTTTGCATTAATCGGCTAATGTGT
GCTTTAGACGTCATGTAGTTGCTGCTTATTGAGCTATGTTTTGTTGGCTCGTATGT
TTAATTAGGCTTATTATGTTAAGCTGTGAAATGTTAGTCAATGTTGTGGAGTGTAC
TGTATGGTTTGGGTGCCAATACATAGGCCAAGTTCTTCACCTCAAGACCTTTTACT
GTTGTATTATCAGGGGAAAAGTTATGAATCTTTTAGAACCTCTTTTTTTGCGCCAT
TAGTTGGGATTTGTATATTCTCTGCTCTGAGATGCTATTGGCACATTGTAGGTAAA
GATTATGAATGAAACTTACCAAAACGGATAGAATCAGTCCATTCCATTCCATCAG
GAAAAATAAACATCCTATTTTCATTCCGTCGTAATTAACCATTCCAATTCCATTAC
ACAAAAAGCTACTTAAAGTTCAAGTTTGCAAGCCTTTGGAAGACACCATTCTTCC
CTGAAATTCATAAGCTTTGAGAAACATATGAACATAACCATATGTACCTTTTATC
CTTTCAGATCGGATTGCTTGATTGCAACCACCTGTTGTACACAATTAAGTCGGAG
AGGAACACCGTGTGTCGGTGAATTAATTGAAATTGTCTCGGTGGTGGTGATCAAA
GAGAATGAGGGAAAGAGTTGATTGGGAAAGAAACTGGGGACGAAGAAGGGTTT
ATCGTCGCTGACTTTTAGCAGCGACGACTTCAGTGGCGCCGTCTGGACATTTGCG
GCGACATAACGGAGGAAAAACAACGCAGGAGTTCCTACGTCTTCCTAGCCATTG
GATCGTCGCTTAAATCGACGGATGAGGTTGACATGACGCAGATCGTCAGCATCGG
CTTTTAGCGGCGACACCAGACGTATTAGTTTGATGTAGCCGCTAAAGATATCGAT
GCTATTGCATGTTATTCTTGTAGTGAAAGTTTTCTAATAATATACCATTTGTTTTTT
TTTCTTTGAAAATTTTATTAAGGCGAGAGACTAATTAATATTACAACAAGGTGAG
ACAGGCCTCTCTATAGTACTTGGTTCTGTTAGAAGCTCTGCACCTCCTTACACAAA
ATCCATCTTTTCCCCGCAATATATATCATTTATTTCAATAACTCTGAAAATAGAAA
TTTATTGTATTTTGATTTTAATTATCTTATATCTTGTAGGTATTTTGAATAGATGTA
CATTATAGTCATTAATACTGGAAATATATGTGCTATATGTTTATGTAAACTAGCTT
TGTGAGTTGTGACACGAAATTTATTCTTATATGATGTAGAAAGTAACCTGATAAC




ATGTAGTTAGGTATATATAGAGCAGAAACATACTGAGCTGACGTCTTGCCTTTTA
ACTGATTTGGTATAGGGGTCTTGGTTTCTATAGTGTTCATGTCCAAAGTATAACAC
CCTTTATAAATGACTAAATTTATTTGAATATCCTAAAAATTTTATACACTGTTTAT
ATACGTTTATGATCATTGATTTAATGATTATAACTTCGGTTTTTATTTAATTGTCTT
AATAAATTCCTTTAAATTTATTGTTTGTCGACCAACACATATAAATACAAACAAA
TTGTTATCACAATTTATATAATCATTGTTATGTAATTAAAGACACGAGAAATGTAC
AATTATATCAATACATACATAAAAAATAATAAATAAATAACCTTAAATTACACCA
ATACATATATGCATATGCATTATACATACAATTTTCTTACGTGATAAACACCAACT
CGATCATGTACGCTATACATGCAAAATCAAATACACTCATGTGGTGCTATAAATT
GCCTCAAAGTTTCTTAAAAACACCTCGCATCCATTTCATTTTATTAGTAAAAGAAG
ATGTTAAGTATAACTCCTTTTATTGTTACAATTATTTTAGTAAACTTCTCTTCTTGT
TTATATTCTGTCCTTGGCGCCGATAACACTGGTTTGGCAACATGGTATGGGACAG
AAACCGGTTCCGGAAAAGGTAACGAACCAAAAATTCACGTTACAAGAATGATCA
TTCGATAATGGTTATTGGTCCTACATATTTAGTCTTAGCCAATCATATAGGATAAC
ATAAGATTATGTTATGATTCATCTTATTCTATATATGTTCTCTTGTCATTCTATTTA
TTCTATGTGACATCATTATATATAGTTTACATTGTTCATTACTGATTTTTATTTTGT
GATTATGAGCAGCTGCTGCTTGTGGATGGGATGACGATTCTAAAGATCCCCCATT
CTCGTCCATGATAGCAGCAGGAAATGCTAAATTCTTTCTTAAAGGCCAGGGATGC
GGACATTGCTTTGAGGCATGTTGGTTATTTCATTTATTCTAAAGATTATTTCTCTAT
AACATTAAACAAAAGATTTACACTATATATTGACACGTTGCAAATACATACGTAT
ATACCCAGGTATTTTGTTCGCGTAAACCATATTGCACAGGTAAACCAATTAAAAT
CACGATCACTGATGAGTGTCCTGGAAAATGTAACGATATACCTTACCATTTTGAT
TTAAGTGGCCATGCTTTTGGTGCTATGGGACCTCCTGGCCAAGAGCATGCTCTAC
GAATGCTAGGCCAAGTCGACATTCAGTTCAAAAAGTGAGTCATTAGAGTCTTGTC
GATGTTCTAAAAAAAATAAAAGGTTTGGTTATTTTCGCTGCTTTTTTATTGCTGAA
AATTAACAAGCTCGATCGTTGCCATGTGATATATATATAGGGTGCCATGCAGCTA
TGGAAGTACGAAGATCGCCTTCAAAATTGACAAGAAAACCAACCAATACTGGTTT
GCGACAGCAATAGAATATGTTAATGGGGATGGTGCTTTAAGTAAAGTGGAAATG
GCATCATCTGGTTCTCCACTTTTTACTCCAATGAAAAACATATGGGGTGCAGTTTG
GCAAAAAGACACGGCTGTATTATTCAAACCTCCATATTCTTTCAAGCTGACGTCA
GGTGATGGGAAAACCATTACAGCTAGTAATGCGGTTCCTGCAAACTATAAACCTG
GTCAAAAGTACTCATCAACTGTAAACTTTTAA






