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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>LsEXPB-06 

MFSAGLATWYGDETGAGSGGACGWKDDVKNPPLSSMIAAGNANIFLSGRGCGHCF

QIVCHQPPYCSGKPITVTISDECPGCSDAPFHFDMSGFAFGAMANPGQDHNLRQLGKL

MVQYQSHVSCDRVPCSYRNTNIAFKVDEGSTKYWFAAAIEYADGNGDFKSVEMAPS

GSTNFVSMDNLWGTIWKININPSFQAPYSFRLTSSGGETIIASDVIPQNFVVGQKYLSH

LLLVDGMTILKIPHSRKPIKITITDECPGKCNDIPYHFDLSGHAFGAMGPPGQEHALRM

LGQVDIQFKKVPCSYGSTKIAFKIDKKTNQYWFATAIEYVNGDGALSKVEMASSGSP

LFTPMKNIWGAVWQKDTAVLFKPPYSFKLTSGDGKTITASNAVPANYKPGQKYSST

VNF* 

CDS (coding sequence) 

>LsEXPB-06 

ATGTTTTCGGCTGGTTTGGCAACATGGTATGGGGATGAAACTGGTGCCGGAAGCG

GAGGAGCTTGTGGATGGAAGGATGATGTGAAGAATCCCCCGTTATCATCAATGAT

AGCAGCAGGAAACGCCAACATCTTTTTATCAGGCAGAGGATGTGGACATTGTTTT

CAAATAGTGTGTCATCAACCACCATACTGCTCAGGTAAACCAATCACTGTAACCA

TTAGCGATGAGTGTCCTGGATGTAGCGATGCACCTTTCCATTTTGATATGAGTGG

GTTTGCTTTTGGTGCAATGGCTAATCCTGGCCAAGATCACAATCTACGACAACTT

GGCAAACTTATGGTGCAATATCAAAGCCATGTGTCGTGTGATAGGGTGCCATGCA

GTTATAGAAATACCAACATTGCATTCAAAGTTGATGAGGGTAGTACCAAATATTG

GTTCGCCGCAGCAATAGAGTATGCAGATGGGAATGGTGATTTTAAATCTGTGGAG

ATGGCACCAAGTGGAAGTACGAATTTTGTTTCCATGGATAACTTATGGGGTACAA

TTTGGAAAATAAACATTAATCCATCATTCCAAGCTCCATATTCTTTCCGGCTGACA

TCTAGTGGTGGGGAGACCATTATAGCAAGCGATGTGATTCCTCAAAATTTTGTAG

TTGGGCAAAAGTACTTATCACATCTGCTGCTTGTGGATGGGATGACGATTCTAAA

GATCCCCCATTCTCGTAAACCAATTAAAATCACGATCACTGATGAGTGTCCTGGA

AAATGTAACGATATACCTTACCATTTTGATTTAAGTGGCCATGCTTTTGGTGCTAT

GGGACCTCCTGGCCAAGAGCATGCTCTACGAATGCTAGGCCAAGTCGACATTCAG

TTCAAAAAGGTGCCATGCAGCTATGGAAGTACGAAGATCGCCTTCAAAATTGACA

AGAAAACCAACCAATACTGGTTTGCGACAGCAATAGAATATGTTAATGGGGATG



GTGCTTTAAGTAAAGTGGAAATGGCATCATCTGGTTCTCCACTTTTTACTCCAATG

AAAAACATATGGGGTGCAGTTTGGCAAAAAGACACGGCTGTATTATTCAAACCTC

CATATTCTTTCAAGCTGACGTCAGGTGATGGGAAAACCATTACAGCTAGTAATGC

GGTTCCTGCAAACTATAAACCTGGTCAAAAGTACTCATCAACTGTAAACTTTTAA 

Nucleotide 

>LsEXPB-06 

ATGTTTTCGGCTGGTTTGGCAACATGGTATGGGGATGAAACTGGTGCCGGAAGCG

GTAATGCAATGAAAGTTTCACGTTAAAATGTTATAAATATCTTTTTCATAATTCTA

TTAGTTTGTCATTTCACTACTCTTATTGATTTCTGTTTTGCGATAATTAGTAGGAGG

AGCTTGTGGATGGAAGGATGATGTGAAGAATCCCCCGTTATCATCAATGATAGCA

GCAGGAAACGCCAACATCTTTTTATCAGGCAGAGGATGTGGACATTGTTTTCAAG

TATGTACAGTTGGTTATTTCATCTAAGTCTTGTTTCGTTTTGTTCCTTTGATCACTT

AACATGAAACAAAATGCTTAGTCTTGATGAAGAATTGCAAATGTATACGCAGATA

GTGTGTCATCAACCACCATACTGCTCAGGTAAACCAATCACTGTAACCATTAGCG

ATGAGTGTCCTGGATGTAGCGATGCACCTTTCCATTTTGATATGAGTGGGTTTGCT

TTTGGTGCAATGGCTAATCCTGGCCAAGATCACAATCTACGACAACTTGGCAAAC

TTATGGTGCAATATCAAAGGTGAGTATATACTCAATGAATTATATAAGTTATTAT

ATGATTAATTACATTTTTTATTGTTGAAACAAGCCATGTGTCGTGTGATAGGGTGC

CATGCAGTTATAGAAATACCAACATTGCATTCAAAGTTGATGAGGGTAGTACCAA

ATATTGGTTCGCCGCAGCAATAGAGTATGCAGATGGGAATGGTGATTTTAAATCT

GTGGAGATGGCACCAAGTGGAAGTACGAATTTTGTTTCCATGGATAACTTATGGG

GTACAATTTGGAAAATAAACATTAATCCATCATTCCAAGCTCCATATTCTTTCCGG

CTGACATCTAGTGGTGGGGAGACCATTATAGCAAGCGATGTGATTCCTCAAAATT

TTGTAGTTGGGCAAAAGTACTTATCACATGTAAATTTTTAAGTAATAAGGTTAGA

TTATGAGATCCTAGAGGTCTTTAACAATTGTGAATTAAAAATACATCAAATAAAT

AAAACTCGAGATTTGGTGTCCAAAAAGTTTTTAAAAGAGATCTATCGACTTATAA

CCATAACTATCTAAGAGCATGTTTTGTCTATTGGTGGTCTTTGTCGGGTCCTTGCA

TAGCTGGTTCAGGGCCTTCCCTCTCCTTCCATGGCTCCCCCAAACCGGTTTTTTAA

TTTTATATAAACGACTAATAAAAATACAAATTATTTAATTGTTTTACATCAATCGA

ATAAGTATAAATTCTCTACTTTATTATAAAACTAAAGGAAAATAGTATGAAACTT

AATTGTAATTATCGTCCTACCACCTTAAATGGTATTGTTTATAAAATTGTAGCCGA

TGATTTAGATCATACACTAAAAAAGATGATCCATAAGGTTGTGAGTAGACAAGTT

CTAGATGACCCTTTAATTTTCAACGGAAATTTAGCTTGGTATAAATCATGATATTT

AAAGTGGATATTAATCGAGAAGATTTTTTTTACTGTTATTAATTATGATTCTTTGC

ACAAACGAAATGGTAATTACCTAATTGGAAATTTTATATAGACTTATTCGTCATC

CTAGATATTTTTTTCTTTTTTAAGAATGGCAAGCTAACATGAAAAGAAAAAACTA

GAGAGAGGATACGAGGCATAAAACTAGAAAAGAAAACAAAATACAAAAATACA

AAGAAAATAAACTAAAGTTAGGATCATCGCACCATTTAGTCCGTCTAAGAGATTT

ACCCTTTCGCTTCCTCGCATTAATACAAAAGAAAGACAAAGATTGTACCTCATAG

ACCATCACCGAATGAGATTTGACACATAAGGAGTGAGCCTTCAAGTTTCGAAAGT

TCCAAACCACCCTTATAAACACTAGCACAATCACTTTGTGACTGGTTGGTAGCCTT

TTCTAACCACCCAACTATTTTTTACAATTTAGAAGATTTGAAATTGCGGGGAATAT

AAAATCTAGTAAACGACACCGACTAGAAACTCTCTGTCAGACTTCCTTTATTGTCT

CACTTTTAACAAAAAAAAAATGTGGTTCTTGGTTTCTAGAGCCCCACCACAGATC

CTACATAAGTTAGATGTTCTGAAACTTTCTAGCAAGTAGCAAGATCGAAACCTAA



AAAGTCTATAGATACGCATAACATCAAAACATTTAATCGATTTAACTTAATACCA

ACAACATACTTGTCTTATCTGAAATTAGATCTTATTTTTGCATTACTAATGCAATA

GATATGTCTCTACCAAAAACCTACACATTATATAATATTTTACACTTTTACCAAAC

ACAAACCATGATCATTATTAAAGCATCATATATGAATTGTGGCATGTTCAAGGAC

ACATAAATTGTTTCGTTCACATAAACTCAGCTTTTAAACAAAACCATGTTATTATT

TATGGTTGTGTCACGTCATACAAAGTTAGATAATGAGTTTGTTAGTTCGATTTGTT

AAGTAGTTGAAATAGTGAGTGGTTATTTTCATGTATATTTGTAAAGGGTCTATATT

ATTCTTCATTCAGTTAATTGCAATGTTTCAACAATCTTGTTCTCCTTCTCTCTCTCT

CTCTCTCTCTCTCTCTATCTCTATATATATATATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN

NNTGGGACAGTAGATGAGATCTGTGCAGGTATCTTCCCCTGATATCACAGTAAAA

AAGAGAGAGATATGACCGTTAGCCGACGTCCGGGAGGAGTTCCCAGGATGAAGC

TCTGACGATCAAGTTAGTATGAGATCTGAGACAGATTATAGAAGATCACAGGAA

AAAGTGAATTTTGTCTCCTTCTTCGTGAGGAAGAAGGGTCCTTTTATACCTGTTCG

AGAAACGTGTCCCTCAACTGATTCGGTTGAGCATTCCCTCATGAGGTGCGATGTG

GCAGAGCCATATTGGAGGGTCCTCTGTCACGTCTTTTGCCCCATTCCCTTATTGGC

TAGAGGGGGATCTTTTAATTGTTATGAAGATCATGGCTATCATCTAATGGGCAAG

TAGGACTCTCTAACTGGTCCAACATTTGCCGAGATGTAACTTACTGGAGAAGAGA

TTAAGGCGTAGCTCTACACCTTAATCGACATACCAGTGATCTCCGTGTTGTCGAA

GGCCTGGACTTGGCTTTAGATTAGGTTCTTACTAGGCCAAGCCCGACGTTAGTTTG

ACTTCTCCTTTTTTGACGTTCTCCCTGAGGGATACGTTAACAAGTCCCTTAGGCTT

GTTGGTGTATTCGTCGGTTTGACATCGTCGTCGTTTGAGTCTATATTTCAACATGT

GTATGTCTGGGATTATCTCTAGTATTTGACAGACTTTAGACAGCGTCGTCAATGTG

TGTCAGTTCCACGATGAAACGGTTCGTGATGCCGGTTTCGCCTTTAAAATCCCCCC

TTTTCCTTAGGATTTCCATCCTCACATCCTCACTTTGATTTTTTGGTATCAATTCGG

GCATTCTGTTAATTTCCCTTTTAGATTGCTCATCTTTTTTCGACAATGGACCGTTGT

GGTAGAGTCCCTACTTCAGAGGGATTTAGACTTATGCAGGATCGCTTCGGCTTCG

TACCAGAGCATGGTGTAATGATTCCGGCAAAGGGGTGTCGATTTATGATTGCCCT

CAAGAGAAGATGGGAGTTTTGATCCCTTTATTCAAATCGGGGTTGTGCATGCCGA

CATCCGATTTCTTTAACATGATTGTGGATCACTATGGCTTTTCCGTCGACGAGTTG

ACCCCGAGCGTTGTTAATAAGATCGTAGGTTTTGAACTGATTTGTCGGTCTTTGGG

TTGTATACCCACCTTCTAGATCTTCAGTTACTTTTTTTGTTCAACTACGAATTCTGG

TGTTCGTACTTTGGCAAAAAGGCGGGGCATTCATTAGTTAACCTCTGAACAAGAT

GCTCCGAAGAAAAATTAGCAGAGGCAATGGCTATGGGTTAATCGAAACGTTGTG

GGGTGTGGGTTTCACAAAACATGAGACTTTTCTGACCGCCTTCCTAAATTGTTCGG

GAGTAACCTGACTCTCAGTAAACGACTAGGAAACATTATTGTTGTTGGGGAGAAC

TGGGAAGATTATGTTCTTGTTGCGGCCAGTATGAGTGCCGCCTGGAGAGCTCGTG

GGAAGATGGCGCAATTATACTTCGTGAGATGTGGTATCTACTCATCTCCTTCTCCC

CCGCCCCCTCTTTTTTTAAAAAATGAAAATGGGGTAGGAACAGGGTATCTTGTTG

GTTTATGAGTTCTTATATTTGACATTTATTTGCGCAGGTGTTGAATCTGATATTTCT

TTGGAGATGGCCCTGAGCGGTCACTACCGGGGTAAGCTTTATCATCGAGAGATCG

ATCTTGTAAAGGCTCTTCCTCATCATGCATCTGAAAGACACATGGACGAGCTTGT

TGGATTTCTCTTGGTGGAAGGGGTAAATGTTGGTTCTAGTGGACCTACTTCGCCTT

CACGGACAGTCGGTGGGGTCGTTTCCCCAGTTCGTTCATCGATTCCTGCTCCTTCT

GGTTTGCCTGCAGGGGTACAAGCAGAAAAAGGTAATGCCCCTATTCAGAAGAGG

AGAAGTTTATGTGTGGTGCCATCGTTATACGAGGAGACTGAGTCCGATGATGCGG

GTCTCCGTCCTCGTAAGGTGCGTAGGACTGTGCTCGTGGCCAAGCTTCTTGGTTGT



ATCGGGGGTATTCTTGGTAGTGAGTTTTCTGTGCCCGAGAAGAAAGAGGGTGTGG

TGGTGCCTAGTTCTTCAATGACACGTCCTTCGTCATTTACCGATTCAATCTCAGTT

GATCCTGATTTTGTCTTCGTGCTTGAGGGTGCACTTGGCTCACCTAGAGGTCATTT

CCAGCCGGGGAAGCCTTCCCTGGTTGGCGATACAAGAATTTCATCTCACCACTTA

TCTTCTGAGGCCTATGCCCCGGACTGGACGATTGGTAGGGATTCCTTACTATCAG

AAGACATTGCCGCCCAGGAGTGGAGTCGTTCTCACCCCTCGGCCACAATGAATTC

GCTTGCGAGCCAGTCAAGCTCCCGTATGGCTGGTGACCTTCGCTATGTTGCGGCT

CAGACTTTTGCCATTATGGTTGTTGCCGCTGACCGGGTTTGCCGTGCTAGCGTGAA

TGAAAAACAATTGAAAACTTTTCAGGGTGTCGTGGCAAGCATAAGGGAGGAACT

CCATGATTCAGAGGCTGAGCGGCAACCCCTTTCTGAGCAGAATTTTCTTGTGGCC

TGTGATAAGGCCTCTTTGGAAGATCATATGACCACTTTGGATGACCGATCAGAGC

GACTTGAAAGCCAAGGGAGTTCTCTTACTTGGGAGAAAGGTGTGCTAGTGAGTGA

CTTGTCCATGTGTCAACGTCAACTGGCTCGTGCTCGTTTTGATGGTGTTGTCGCCC

GAGGTGGTTTGCAATGGATGTTGGAGAAGGGGGTGGTTCGTGTAATTGATAAAGT

TATCGAGAGCGCATAATTTGCCAGCGGGATCCAGGGTGTTCGTGAGCATGTGAGG

CCCTTGGGTTTGAAAAGGGGAAACAACTAGGTGGTTGTTCCACAATTACCGATGA

GCCTGAAGTCCCAGATCATGGATGTGTCACGAGAAGGGCTAAATAAGTGGATGC

TGCTCTAGCATCCCTTGCTGAGACGGATTTCGCGGGCCTCTTTCGCTTGGGGGAGC

TAGATTATGGCGGTTTCCGCTAGTTTTGTCGCATGCCGAGTCTGGGAGGCTCTTCC

TTAGACTCTGAGGATTGATTTGTGTTTGTCCATTTTAATCGTTCTGTAATGTAGTT

GCGTTTATATGTATAGTGAAAAACACTGGTTGTTGTTAACTATGAACTTTGCGTTT

GGCTTTGTACTTGGCATGGAAGTGTTCTCTTCCCCTTTTTTGTTTTATATGTATACA

CATATTTTGAATTGTCCTGTGGTATCTTTGAGGATGGGTTGTTCGACGATTCTATT

GTAATTATTTTATACACACTCCTTATTCTAGGGTTTGCATTAATCGGCTAATGTGT

GCTTTAGACGTCATGTAGTTGCTGCTTATTGAGCTATGTTTTGTTGGCTCGTATGT

TTAATTAGGCTTATTATGTTAAGCTGTGAAATGTTAGTCAATGTTGTGGAGTGTAC

TGTATGGTTTGGGTGCCAATACATAGGCCAAGTTCTTCACCTCAAGACCTTTTACT

GTTGTATTATCAGGGGAAAAGTTATGAATCTTTTAGAACCTCTTTTTTTGCGCCAT

TAGTTGGGATTTGTATATTCTCTGCTCTGAGATGCTATTGGCACATTGTAGGTAAA

GATTATGAATGAAACTTACCAAAACGGATAGAATCAGTCCATTCCATTCCATCAG

GAAAAATAAACATCCTATTTTCATTCCGTCGTAATTAACCATTCCAATTCCATTAC

ACAAAAAGCTACTTAAAGTTCAAGTTTGCAAGCCTTTGGAAGACACCATTCTTCC

CTGAAATTCATAAGCTTTGAGAAACATATGAACATAACCATATGTACCTTTTATC

CTTTCAGATCGGATTGCTTGATTGCAACCACCTGTTGTACACAATTAAGTCGGAG

AGGAACACCGTGTGTCGGTGAATTAATTGAAATTGTCTCGGTGGTGGTGATCAAA

GAGAATGAGGGAAAGAGTTGATTGGGAAAGAAACTGGGGACGAAGAAGGGTTT

ATCGTCGCTGACTTTTAGCAGCGACGACTTCAGTGGCGCCGTCTGGACATTTGCG

GCGACATAACGGAGGAAAAACAACGCAGGAGTTCCTACGTCTTCCTAGCCATTG

GATCGTCGCTTAAATCGACGGATGAGGTTGACATGACGCAGATCGTCAGCATCGG

CTTTTAGCGGCGACACCAGACGTATTAGTTTGATGTAGCCGCTAAAGATATCGAT

GCTATTGCATGTTATTCTTGTAGTGAAAGTTTTCTAATAATATACCATTTGTTTTTT

TTTCTTTGAAAATTTTATTAAGGCGAGAGACTAATTAATATTACAACAAGGTGAG

ACAGGCCTCTCTATAGTACTTGGTTCTGTTAGAAGCTCTGCACCTCCTTACACAAA

ATCCATCTTTTCCCCGCAATATATATCATTTATTTCAATAACTCTGAAAATAGAAA

TTTATTGTATTTTGATTTTAATTATCTTATATCTTGTAGGTATTTTGAATAGATGTA

CATTATAGTCATTAATACTGGAAATATATGTGCTATATGTTTATGTAAACTAGCTT

TGTGAGTTGTGACACGAAATTTATTCTTATATGATGTAGAAAGTAACCTGATAAC



ATGTAGTTAGGTATATATAGAGCAGAAACATACTGAGCTGACGTCTTGCCTTTTA

ACTGATTTGGTATAGGGGTCTTGGTTTCTATAGTGTTCATGTCCAAAGTATAACAC

CCTTTATAAATGACTAAATTTATTTGAATATCCTAAAAATTTTATACACTGTTTAT

ATACGTTTATGATCATTGATTTAATGATTATAACTTCGGTTTTTATTTAATTGTCTT

AATAAATTCCTTTAAATTTATTGTTTGTCGACCAACACATATAAATACAAACAAA

TTGTTATCACAATTTATATAATCATTGTTATGTAATTAAAGACACGAGAAATGTAC

AATTATATCAATACATACATAAAAAATAATAAATAAATAACCTTAAATTACACCA

ATACATATATGCATATGCATTATACATACAATTTTCTTACGTGATAAACACCAACT

CGATCATGTACGCTATACATGCAAAATCAAATACACTCATGTGGTGCTATAAATT

GCCTCAAAGTTTCTTAAAAACACCTCGCATCCATTTCATTTTATTAGTAAAAGAAG

ATGTTAAGTATAACTCCTTTTATTGTTACAATTATTTTAGTAAACTTCTCTTCTTGT

TTATATTCTGTCCTTGGCGCCGATAACACTGGTTTGGCAACATGGTATGGGACAG

AAACCGGTTCCGGAAAAGGTAACGAACCAAAAATTCACGTTACAAGAATGATCA

TTCGATAATGGTTATTGGTCCTACATATTTAGTCTTAGCCAATCATATAGGATAAC

ATAAGATTATGTTATGATTCATCTTATTCTATATATGTTCTCTTGTCATTCTATTTA

TTCTATGTGACATCATTATATATAGTTTACATTGTTCATTACTGATTTTTATTTTGT

GATTATGAGCAGCTGCTGCTTGTGGATGGGATGACGATTCTAAAGATCCCCCATT

CTCGTCCATGATAGCAGCAGGAAATGCTAAATTCTTTCTTAAAGGCCAGGGATGC

GGACATTGCTTTGAGGCATGTTGGTTATTTCATTTATTCTAAAGATTATTTCTCTAT

AACATTAAACAAAAGATTTACACTATATATTGACACGTTGCAAATACATACGTAT

ATACCCAGGTATTTTGTTCGCGTAAACCATATTGCACAGGTAAACCAATTAAAAT

CACGATCACTGATGAGTGTCCTGGAAAATGTAACGATATACCTTACCATTTTGAT

TTAAGTGGCCATGCTTTTGGTGCTATGGGACCTCCTGGCCAAGAGCATGCTCTAC

GAATGCTAGGCCAAGTCGACATTCAGTTCAAAAAGTGAGTCATTAGAGTCTTGTC

GATGTTCTAAAAAAAATAAAAGGTTTGGTTATTTTCGCTGCTTTTTTATTGCTGAA

AATTAACAAGCTCGATCGTTGCCATGTGATATATATATAGGGTGCCATGCAGCTA

TGGAAGTACGAAGATCGCCTTCAAAATTGACAAGAAAACCAACCAATACTGGTTT

GCGACAGCAATAGAATATGTTAATGGGGATGGTGCTTTAAGTAAAGTGGAAATG

GCATCATCTGGTTCTCCACTTTTTACTCCAATGAAAAACATATGGGGTGCAGTTTG

GCAAAAAGACACGGCTGTATTATTCAAACCTCCATATTCTTTCAAGCTGACGTCA

GGTGATGGGAAAACCATTACAGCTAGTAATGCGGTTCCTGCAAACTATAAACCTG

GTCAAAAGTACTCATCAACTGTAAACTTTTAA 




