
IDENTIFICATION 

Species: Phalaenopsis equestris 

Locus: XP_020571641 

Gene Model: XP_020571641.1 

Description: PeqEXPA-03 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris 

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05601  

EXTERNAL RESOURCES 

http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx 

https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Phalaenopsis+equestris
https://www.genome.jp/entry/T05601
http://orchidbase.itps.ncku.edu.tw/est/Phalaenopsis_2019.aspx


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>PeqEXPA-03 

MEITSLSFLFAVLLPLLSPSLAYGVGEGWSDAHATFYGGSDASGTMGGACGYGNLYS

QGYGTNTAALSTALFNNGLSCGSCYEIRCVNEHQWCLPSSIVVTATNFCPPNNALPN

DAGGWCNPPLQHFDLSQPVFQRIAFYKAGIVPVSYRRVPCRRRGGIRFTINGHSYFNL

VLITNVGGAGDVHAVSVKGSRTDWQPMSRNWGQNWQSNSFLDGQSLSFKVTTSDG

RTVISSNAAPPNWSFGQTFSGAQFH 

CDS (coding sequence) 

>PeqEXPA-03 

CGACATCTCACCTTGCGTTCTCCTTTTACCGAGGATGCCAACAAAACTGTGATCTT

TCAAATATCAAAACCGCCAGAATAGCCACAAAGGAGCTCCCTTTTCACCCAAAGC

TTACAGCTTTCATCGAATTGTCCATTCCTGAGTCCTTATTTCTGTCCAAACCTCTAT

TTAATCCCCATTTCTCTTCCCCTTCTCCGCCACAACCGTTCTCTCTTCATCCCCACA

TTTTCTTCAGCATGGAGATAACTTCTCTCTCATTTCTCTTTGCTGTTCTTCTACCTT

TGCTGTCTCCTTCACTTGCGTATGGGGTAGGAGAAGGCTGGAGCGATGCTCATGC

CACCTTCTATGGAGGGAGTGATGCATCAGGCACAATGGGCGGTGCTTGTGGTTAT

GGGAATCTCTACAGTCAGGGATACGGAACTAACACCGCAGCTCTGAGCACTGCTC

TCTTCAACAATGGCCTCAGCTGTGGCTCTTGTTATGAGATTAGGTGCGTTAACGA

GCACCAATGGTGTCTTCCAAGCTCCATTGTCGTCACTGCGACCAACTTCTGTCCGC

CAAACAATGCTCTTCCTAACGATGCCGGAGGCTGGTGCAATCCTCCGCTCCAGCA

TTTCGATCTCTCTCAGCCTGTTTTCCAACGTATTGCTTTTTACAAGGCTGGAATTGT

GCCTGTTTCTTACAGAAGAGTTCCTTGTAGGAGAAGAGGAGGCATTAGATTCACC

ATTAACGGGCACTCCTACTTCAACCTGGTCCTAATCACCAACGTCGGCGGAGCCG

GCGATGTTCACGCGGTGTCCGTAAAGGGTTCAAGAACTGATTGGCAGCCCATGTC

CAGAAACTGGGGACAGAACTGGCAGAGCAATTCCTTTCTTGATGGCCAATCACTC

TCCTTCAAAGTCACCACCAGCGATGGGCGCACTGTAATCTCTTCCAACGCTGCAC

CACCAAACTGGTCCTTTGGCCAGACTTTCTCTGGCGCTCAGTTCCATTGAAGCTAG

CTGCTCTTATCTGACTGTTTCTCTATATGTTTTGCAATTAGTGTGTTTTATGTAGAT

GGTATTGTGAGAAGGGAAGGGGGGCTTGTTTTAAGATGGCTCTTTGAAGTGTAGA

TGGGAATTGAAGTTGTGTGGGAGGAGGAGAGGGAGCAGAGGTGGACTGATTTAT

CTTCAGCACCCGCTAATCTCTCCTTTGGATTGTTGTGGTATCTTTACTGTGGATTTG

TGGAAGCCTCGTGGGAGTTTTTTTAGTGATTATTGTATCACTTTCAGCAACTTGCT



GAGTATGATTAAGCCTGTAATTGAATTTTAATTTAAGTACTGGAATTCGGATTCTG

ATT 

Nucleotide 

>PeqEXPA-03 

TTTTAAAAATCCAAATTGCATTAAGTTTCAAGAATTTAATGCATACCGTTCCATCT

AAAGATGCCACTAAGAAGTATATCAGCCTCCCACTGAATCGCTACAAAAATCAA

ATTAAATAAATGCCACCAAAAACTGATTTATTTTAAAAATCTAAATTGCATTTTA

AGAATTTAATGCATACAATGAAAAACTTTTCTATTTACTTATCAAATATTTAAAAT

ATTATTTATATATATATATATATATGTCATTTTACACACATGACAGTTGTATTTTAT

TCTTTTTAAAAATATAAATTAATGATATAAAAGATTTAGATGAATTAAATGTAAA

AAAGGAAAAGTACATCAGTTAGATATGTAAATGTAGAAATTAGTTGGTATCAACC

TAACAGTAATTGATTTTTTTTTTTTCCCGAAGTGAAATGTCTTGAAGTATTAACCG

CTCCAAGAGTTCAAATTCAAGGGTATTTATCTCTCCGGCATCTTCTTTTTCTCTGTC

GACATCTCACCTTGCGTTCTCCTTTTACCGAGGATGCCAACAAAACTGTGATCTTT

CAAATATCAAAACCGCCAGAATAGCCACAAAGGAGCTCCCTTTTCACCCAAAGCT

TACAGCTTTCATCGAATTGTCCATTCCTGAGTCCTTATTTCTGTCCAAACCTCTATT

TAATCCCCATTTCTCTTCCCCTTCTCCGCCACAACCGTTCTCTCTTCATCCCCACAT

TTTCTTCAGCATGGAGATAACTTCTCTCTCATTTCTCTTTGCTGTTCTTCTACCTTT

GCTGTCTCCTTCACTTGCGTATGGGGTAGGAGAAGGCTGGAGCGATGCTCATGCC

ACCTTCTATGGAGGGAGTGATGCATCAGGCACAATGGGTACGGTACTCTTTCTTC

TTCTCTTCAACTTCTAATCTTTTTCCTTCTGCAACTCCTAAAACTGTGTTTTTTTCCT

TCCCTTTTATTTAGGCGGTGCTTGTGGTTATGGGAATCTCTACAGTCAGGGATACG

GAACTAACACCGCAGCTCTGAGCACTGCTCTCTTCAACAATGGCCTCAGCTGTGG

CTCTTGTTATGAGATTAGGTGCGTTAACGAGCACCAATGGTGTCTTCCAAGCTCC

ATTGTCGTCACTGCGACCAACTTCTGTCCGCCAAACAATGCTCTTCCTAACGATGC

CGGAGGCTGGTGCAATCCTCCGCTCCAGCATTTCGATCTCTCTCAGCCTGTTTTCC

AACGTATTGCTTTTTACAAGGCTGGAATTGTGCCTGTTTCTTACAGAAGGTGAGCC

CCTGTTTTGGCTTTGTTTTGTCTCTGTTTTTTCCTCTGTTTTATATTTTGTAAAGACC

TTTTTAAGTTCTGTTAAACGGATTAAAAAGATTAAGGCAATGATTAGAACTGCTA

TTTTAAGACTTGCTTCAGAAAATTTAACTATGGTTCTCTAAAAAAAAAGAAACTT

TGAGATCCAAGCCCCTAAAAAAACTATTCCTTTAAGTGGGGCTTTGTCGAATATT

TTAAAATATTTCCAATTATGATAATTTTTTTGTATGGATATGAAAAAACTACTCTA

CTTTACGAATTTTGTCTTCTTTCCTCAAATTTTAAATTTTGAACAGAACAGTGAAA

TAATTTCTGAAAGATTTAAAAACATTATTTGGAAGATTTACATATATATCCCTAAA

TTCCTCTTTATTTACATATCTAAATCCTAAACCTCAATTTTTTTTTGACATAAGAAT

GAAAAGGTATTTTTCTTTCGCAGAGTTCCTTGTAGGAGAAGAGGAGGCATTAGAT

TCACCATTAACGGGCACTCCTACTTCAACCTGGTCCTAATCACCAACGTCGGCGG

AGCCGGCGATGTTCACGCGGTGTCCGTAAAGGGTTCAAGAACTGATTGGCAGCCC

ATGTCCAGAAACTGGGGACAGAACTGGCAGAGCAATTCCTTTCTTGATGGCCAAT

CACTCTCCTTCAAAGTCACCACCAGCGATGGGCGCACTGTAATCTCTTCCAACGC

TGCACCACCAAACTGGTCCTTTGGCCAGACTTTCTCTGGCGCTCAGTTCCATTGAA

GCTAGCTGCTCTTATCTGACTGTTTCTCTATATGTTTTGCAATTAGTGTGTTTTATG

TAGATGGTATTGTGAGAAGGGAAGGGGGGCTTGTTTTAAGATGGCTCTTTGAAGT

GTAGATGGGAATTGAAGTTGTGTGGGAGGAGGAGAGGGAGCAGAGGTGGACTGA

TTTATCTTCAGCACCCGCTAATCTCTCCTTTGGATTGTTGTGGTATCTTTACTGTGG



ATTTGTGGAAGCCTCGTGGGAGTTTTTTTAGTGATTATTGTATCACTTTCAGCAAC

TTGCTGAGTATGATTAAGCCTGTAATTGAATTTTAATTTAAGTACTGGAATTCGGA

TTCTGATTTGGTTGATGCTGCTGTGGTTTTTCCTTTTTGTTAGATTTGTGTGGGTTT

GCTTTGATTGAATATGATTATGGATATGATGTAAATATAAACAAAGCCAAACATG

ATTGCAAGATCGATTTTTTATTTGGCTTTGCAAGATTGATTTTTTATTTGGCTTATT

AAATAAATGGGATTGTGAAAGCAAAATTTGACCTAAAAATGTCTTTTTTGACCAT

CCTACATAAGGTTTTTGTATTTTTCTTGAAAGGTTTTTGTATTTGAATTCGCGGAA

TAAAAAAAGTTCTTTTTCCTTTTTTATTATTTTGGAGGCTGTGAAAATTAGTGTGG

TGGGTCTCTTAATTAAAGAAAAAAAATATACCTATTCTAACAAGCCCAAGCTTGA

GTGAGCTTCGACTCGTTTGGATCAATTATATTTGAAATTAGATCCTTCGAAGCTAC

TCATGGTCGAAGCTACTCATGGTGTGATATATTTGAAATTAGATCCTTCGAAGCT

ACTCAT 




