IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015055190

Gene Model: XP_015055190.1
Description: SpnEXPA-24
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome
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DOMAIN ARCHITECTURE

Query seq.
Superfanilies PLNO0OS0O

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0050 super family 31535 expansin A; Provisional 7-255 376e-119
SEQUENCES

Peptide

>SPNEXPA-24

MAVTWMFCIASLLSFLTIVESKVRGVYTAGPWQSAHATFYGGSDASGTMGGACGYG
NLYSTGYGVNNAALSTVLFNSGLSCGACFEIKCTDEKWCNPGNPSIFVTGTNFCPPNY
ALPNDNGGWCNPPRPHFDLSMPVFLKIAQYQAGIVPVTYRRVPCKKQAGIRFTINGF
NYFNMIIVTNVAGAGDIQQVQVKGTNTKWIIMSRNWGQNWQSNAMLTGQALSFKV
KTSDHRYVTSYNVAPSNWQFGQTYEGKNYRV

CDS (coding sequence)
>SpnEXPA-24

TTACCCAAATTATCATACATTTCTATTCAAAAAAATGGCTGTAACTTGGATGTTTT
GCATTGCTAGTCTTCTCTCTTTCTTGACGATCGTCGAATCAAAGGTTCGCGGTGTT
TACACCGCGGGTCCTTGGCAGAGCGCTCATGCCACCTTCTATGGTGGCTCTGATG
CCTCTGGCACTATGGGTGGTGCTTGTGGATATGGAAATTTGTACAGCACAGGATA
CGGAGTGAATAATGCAGCACTGAGCACAGTACTTTTTAATAGTGGACTAAGCTGT
GGTGCTTGTTTTGAAATAAAATGTACCGATGAAAAATGGTGCAACCCGGGTAACC
CATCCATTTTCGTAACGGGTACAAATTTCTGCCCGCCAAATTACGCTTTGCCTAAT
GATAATGGAGGTTGGTGCAACCCGCCCCGGCCCCATTTCGACCTTTCCATGCCCG
TGTTCCTCAAAATTGCACAGTATCAAGCCGGTATCGTCCCAGTTACCTATCGAAG
GGTTCCATGCAAAAAACAAGCAGGAATAAGATTCACAATCAACGGTTTCAATTAC
TTCAACATGATCATAGTGACTAACGTGGCAGGTGCTGGTGATATCCAGCAAGTTC
AAGTTAAAGGTACTAATACCAAATGGATAATTATGAGTCGAAACTGGGGGCAAA
ATTGGCAATCCAATGCCATGTTAACTGGTCAAGCACTTTCATTTAAAGTCAAAAC
AAGTGACCATCGCTATGTTACCTCATACAACGTGGCACCTTCTAATTGGCAGTTTG
GACAAACTTATGAAGGCAAAAATTATCGAGTTTAAAATAAAATTTACCTCACAAA
TTGAAAAGAAATAAATTACTATACACTATATACTTATTAGTACCCCTACCTTCAAT
[TTTCTCTTTTTTAATGAGATAAATTATAGGTATACGTGGAATTAGTTTATTTTCAT
TTTATTTTTATTTTTTTAAGATGTTGATGTGGTTGCAGAAGGATTAATATTAGAAT
TAAAATGTAGCCAACAGTTCTATTTAATGTAATGGGAATAATTATATATTGTCTA

Nucleotide
>SpnEXPA-24

TTACTGTTCTATTTGAATCTTGATATATCATCATGTTTTATGTATCATGGTTAGCTT
TAGTCCAACAATCGATATCACAGTCAATGATTTAGCAGGACGAATATAAAAATGA



CATAATAATCATAATCAATGATTTAGCGAGACAAATATGAAAATAACATAGTGAC
TCGATGGGGCTCGTCTTACAACCTTTGCCATCTATGGACCATCACTATCTTACCGT
AGCTTGGAGATGCATACACACAAAAAAAAAGTTTTTTGAGCTTTGTCGTTCTTTA
ACACACTATCAATGTTGGTGACACGCAATCTGTACAGATTAGTTCATGAATCTTG
GCGATAAGTATGTAGAACTACGTTCATAAGCATACTTTTGATGTTGTTGACACGT
AATATCTCCAGATTAATTCATGAATCTTGCTGATGGATACGTAAAACTTAATTCG
AGGTAGAAATTATATCTAAAAAAATGATAAGAGACTATATGTTATACTCATTATT
CATAGACAATATATAATTATTCCCATTACATTAAATAGAACTGTTGGCTACATTTT
AATTCTAATATTAATCCTTCTGCAACCACATCAACATCTTAAAAAAATAAAAATA
AAATGAAAATAAACTAATTCCACGTATACCTATAATTTATCTCATTAAAAAAGAG
AAAAATTGAAGGTAGGGGTACTAATAAGTATATAGTGTATAGTAATTTATTTCTT
TTCAATTTGTGAGGTAAATTTTATTTTAAACTCGATAATTTTTGCCTTCATAAGTTT
GTCCAAACTGCCAATTAGAAGGTGCCACGTTGTATGAGGTAACATAGCGATGGTC
ACTTGTTTTGACTTTAAATGAAAGTGCTTGACCAGTTAACATGGCATTGGATTGCC
AATTTTGCCCCCAGTTTCGACTCATAATTATCCATTTGGTATTAGTACCTTTAACTT
GAACTTGCTGGATATCACCAGCACCTGCCACGTTAGTCACTATGATCATGTTGAA
GTAATTGAAACCGTTGATTGTGAATCTTATTCCTGCTTGTTTTTTGCATGGAACCC
TGTTATTTCAAAGCAAAATGGTTATATATATGATACGATATCAGGTTACTCAAAA
GATATTTATCGATATCATAAATAAAATTATTGCCTCTAAAATTATAATGATATGA
AGAAAAGCAAAATTATTTCAATACGAAAGCATCCTCCCTTCTTTAAAGAGAGAGA
CATTATAACATGTTACATGAAGATTTTCTTAAGGATTAGTATAAAAATCTACAGA
AAACTTCTCTTTCTGCAAATTTTCATACTAATTCCCAGGTAAGATCACCCTTTTCTT
ACAGTGCATACATTTATTCACATTTTCAGTTGATGATTAAGATTGAACCATAACTG
ATCGGAGCAAAGAGTTTTAAGGGAAAGATTGATAATATAAAAAAGTATTTTTCAA
AAAAGACCATTGAAATTCAATATTTAGTTCTTTATTATATGTATATATAATATATA
TTATAAATTTTAAGCCGAAGATCTCATTCACATCTTATATGACATCTGTTGTACTT
CTTCGGACACCAATAAGGTAAGAAGCTACTCTAGTCGATCTAATTCCAGAGGATC
CAACTTATTTATTAGATAGGTGAAAAAGATGTTTAAAAGTTTAATCATATTTGCA
ATCTTATTCATTGGCTTCATAGAGTAATTTTTTTTTATATATACAAGCGAAATATA
TAACTTAAATCATATAAATTAAACAAATCAATTAAGTATAATAATTAATTAGTTA
AAAATAGTGAGTGCATCTACGTACCCAAGTTGCACCACTTAAATCAATCCTTTTG
ACTTAAGTTTTACGTAAGAATATTTTATTTTATACTATAATTGAATCTTGTTTATA
ATAGCGAGATTAATTATCATTTTTATCAGATTATCAATTATTACGACTAACCTTCG
ATAGGTAACTGGGACGATACCGGCTTGATACTGTGCAATTTTGAGGAACACGGGC
ATGGAAAGGTCGAAATGGGGCCGGGGCGGGTTGCACCAACCTCCATTATCATTA
GGCAAAGCGTAATTTGGCGGGCAGAAATTTGTACCCGTTACGAAAATGGATGGG
TTACCCGGGTTGCACCATTTTTCATCGGTACATTTTATTTCAAAACAAGCACCACA
GCTTAGTCCACTATTAAAAAGTACTGTGCTCAGTGCTGCATTATTCACTCCGTATC
CTGTGCTGTACAAATTTCCATATCCACAAGCACCACCTGATATACGGAAAACATA
AAATTTATAATCTTAAAAAAAAAAAGTATATACGCTATCAGGTCATTAGAAATAT
ATATAATTGGTTATAAAAATGCAAACCATATAGTTGTAAACGTATTTGATTGATC
TATCACGCTCTTTAATTCTAGATTAAAGGTGAATGAGCATTCATGTTTAAAATTTT
TGAGTTCATTATTTTATAAAATGAATAAGATACGTACCCATAGTGCCAGAGGCAT
CAGAGCCACCATAGAAGGTGGCATGAGCGCTCTGCCAAGGACCCGCGGTGTAAA
CACCGCGAACCTTTGATTCGACGATCGTCAAGAAAGAGAGAAGACTAGCAATGC
AAAACATCCAAGTTACAGCCATTTTTTTGAATAGAAATGTATGATAATTTGGGTA
ATTTTGTGTGACAATGGATATAGTAGTAAGGAGGAAAAATGGAGGTATTTAATAA
CAAGTGCATGGCTTGTCATTAATGAGCTACTATTTTTTTATATAATAATATATTGT
ATAGTATATGTTAATTATTAGTATTATTTTTTTTTATGTCAGAAACGTAGAGTAGC
AATATTTATCATGGCTTATGGAGTAAAAAGGAAAATACTACAATATGTGGTATTC




ATAACAAGTATACATGTGAGTTGCACGTGGTGGTGAGGATACCTAGCTTTGGCAC
ATGGTAATGTTTTTAATGATATATGCCTTAGTTTATGACAAATATATGGACGACG

ATAATATTTTTTAAGTTTTTCATGTTTGATTAGGTGAAATATAGGGAAAATAATTA
GTTTGATAAGTACCATTTCACAGTCGATTGTGTCTTTTTTGGCCTCCAACGATACA
CCTCATTTTCACTCCACTCCCGTATAGTGTGATCTCTTGTTCCTACTCCTCCTATTA




