IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22503

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA22503
Description: TprEXPA-15

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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DOMAIN ARCHITECTURE

Superfanilies PLNOOOSO

-+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNODO50 super family cl31535 expansin A; Provisional 76-281 1.95¢-84
SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-15

MGSLQSTFLYLILLHSLNNIAAFEDQEWKKATATYAKDTEGSLITGTSLAPPLVLHKN
NINSLVLSNVHGCCCAEGACGYGDLHKASYGKHSVGLSTILFNRGSTCGACYEIRCV
DHILWCVLGSPSVIVTATDFCPPNYGLSIDYGGWCNFPREHFELSQTAFAEIAKRKADI
IPIQYRRVKCERSGGLKFTMSGSSHFYQVLITNVGLEGEVFAVKVKGSRTGWIPMAR
NWGMNWHCNVNLQHQPLSFEVTSSTGKTLTSYNVAPQNWQFGQTFQGKQF*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-15

ATGGGTTCTCTTCAGTCCACATTTCTTTACTTGATTTTATTACACTCACTCAACAAC
ATTGCTGCTTTTGAGGATCAAGAATGGAAGAAAGCCACTGCAACTTATGCCAAAG
ACACAGAGGGATCTCTCATTACAGGTACTTCACTTGCTCCTCCCTTGGTTCTTCAC
AAGAACAACATTAACAGTCTTGTTTTGTCAAATGTACATGGTTGTTGCTGTGCAG
AAGGAGCTTGTGGTTATGGAGATCTACACAAGGCTAGCTATGGAAAACACAGTG
TTGGATTAAGCACAATTTTGTTCAACAGAGGAAGTACATGTGGTGCTTGCTATGA
GATAAGATGTGTTGATCATATTTTGTGGTGTGTGCTTGGAAGTCCTTCTGTAATTG
TTACTGCAACTGATTTCTGTCCTCCTAATTATGGACTCTCAATTGATTATGGTGGC
TGGTGTAACTTTCCAAGAGAACATTTTGAGTTGTCACAAACTGCATTTGCTGAAA
TTGCCAAGAGGAAAGCTGATATTATTCCGATTCAATATCGAAGAGTGAAGTGTGA
AAGAAGTGGTGGCTTGAAATTCACAATGAGTGGAAGTTCTCATTTCTATCAAGTC
CTAATAACTAATGTAGGGCTAGAAGGTGAAGTGTTTGCTGTGAAAGTGAAGGGA
TCAAGAACAGGATGGATACCAATGGCAAGGAATTGGGGAATGAATTGGCATTGC
AATGTTAACCTTCAACATCAGCCTTTATCTTTTGAGGTAACCAGCAGCACTGGAA
AAACACTCACATCTTACAATGTAGCACCACAAAACTGGCAATTTGGACAGACATT
TCAAGGAAAACAATTTTAG

Nucleotide
>TprEXPA-15

AACACTTCATGATCCTACTGCCAAAATCCTTCTAAGGTGTTTTTATTTGAAATATT
TTTATTTTAAAAAATAAATAATAGAAGTATATTAAATAACATCATTGAGTAGGAT
TAAAACTTAATTAATTGAAATCTTTAATATTTAAGATAGTGGTTTATTTTTTAAAT
ATTTTAATAAAATAAAGTATTAAATTGTTTTTTTGGAAGAAAAGTAAACCTAGTA




TTCCAATGGTAAAGTTTGTCAACACTCATATCTCAATCTAGCAAGTAGATCATCCT
CATTTGCAGTTAGAAAAAGAACCACTTTTTCTATCTTAGTCCAACATATGACAAA
AACACAAAACACACTTAAAAGTAAATTATTTCAATTTAAAGTTAAGTGTTAATAA
TCAGCTTCCAAATGCTGTAGTCTAAAATGGGTTCTCTTCAGTCCACATTTCTTTAC
TTGATTTTATTACACTCACTCAACAACATTGCTGCTTTTGAGGATCAAGAATGGAA
GAAAGCCACTGCAACTTATGCCAAAGACACAGAGGGATCTCTCATTACAGGTACT
TCACTTGCTCCTCCCTTGGTTCTTGTATATTTTTGGTTGAACCGTTTGGCATCATGT
TGGATATGCCAGAATCTCAGAAGCTAAAGAGTGTAGCTTTTGAAAATTCACGGTG
GATCGCCGTGATGCTGACATATTCACCGTGATACTAAACACACACTAAAAAAGAT
TAGTAACTAGAAGAAATCCGGGTTCAAACTCTGGTCTCTCCATATAAAATGCAAT
ATTCCTACTGATTGAGCTATGCTTACGCAGCAGGTTGTTGTATATATTATAGCACA
AGAACAACATTAACAGTCTTGTTTTGTCAAATGTACATGGTTGTTGCTGTGCAGA
AGGAGCTTGTGGTTATGGAGATCTACACAAGGCTAGCTATGGAAAACACAGTGTT
GGATTAAGCACAATTTTGTTCAACAGAGGAAGTACATGTGGTGCTTGCTATGAGA
TAAGATGTGTTGATCATATTTTGTGGTGTGTGCTTGGAAGTCCTTCTGTAATTGTT
ACTGCAACTGATTTCTGTCCTCCTAATTATGGACTCTCAATTGATTATGGTGGCTG
GTGTAACTTTCCAAGAGAACATTTTGAGTTGTCACAAACTGCATTTGCTGAAATT
GCCAAGAGGAAAGCTGATATTATTCCGATTCAATATCGAAGGTAGATAACTTTTT
AACAGTGTTTTTGGCTACGAAGCACAAACATAGCACACCGACACGTCGACACCA
ATAGTTCAATGCAATTATAAGTGTTAGTATTTATGAAGCACAGACACCTCTGTGA
TTAGGCATGTCGCGGTGTCTGACACGCATATGACACTCGTACAACACGTGTCAGT
TAGCTTAGACAGATGTCCTTTACTTTGACACTCTTTGGATCGATGTCCAACACCTG
TAAGACATTCGTACGACACGTGTCAGACAAATTCCAGAAAAATTATGTTTTTCTTT
GTTGCTATTCTTCTTAGACACACATCAGACATATCTACAAGAAGTTAATTTCATTT
GTATTTGTGCAAATGTGATGCAGAGTGAAGTGTGAAAGAAGTGGTGGCTTGAAAT
TCACAATGAGTGGAAGTTCTCATTTCTATCAAGTCCTAATAACTAATGTAGGGCT
AGAAGGTGAAGTGTTTGCTGTGAAAGTGAAGGGATCAAGAACAGGATGGATACC
AATGGCAAGGAATTGGGGAATGAATTGGCATTGCAATGTTAACCTTCAACATCAG
CCTTTATCTTTTGAGGTAACCAGCAGCACTGGAAAAACACTCACATCTTACAATG
TAGCACCACAAAACTGGCAATTTGGACAGACATTTCAAGGAAAACAATTTTAGGC
TTTTAATATGGTTACATTTAGGGATCTATATAGGATAAGCTACAACGAATGATTC
ATGGAATTATGATAGACCATGAGTAAGTATATTTGTTCATGATTCATGATCAAAG
AATGGTTCAAGTGTGGTTGAAAATGATAGTTAAAGAACATTTTGTGAATTATAGT
ATTAAATTTGTTGACGATTT






