IDENTIFICATION

Species: Medicago truncatula
Locus: Medtr2g090265

Gene Model: Medtr2g090265.1
Description: MtrEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mtruncatula_Mt4 Ovl
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01716
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Specific hits - Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-1like superfamily | Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits .
Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N €d22275 N-terminal double-psi beta-barre! fold domain of the beta-expansin subfamily, Beta-expansins 33-154 3.09e-68
[+] Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen: This family contains allergens lol P, Pl and Pill from Lolium perenne. 162-237 5093e-28

>MtrEXPB-01

MKHHRVSVLFLLSLCFILARGQSKHSVHFDPHWHPGTATWYGEAEGDGSRGGACGY
GSLVDVKPLRARVGAVGPVLYKKGEGCGECYKVKCLDHTICSKRAVTVIITDECPGC
PSDRTHFDLSGAAFGHMAVHGENGQLRNRGEIQVLYRRTTCVYAGKNIAFQVNEGS
TPFWLSLLVEFEDGDGDISSMHIQEAGSSEWLQMNHLWGANWNIVTGPLRGPFSVKL
STSTGKSLTAKDVIPSHWSPKSTYTSRLNFSP*

CDS (coding sequence)
>MtrEXPB-01

ATGAAGCACCACCGTGTCTCCGTCTTGTTTCTTTTAAGCTTATGCTTCATACTTGCT
CGGGGGCAGTCTAAGCACAGTGTACACTTCGACCCACATTGGCACCCGGGAACC
GCCACCTGGTACGGCGAGGCTGAAGGAGACGGTAGCAGAGGAGGGGCTTGTGGG
TACGGAAGTTTGGTGGATGTGAAGCCGTTAAGGGCAAGAGTAGGGGCAGTGGGG
CCAGTGTTGTATAAGAAGGGAGAAGGGTGTGGAGAGTGTTATAAGGTCAAGTGT
TTAGACCATACTATATGCTCAAAACGGGCAGTGACGGTTATAATAACTGATGAAT
GCCCTGGCTGCCCTTCTGACCGAACACATTTTGACCTTAGTGGTGCTGCTTTTGGC
CACATGGCTGTTCATGGTGAGAATGGTCAACTCAGAAATAGAGGTGAAATCCAA
GTTCTTTATAGAAGAACAACATGTGTATATGCTGGCAAAAATATTGCCTTTCAAG
TTAATGAAGGCTCCACACCATTTTGGTTGTCACTTCTAGTGGAGTTTGAAGATGG
AGATGGTGACATAAGCTCCATGCATATACAAGAAGCTGGATCTAGTGAGTGGCTA
CAAATGAATCATCTATGGGGTGCAAATTGGAACATTGTTACAGGACCTTTGAGAG
GACCTTTCTCTGTGAAATTAAGCACGTCAACGGGAAAAAGCCTCACTGCTAAAGA
TGTCATTCCAAGTCATTGGTCTCCAAAATCCACTTATACCTCTCGCCTAAATTTCT
CTCCTTGA

Nucleotide
>MtrEXPB-01

AATAAAACTACCACTTCAATCATCAAAGTGTCGGTGACACATTTAACTGTTTTCTT
CTTCTTCTTCTTGTCAACTATCTACGGCGGCACGTTAAGTTTTGTCTTCAATCAGA
ATGAAGCACCACCGTGTCTCCGTCTTGTTTCTTTTAAGCTTATGCTTCATACTTGCT



CGGGGGCAGTCTAAGCACAGTGTACACTTCGACCCACATTGGCACCCGGGAACC
GCCACCTGGTACGGCGAGGCTGAAGGAGACGGTAGCAGAGGTAAATTCTAAAAT
CTAAATAATAACTGGCTGAGAAGACTCGATGAATTAAATTTTAAGTATAGCACTT
ATAGTAGAGTATTCTTTTTATATCGGAAAAAAAAGTTTTATTAATAACCGTGGTAT
TAACCATCATTTTGCAACTATCTTTGAAATTTGAACTCTAGCTTTAAAATATGAAC
TATGTCACTCTCACTTTCTAAATATATTACTAATATCATAATGTGTCAGTGTCGTG
TTTAGTGCCCGTGTGTCTAACCTGACTAACCAGCTCGGTATAATGTTTCATTTGTT
GCTAATAATTTGTTTTATGATGATTTGTTGTTTGTTAAGGAGGGGCTTGTGGGTAC
GGAAGTTTGGTGGATGTGAAGCCGTTAAGGGCAAGAGTAGGGGCAGTGGGGCCA
GTGTTGTATAAGAAGGGAGAAGGGTGTGGAGAGTGTTATAAGGTCAAGTGTTTA
GACCATACTATATGCTCAAAACGGGCAGTGACGGTTATAATAACTGATGAATGCC
CTGGCTGCCCTTCTGACCGAACACATTTTGACCTTAGTGGTGCTGCTTTTGGCCAC
ATGGCTGTTCATGGTGAGAATGGTCAACTCAGAAATAGAGGTGAAATCCAAGTTC
TTTATAGAAGGTATGCTCATATGATAACTCTTTCTTTAGTTTTCAGTATTCTTTGAG
TTTAGAGAAGGGAATTAGTACCTATTTTTACTAGGTTTTTTTTATTTAATGGATCA
GGCTAATAAGCGTCCTTTAGGGCACAAAGGACACTTGTTAATGAAGTAAAAAGA
GGAAAATTTATCTTGAAAAGAATATTGTTTTACTTTTAAAATATTGATTACACATT
TTAAGAAATAATTATTATGTAAATTTTACTTTAGGGCACTCCTTTAACATTTTTTTT
TTCATTTCCACCGTTTTGAGAATGGGTTTCACCTAGAGTAATATGACCTACATAAA
TTTGGCTCATAAGAAGGTGAATGTTTAAAAAAAGTGTTAATTAGAATGACTGCTT
CTAGATTTATTTTTATGATAAATCAAGCTAAGACAGATGTGATTAAATGGATATA
TGAAAATGCAAAGGCTTAAAGCTGCCGAACGTGGACTAAAAAGAAAGGAATATT
TTTTTAGTGATCTAAAACATTAGTGTTCTTTATGATTGCATTTTTGCAGAACAACA
TGTGTATATGCTGGCAAAAATATTGCCTTTCAAGTTAATGAAGGCTCCACACCAT
TTTGGTTGTCACTTCTAGTGGAGTTTGAAGATGGAGATGGTGACATAAGCTCCAT
GCATATACAAGAAGTATGCACCTTTCTTTTCTTGTTGATATTTATTTACATAGTTTT
TCACTATGTTTATTCCTTTAAAAAACCTAAACTCCCAATCAATTGAATCTTTGTTA
ATAAAAAAAAAAACCATGCATGTGCCCATAAAATGAAATGCCACTAAAAGGGTC
TTTTGATATGATATATACCAAAGTTATAAGATTTTTTTATAGCTAAAAGGAATAG
AAGTTGCTCAAACGTGCATTAAGGCATCGTGGTCACTGGTCATATACTTTAATTC
GTGTCAATTGTAGTAACAAGAATGGGCATGGCCAGTGTGTACAATTCCAAATGTT
GTGGATATGTCACTTGAAATCGAAATCACGTGCAATGCCACTTTTGAAATATCCT
TTTATATATCTATATCTATCATATGCTATATCCAGAGTGTTATCCTCATATAATGG
TGCCTATTGGTAATCAATATTCCTCTTGGTGTTCCTTTTCCTGAATCTTGTGAACTC
AAAACCATGTGATATATGGGACCTCTATAATGAAAATTATATTCAATTCCTCATTT
CTCCCATACAACATATAATCGAAGTTAATATAAACTTTTTAATACTATCAACTAAT
CATATTGTATTAATTTTAAATTAGGTGTCATGAAAGTCAAACATTTATAATGATCA
AATCCATATTGAGACTGAATTAATTGGATATTTTGGTGTTTGGCATGCAGGCTGG
ATCTAGTGAGTGGCTACAAATGAATCATCTATGGGGTGCAAATTGGAACATTGTT
ACAGGACCTTTGAGAGGACCTTTCTCTGTGAAATTAAGCACGTCAACGGGAAAAA
GCCTCACTGCTAAAGATGTCATTCCAAGTCATTGGTCTCCAAAATCCACTTATACC
TCTCGCCTAAATTTCTCTCCTTGAACTAATTAAGCTTACTCCCAAAGGGAGTTGGT
AAATAATATTATAAGCACCTTTTACCAAGATAAAATAAAGTTATTTAAGTTTCAT
AAGGTTACAAATCCAAGTCTTCAATATGTTGGTAGGGATTTAGGACTCACACAAT
AAGTGCGCAATACAACTATCAATCTTGATCGTCAGATTTCAAATTAATAAGATCG
TTTAGAGATAATTTAATTATGCGTGATATAATTTTGGGGTACAAAGGAGTAAGGA




TCCATTAGTTTAAATGAAAGACTGAATTATTAATTATAGAGCCTAAAATGTAGTT
AATGTTTGCA





