IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_016201487

Gene Model: XP_016201487.1
Description: AipEXLB-07
Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome_assembly_id=315604
https://www.genome.jp/entry/T04301
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+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLND3023 super family 36. Expansin-like B1; Provisional 6-249 1.75e-136
SEQUENCES

Peptide

>AipEXLB-07

MELKYHQFGLICVIMLLPLMCTSQDSFTCSRATYYGSPECTANPTGACGFGEYGTAIN
DGSVAGVSWLWRNGSGCGACYQVRCKIAEYCDDYGAYVVVTDFGVGDRTDFIMSP
RAYSRLAKNEAASVELFKYGVVDVEYKRVPCRYGGYNIIVKVNERSYNPHYLAIVTL
YVGGTQDITAVQFWQEDCKEWRPMRRAFGTVFDVENPPRGDIKLRFQVSGSAGVY
WVESKTFITSDWKAGASYDTQIQLE

CDS (coding sequence)
>AipEXLB-07

TTCTCTGCATTGCATTTTATCTCATAAAGCATAAAGCTTTCTCTTGTTCATATACTT
ACATATATGCTTTAGTTTCTTGAATTGATCCTCAAATTAAACACTAGATATATATT
AGTGCTTCATCTCAAAATGGAACTTAAGTACCACCAATTTGGCCTTATTTGTGTCA
TAATGCTCTTACCTTTAATGTGTACCTCTCAAGACTCATTTACGTGCTCCAGAGCA
ACCTATTATGGCAGCCCTGAATGCACTGCCAACCCAACGGGAGCTTGTGGCTTTG
GCGAATATGGAACGGCGATCAACGATGGCAGCGTGGCAGGCGTGTCTTGGCTAT
GGCGGAATGGATCTGGCTGTGGTGCATGCTATCAAGTTAGGTGCAAAATAGCAG
AATACTGCGATGACTATGGAGCATATGTAGTGGTAACAGACTTCGGCGTGGGAG
ACAGAACCGACTTCATTATGAGTCCACGTGCTTATTCAAGATTGGCCAAGAACGA
AGCTGCATCTGTAGAGCTTTTCAAATACGGTGTGGTGGACGTAGAATACAAGAGG
GTACCATGCAGATACGGTGGCTATAACATCATAGTCAAGGTGAATGAGCGCAGCT
ACAACCCACACTACTTAGCCATTGTAACTCTCTATGTTGGTGGAACACAAGACAT
AACTGCCGTTCAGTTCTGGCAGGAAGATTGCAAAGAATGGAGGCCAATGCGAAG
GGCGTTTGGGACAGTGTTTGATGTTGAGAACCCACCAAGGGGTGACATAAAGTTA
AGGTTCCAAGTGAGTGGCAGTGCAGGGGTTTATTGGGTAGAGTCCAAGACTTTTA
TCACCAGTGATTGGAAGGCTGGAGCATCTTATGATACTCAAATCCAGCTTGAATA
GAAAATATAAACAAATAAATAAATGTACTTGCTCACTAGTAATTTATTGCCACTC
TATGAATGTTCCTGTGAGCTATCTCTATGTTTTAGTGCTAAGATTATGGGCATTCA
TCTACTTGTCGTGGAATTTGGATGAATAACACTAAAAAGCACCTAGCTGTTCTTCC
TTTATTGT

Nucleotide

>AipEXLB-07



ATGGTAATGTGGGGAGATTCATCAACCACAGTTGTTCTCCAAATCTGTATGCTCA
AAACGTGCTGTATGACCATCATGACAAAAGGATGCCTCACATAATGTTCTTTGCT
GCTGAGAACATTCCTCCCCTTCAAGAGCTGGCGTATGACTACAACTACATGATCG
ACCAGGTCCACGACTCCGATGGCAATATAAAACGGAAAGATTGCTACTGCGGTTC
TGTGGAATGTACAGGTAGGATGTACTGAGCCTTCTTGTCAATATCAAAGTTGTTA
GGTATGATTATGTACTGAGCCTTGTTGTCAATATCAAAGTTGTTAGGTATGATTAT
GAACCATATAAGCGACCTTTTTAAGTACATTAATGTTACATCAGACCACCAAAAT
AATGAAACTGTCTTGTGTACTTTTTCAATCCCATAGATATAAATATATCAGATAAG
CGGGATATATTAAGTATATGGAGTATCAGGGAATTTCTAATGCCATTGGCTGCAA
AATACAATAAAGGAAGAACAGCTAGGTGCTTTTTAGTGTTATTCATCCAAATTCC
ACGACAAGTAGATGAATGCCCATAATCTTAGCACTAAAACATAGAGATAGCTCA
CAGGAACATTCATAGAGTGGCAATAAATTACTAGTGAGCAAGTACATTTATTTAT
TTGTTTATATTTTCTATTCAAGCTGGATTTGAGTATCATAAGATGCTCCAGCCTTC
CAATCACTGGTGATAAAAGTCTTGGACTCTACCCAATAAACCCCTGCACTGCCAC
TCACTTGGAACCTTAACTTTATGTCACCCCTTGGTGGGTTCTCAACATCAAACACT
GTCCCAAACGCCCTTCGCATTGGCCTCCATTCTTTGCAATCTTCCTGCTCCATCAA
TCAAGTTAAATCTCCAATATATGCAACTAATTATTGATCAATAAATGAATACATG
TGCATATTAGTACCTGCCAGAACTGAACGGCAGTTATGTCTTGTGTTCCACCAAC
ATAGAGAGTTACAATGGCTAAGTAGTGTGGGTTGTAGCTGCGCTCATTCACCTTG
ACTATGATGTTATAGCCACCGTATCTGCATGGTACCCTCTTGTATTCTACGTCCAC
CACACCGTATTTGAAAAGCTCTACAGATGCAGCTTCGTTCTTGGCCAATCTTGAAT
AAGCACGTGGACTCATAATGAAGTCGGTTCTGTCTCCCACGCCGAAGTCTGTTAC
CACTACATATGCTCCATAGTCATCGCAGTATTCTGCTATTTTGCACCTAACCTGAT
TCACCACCATTTATAATTTGATAAATCAATGATGGAATGGAATGGCAAACACAAC
ATCATTAAACAAATGCAAGTGTTACTTGATAGCATGCACCACAGCCAGATCCATT
CCGCCATAGCCAAGACACGCCTGCCACGCTGCCATCGTTGATCGCCGTTCCATAT
TCGCCAAAGCCACAAGCTCCCGCTATTTGGGGTTTAGAGGGGAAAAAAATTAATT
CATATAACATTGCTTATGCAATAATATTAACACCTTCATGTTGCACCTTTTTTGTC
TTTGGTTGCATCTTAATGGAGGAGCATGCATCACCAAAAGTAAAGTTCTCAAGCT
AATCTTCTTTGCTTAGAAGATAATTGTTGTTTCATAACATCAAGATCATGCATTAT
GTTGTGTCAAATATGAAATATCCTAATTCCTAGTCAGAAAATGATAGTTTCATTGC
ACATGGGAAAAGACATGTGTGTGTGTGTGTGTATTAATAGATATATTGAGTGAGT
GATGTTAACATTTAAAAGTAGTGAAAATTGGATATTAAACATAATCTAATGTTAA
AATGGGACCACAGCAGAATTTAAGAGTGATAAAATAAGTATAGATATAAACAAG
ATACGGTGAATTAATTGTCTTTTTTATCAAAGATAAAGGTACTTTTATATATTACA
AAAGAGAGTACAAGAAGAAAATGAAATTTCTCAAAATGTAGAGTGTATCCATGA
CTGAAATGCATTAAGGGATAGAAGAGTTTCACGTACTTGGGTTGGCAGTGCATTC
AGGGCTGCCATAATAGGTTGCTCTGGAGCACGTAAATGAGTCTTGAGAGGTACAC
ATTAAAGGTAAGAGCATTATGACACAAATAAGGCCAAATTGGTGGTACTTAAGTT
CCATTTTGAGATGAAGCACTAATATATATCTAGTGTTTAATTTGAGGATCAATTCA
AGAAACTAAAGCATATATGTAAGTATATGAACAAGAGAAAGCTTTATGCTTTATG
AGATAAAATGCAATGCAGAGAAGTGATATTTATAGTACAAGGCATTAGGTCTAC
ATTCTGAGTTGGTAGCAAAATTTGTTTTCTTTATTTATTAATTAGTTATATTTTCTT
CCACTTGAGACGAAGGAATAATATGCAAGAGGATTTGAAGAATGATGTGTAAAT
AATATAGACCCTATGATTGACACCTCAAGGGCCAGGGTCATCAATCATCATCATA
ACATATTGGAACCAATTTATGATCGGAATGGAATAATGCCCAACTTTGTTCTATT
ATAACAAATTTCAAGGAAGATTGTAACACCGAAAAAGTTAATTATGTTATTAGAG




CAGCCTTTTATATAGAATCTAAAAAATAGATTGATTATGTTTCAATTGCATATTCT
GAACGTCAGTGTCTATTGATTAATGATGTTAGTTTATTATTACATATTTTATGGTA
TTAAATTTGACCAATTTAACACTAATAATTCACGTATATGAGAACACTAATAAAT
TATTATAGATAAAATAAAAGCGTGA





