
IDENTIFICATION 

Species: Cicer arietinum 

Locus: Ca_28193 

Gene Model: Ca_28193 

Description: CarEXPA-24 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.pulsedb.org/bio_data/80  

http://www.cicer.info/databases.php  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T02819
https://www.pulsedb.org/bio_data/80
http://www.cicer.info/databases.php


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CarEXPA-24 

MSLLGLLSLGFLFLGSYVYASNDGWIDAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQG

YGTNTAALSTALFNGGLSCGACFEIKCVNDNRWCLPTSIVVTATNFCPPNNALPNNA

GGWCNPPLHHFDLSQPVFQQIAQYKAGIVPISYKRVPCQKKGGIRFTMNGHSYFNLV

LITNVGGAGDVHSVSIKGSKTNWQAMSRNWGQNWQSNTYLDGQSLSFKVTSSDGR

TVVADNVAPAGWSFGQTFTGLQFP* 

CDS (coding sequence) 

>CarEXPA-24 

ATGTCTTTATTGGGGCTTCTCTCTCTGGGATTTCTCTTTCTAGGATCATATGTCTAT

GCGTCCAATGATGGTTGGATTGATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGTGGTGATG

CTTCGGGCACAATGGGTGGAGCTTGTGGATATGGGAACTTGTATAGCCAGGGGTA

TGGGACTAACACAGCTGCTTTAAGCACAGCTTTGTTCAACGGTGGATTAAGCTGT

GGGGCGTGTTTTGAGATAAAGTGTGTTAATGACAATAGGTGGTGCCTTCCAACCT

CAATTGTTGTAACTGCAACAAATTTTTGCCCACCAAACAATGCACTCCCAAATAA

CGCAGGTGGATGGTGTAACCCACCCCTTCACCATTTTGATCTCTCTCAGCCTGTCT

TCCAACAAATAGCTCAATACAAAGCTGGAATTGTACCCATTTCTTACAAAAGGGT

CCCCTGCCAAAAGAAAGGAGGAATCAGATTCACAATGAACGGCCATTCATACTTC

AATCTAGTACTAATTACCAACGTGGGAGGTGCTGGTGATGTTCACTCAGTTTCCA

TCAAAGGTTCAAAAACTAATTGGCAAGCAATGTCTAGAAATTGGGGACAGAATT

GGCAAAGCAATACTTACCTTGATGGACAAAGCCTTTCTTTTAAGGTCACATCTAG

CGACGGACGCACCGTGGTTGCTGATAATGTTGCACCTGCTGGTTGGTCCTTTGGC

CAGACATTCACTGGCCTTCAATTTCCTTAG 

Nucleotide 

>CarEXPA-24 

ATGTCTTTATTGGGGCTTCTCTCTCTGGGATTTCTCTTTCTAGGATCATATGTCTAT

GCGTCCAATGATGGTTGGATTGATGCACATGCTACCTTCTATGGAGGTGGTGATG

CTTCGGGCACAATGGGTGAGAAATGAACTTTTTTTATCATTAAAATCTAAGATGA

TAGAATGGTTTCTTAGTTAAAATAGAATAGACTTTAACAGTTAAAGTTTATTAAA

ATTTTATAAATAAATTTACATTTTTATCTTTGAATGACAGAAATTAACACTATAAT

TATGCAACACAATTATTGTATAAATATGCTTAAGCCATACCAATTCACACTTTGGT



TATTTTGTCATTTTAATTACATTTCTTTTATATACACGCCAAAATTTTACCTCTTCG

TGAATTGAAAGGTTATATATGATATAAATGGTATTTAATATCGTCTCTCAATTTTA

TAAAAGAAGACATTCGAAAGTCGGTTTATGATGCAGCCATAAATTGTTGAGTTAA

GAGAGTGAAATTCTCTGTTTTGATTTAATGGTTTACGATCAACGACAGAGAATAT

AGGTTTAATTTTATACATATATTTAACAAAATCAGTAACATATTATTAGTCTCTAC

TATGACCCAATGTGGAAATTAAAAACACCTAAATTTGCTTTTGAAAATCAGTAAT

ATTTATGTAGTGCGAAGATCAGTTTGATTTCAAGAATAAATTTGAGATAAATTTC

AGTTAATAACTTATTATTAAAATAAATTTTACTAATTCAATAATAAAATAAAAAA

TTCTTATTTACTAGATTAATTCACATAAACTGTTATAAAATTTTAAAATTATTTAA

TATTTTTTTTAAATAACTTCAATTAAACATATAATAAATTTTTTAAAAATATAAAT

AAATATCAATCGTTAAATTATATAATTATGCATTTTATATATATAAAACTTTGTGT

ATTAAATTGATAATAAATATATTAATTTAATAATTAACAGTTGGATTAGTAAAAT

TTATTTTATATAATGAAATAATTCATCTAAAAATTATTCCAAAAATTAACAAATCC

CAACACATTATTGATTTTATAGGAATACAAAAAATACATTTATTCTTTTATTTGAA

TTTTCAACAACACTGGTAGATGATTGCAATTATAATTTTCAACCATACGATATTAT

ATAATGTTGTAATGTGATTTTGGTGGATATTTTTATAGGTGGAGCTTGTGGATATG

GGAACTTGTATAGCCAGGGGTATGGGACTAACACAGCTGCTTTAAGCACAGCTTT

GTTCAACGGTGGATTAAGCTGTGGGGCGTGTTTTGAGATAAAGTGTGTTAATGAC

AATAGGTGGTGCCTTCCAACCTCAATTGTTGTAACTGCAACAAATTTTTGCCCACC

AAACAATGCACTCCCAAATAACGCAGGTGGATGGTGTAACCCACCCCTTCACCAT

TTTGATCTCTCTCAGCCTGTCTTCCAACAAATAGCTCAATACAAAGCTGGAATTGT

ACCCATTTCTTACAAAAGGTACTTTATTTTTATCCTTTTTATTCTAGTTGGCCTAGC

TAATGTCTAATAAAACAAAATTTTGGTTTTTAAAGGAAAAAAAAATTGCAAGTTT

TATATGTATAGAAAATCAATATGGCACGAAAATTGGTTTTGAAGAGTATCACCCT

TCGATTTCAATTTATAAGCCAATTTTATAAAAATCAATTAGGCCTATGATGTTGAG

CTAGCTAATAAGAATCATATTAAATTTGTTTTAAATTAATTTAAGGTTTTTTAGTT

GTAATTTTAAACTATAATTATAATTTTTGTTTGCATTTTAAAATTTTTATATATATA

TATATATATAAAAAAAATTCTTCTAAATATTTAACATACTAAATTAAAATGATTTT

CACATATGCTAGAGGATTTTCAAGTTCCTTTTTTATCCCCAAGATTTCATGGTTAT

TTCGATTAAAAGGATATATATAACACAAGATATATCTTTCACATATTCTTATTCTA

GTAAATTGTTATTTTTTGGGTATCAAAAAGTCTCATATTGCATAAGAGTTAAGGGT

TAAAATAAGTTTATAATACGACCAGGTTTCTTTTACTAAAATTAAAATTATAAAA

ATTTATCTTGTTGACCACAAAATATATAATACCTTATAAATGTGATTGAACGCCAT

CTTTAGCAAGGCCGTGTAGAGAAATTTCGGGGTCTTAGATAAAAATTTAAAGTAT

TTTTATAATTTATGTAAAAGAACCCATTCAAATAACATAAAAAAATCATTCAACA

AAATAAATGTTTCAATGGAATATATATAACATTCTTATATAAACTAACACTTTTAC

TTTTTACAACTTTTCAATGCTTAGATTAAATTGTTAATTTACCCTTTTGAACACTTC

TCTTAATATTTTTAATTATAAAAATAAAATAACTACATTTAAAAGATCAGTTATTT

TAAAGTTCAAATGTAAATACAAATTCATTTTGCTTGTTAAATATATAATAAGTCCT

CTTATTTAATCTACTATAATATATATATATATATATATATAATTTATAAGAATGTA

AAATTATTTTTATTTAAATCTACATAAAAAAAATAGTATACTGAATATTTTTAAAT

TTTGAATTTATAAAGTATGTAACTATAGTTTAGCAATATTAGTGTTGACAAAGGT

GGGCCTAAAGCAACCACTCACTTGCCTTGCCCACTCCACAACCATGGTCTATAGG

ATTGGGCCTAGGCCCATTGAATCTAAACTAAATAGGAATGTATTCCAATGCAATG

GAGACAACACTACTTTTTTCTTTATTTTCTAATTGTTGATATTGTATAGGGTCCCCT

GCCAAAAGAAAGGAGGAATCAGATTCACAATGAACGGCCATTCATACTTCAATC

TAGTACTAATTACCAACGTGGGAGGTGCTGGTGATGTTCACTCAGTTTCCATCAA



AGGTTCAAAAACTAATTGGCAAGCAATGTCTAGAAATTGGGGACAGAATTGGCA

AAGCAATACTTACCTTGATGGACAAAGCCTTTCTTTTAAGGTCACATCTAGCGAC

GGACGCACCGTGGTTGCTGATAATGTTGCACCTGCTGGTTGGTCCTTTGGCCAGA

CATTCACTGGCCTTCAATTTCCTTAG 




