IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62025807

Gene Model: AUR62025807
Description: CQEXPA-16
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
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http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html
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Query seq.
Superfanilies PLNO00SO

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A, Provisional 12-261 271e-122
SEQUENCES

Peptide

>CQEXPA-16

MSNMRVFNVFCFCVIALLSIFSSVNGRVPGVYQGGPWTPAHATFYGSDDASGTMGG
ACGYGNLYSAGYGTSTAALSTALFNKGLTCGACFELKCVDDPQWCNPGNPSITITAT
NFCPPNYAQSSDDGGWCNPPREHFDLAMPIFSKLAKFKAGIIPVNYRRVPCRKSGGIR
FTMNGSQYFNLVLVTNVAGAGDAIRVRVKGTKTDWLSMSRNWGQNWQSNVVLVG
QALSFRVTTSDHRTSTTLNLAPANWQFGQTYVGKNFKVSLEDGYEGEFKVLGFEVSG
*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-16

ATGAGCAACATGAGGGTGTTTAATGTGTTTTGTTTCTGCGTAATAGCCTTGCTTTC
AATTTTTTCGTCCGTGAATGGCAGAGTTCCAGGTGTTTACCAAGGTGGCCCGTGG
ACACCTGCTCATGCTACCTTCTATGGCAGCGATGATGCTTCTGGAACTATGGGAG
GAGCATGTGGGTATGGAAACTTATACAGCGCAGGATACGGAACAAGTACTGCAG
CACTAAGCACAGCATTGTTCAACAAAGGTTTAACATGTGGTGCATGCTTTGAGCT
CAAGTGTGTTGATGATCCACAATGGTGTAATCCTGGCAACCCTTCTATCACCATTA
CTGCCACCAATTTTTGCCCTCCTAACTATGCTCAATCGAGCGATGATGGTGGCTGG
TGCAACCCTCCTCGCGAGCATTTTGACCTCGCCATGCCTATTTTCAGCAAGCTTGC
CAAATTCAAAGCCGGAATCATCCCTGTGAATTACCGCCGGGTTCCATGCAGGAAG
TCGGGAGGAATAAGATTCACAATGAACGGTTCACAATACTTTAATTTGGTATTGG
TCACAAATGTTGCTGGAGCAGGAGATGCCATACGTGTAAGAGTGAAGGGTACAA
AAACAGATTGGTTAAGTATGAGTCGTAATTGGGGTCAAAATTGGCAATCAAACGT
CGTTTTGGTTGGTCAAGCCCTCTCCTTCCGAGTCACTACTAGTGACCATCGTACCT
CTACTACATTGAACTTGGCACCGGCTAACTGGCAATTTGGTCAAACATACGTAGG
CAAGAATTTCAAAGTGAGTCTCGAGGATGGTTATGAAGGTGAGTTTAAGGTTCTA
GGTTTTGAAGTAAGTGGCTAA

Nucleotide
>CgEXPA-16

ATGAGCAACATGAGGGTGTTTAATGTGTTTTGTTTCTGCGTAATAGCCTTGCTTTC
AATTTTTTCGTCCGTGAATGGCAGAGTTCCAGGTGTTTACCAAGGTGGCCCGTGG
ACACCTGCTCATGCTACCTTCTATGGCAGCGATGATGCTTCTGGAACTATGGGTAT



GTTACTATATATATGCATCAATACTTTCTGTTTAATCCCTTTTTTGTTAGTTATATT
TAAGTTGCTGAATCAACGTACTTTATCTGTCCTTTATTATTTGCACCATTTGATCC
AAAAAGCTCTCACATAAAATGGGCCCATAATATAAACTACAGGGGACTGGGAGT
ATCGTTTAGCTAGTTTTGTTTGAGTTTGTAAGACGTTACTTTCTTAAGTACAAGGC
CCCATTTTGAAAAAGTCCAATAGTTTGACTTCTATTAGTACTATTATGGTAAAATT
AAGAATCCTCTTTTTGCTTACTTATTATATGTGTTTGTTTTTATGGAATTTTACATA
AGACATCGTTTAGGTGATAAATAAAACGAATGTATAAAGTTTGTAGATAAGTATT
TTTTAGAGTGAAGTCAACGTATTTTCTTTGAAAAAGAATCTACATCATTTTCACAT
TACATTATGCTTGATCTATACAAAATTCTATATTATACTTGTATACTAAAATCTTG
TTCTTTAGTAGTTAATTCTAATTCAACCCAATTCAACTGAAATGAATAGGGCCGC
GTAAGTGTCATTCTGACTTAAGGATACATGTAAAATTATCTCAAATAATTATTCTA
CTCATACTTAGAACTATTGATAAGTAATACTGATTCATGTGAGTAATATATGAAG
GCATTACCTGTCTAAATTCTTGGTGGGAATACGTATGTTATTAATTTAACACTACA
TTTTTTATTATTGATGAGCTTAGTGATATCATCTCATAGTAGAGAGTGCCTCTAGT
GGTTAAAGCTTCTCATTTAGTTCATGTGATCCCAAGATTAATTCTCTCACTTGTCT
TTAAACACCAAAAAAAAAATGTATATCTGAGAACAAAGATAACATATTCAATAG
AAAATTGTAAGAATTGTTGATTATGATAAATGATACATATGTTTCCCAAAATAAA
ATGCAGGAGGAGCATGTGGGTATGGAAACTTATACAGCGCAGGATACGGAACAA
GTACTGCAGCACTAAGCACAGCATTGTTCAACAAAGGTTTAACATGTGGTGCATG
CTTTGAGCTCAAGTGTGTTGATGATCCACAATGGTGTAATCCTGGCAACCCTTCTA
TCACCATTACTGCCACCAATTTTTGCCCTCCTAACTATGCTCAATCGAGCGATGAT
GGTGGCTGGTGCAACCCTCCTCGCGAGCATTTTGACCTCGCCATGCCTATTTTCAG
CAAGCTTGCCAAATTCAAAGCCGGAATCATCCCTGTGAATTACCGCCGGTGAGTT
[TTTTTCTTTCTCTAACCCGGAAAGTTAATTTTACGAATTTTACATGTTTTTTGCAA
GTTATAAATAATAATTAACTCTGAATAAACTAGGTTTATGCTAACAAAATAATTA
GTTACATTGGTTAAAGTCTTAGCTTAAACATTGCTATTGCAGCTTCCCTTTACACC
ATAAAAACACCACTTTGGTTACAAACAATGTCTCAAATGATAAACATAAAATTTG
TCATGGGTTCATAAACTTTCAATATTTGTAATCAAGGAACGTAATAATAATAAGA
TAGTTTTATAATTATATTTGTAATAAAGATCTCATTCTAATATCTACGTTAATATA
AAAACTCTATTTTCAAAATTATGCTCAATTCAATGAAATTCCAACACTAACCTCG
ACCATATTGAATAAGATATTAAATGGAAAAAAAAAAATATTAAATGGAAAAAAA
AATTAATAAGATATTAAATGGAAAATATATATATATATATATATATATATATATA
TATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATATCTT
AATTCGTAATTGTGTTTCCAAAATTTAAGAAACCGTCTTTAAGTAAATTACAAAC
AAAACTAATCATTAATCACTAATCAACACCATTTCATTGGACATAAGAGTTTTTA
ATTATGATTTTTTGAGAGAAGTGAGAATGGGCCTATATAGATGTATGGATCTTTC
CTTTCTTAAATTATGACCTTAAATAGAATATAAAATTAACTTGATAATAACAAAG
TTGATCATATATTCATATTCATATTTGATTGCATTGGTAAATGGTCCAAGCCCCAT
GTAAATCACAAAGAAACTGACCAATTCTCTTGTCTTTTACTCAAATAAGGTAAAT
CCATTAGATCGTCAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAAGGTAAATCCATTAGAA
AGTTTTCGGTGGATATATAGCTTACATATTGCCTCTTCAAGAAAAGATCCAAAGT
TTTCAATCACTAAAATCTAACAAGGTCATTAAAAGACAAGAACTCTTCTTGAGTA
GTCCTCCATATAAAAACATAAAAACATCGTTTTAGAAAGTGTATATGTACATTAA
TAAAAGAAAGTTGGAAGGTGGTTTCTTATGTTAATACTAATATAAAAATTCCATA
GTATATTAACTTAAGTTAAATAATTAGTTTGGAACGTCAATAATTCTCCATCTTAT
TTGCATTTGCAAAGGCACAAATCTATTTTATAGTATTGTAAAGAAATGAACATCA
AAACTGCAAAAAAAATTAAGTTATATTATATACAGGTCTCAAAATAATACTTCTT




ATAATTTTAAAAAATTATGACAAAAACAGACATAAATCACAATAGGAAATATCG
CATATAACAATTTCCACTAATAAGAAAAAAATTATATACTGCGTATATGTGCGTG
AAAGGCGGATGACGCACCAGAGGACGCAATATGAGAGCATGAAAATATAGTACA
GGACTGAGCGAAGAATCCGAATGAGGCACATGCAGATAATGCAGTGACGGATCT
GTCTTCGTTCATGGGAATGGGTCATAATGTCATATCATGTTCCCACCTCAATTATT
ATTCATTTTTTTAAATTAATGAGATGTTTTAAAACAAATAATAATGGAAGATAATT
AGATAACATGCTCCTTAATTTTATAGATTTATTATTTCACGATTATACATGCATAT
TAAAAGTGTGATTAGTGATTTACATATAAACTCCCAAACCGACAAAAAAAATTGA
AGCTTTGTGTTTAGTTAAATAAATTATTTTGATTATTTGCATTTTGCAAGTTGCAA
CACTTACTGCATCATAAATTGTCACACATTGACTACAACATAAATATTTAACATA
AATAATACATATCATATATGGTGACAAAATTAAAAATTATATATGAAAAGAAAG
GAAACACAGCTTTTTATTATTTCTAACATTCTTTTTGAGACAAATTTACTATTGCTT
TCTGTAAAAAATAACCCGAACTAATAACTACGGAATAACACATAATAAACTTATG
AAGTTGATGAATTAATATACTACCTCCGTTACAAGTTATGTACAACGATTTGACA
TAAAGCAAAGAGAGAAAATGTCTAATCGTTGCACATAAACTGAGGTTGTATTTAG
CTTTGAGTCACACAAGCCAAGTCATTATCTCTTTTAAGTTAAGTCATTGAATTTAG
TCAGAGTATTGAGTCAGTTTATAATATACTGTCTCGTCTAATTTATGTTTATATTT
GTGTGAATAGGGTTCCATGCAGGAAGTCGGGAGGAATAAGATTCACAATGAACG
GTTCACAATACTTTAATTTGGTATTGGTCACAAATGTTGCTGGAGCAGGAGATGC
CATACGTGTAAGAGTGAAGGGTACAAAAACAGATTGGTTAAGTATGAGTCGTAA
TTGGGGTCAAAATTGGCAATCAAACGTCGTTTTGGTTGGTCAAGCCCTCTCCTTCC
GAGTCACTACTAGTGACCATCGTACCTCTACTACATTGAACTTGGCACCGGCTAA
CTGGCAATTTGGTCAAACATACGTAGGCAAGAATTTCAAAGTACGCTAATTAATA
TAATTAATAATCTCATGGATTAATTAATTAATTACATCCCTCTCAGCTTAATTATA
TTATAATTATTATTCCATATGCATGCAATTTTTAGTTTATTTCTCAGCATCTCTAAT
TGTATTCTCTTTTATTTTCATGAGAAAAATAGAGTGGTGGAGATATATAGGTCATT
TATAGTAGCATATTATATATTCAATCACTTATCTTGAGTGAGGGTTAATTAGTTAC
TATTGTCTGTCAAAATAGTAACTAAATATGCTTGTTTTATAGTGGCTGAAGCGGTT
GCAAATGACAAAATCAAAACGTAACCCGCAGTTTACTCTTTTTATTACGGAGTAT
TATTATTTTATACTCCATATATAAAACGTATAAGTGTGTTGCATTGTATTTCAATG
TTTACTAGTGATTCTTGCTAGTGTATCAAATAAATAAAGTTATTGTTCATTGTTAC
TTCCTTTTAAAATGAACGGTTTACCAAGTCTTTTTTTCTATATTATGTTTCATACTT
CCTCCGTTTCCATTTAATTGACGCATTTGATTTAGGCCATTTATATTAAGAAGAGG
AGAGAGAATGTGATAATGAAAAAGCAAATAGGGTAGCTTGTAAATGCAAGGTAA
AAAAGTTACCTCAAAAGAAAATGTGTCAACTAAAAAAAAACATCCTAAAAATGA
ATACGTGTCAGCTATAAAGAAACAGAGGTAGTATAACATACTACACGTAAAAAT
GATCCATCCTAATTCTCTCAGCAGTTAAATTGACTAAGATATTACAGAGTCACGTT
TAAGCTCGATTAGATCCAATCAAATGCACAATACTACCTTCGTTTCATATTGCAAC
AATTTAATATAAAGTGTGAGTAGAAAATATTTAATCATTATATAATATGAAACTG
AGATAGTATATCAAACGACTCTACGCTCTACGACGCGACATCTAGTATTTCTCTTA
TAAGGGATTGTTTATGGTTCGAAAAGGGTACACATAGACATAGTCTATGTATATC
CCACATAGACATTCACTATGGTGAATTTCTATTGGTTGAATTTTAGCCCCACCTTG
ACCCATCCCAAAATTCTGAAAATTTCACTTTCAAATATTTCAGAATTGAATATTTA
AATTTCAAATTTGGAAATTGAAAATCAATGTATATATGGCGGGTTATGAGAAAGA
GTAAGGAGTAGTTTAAGAAGAGGAAGGTGATCCAAGAAAGGTAAGCAATGACGG
AGGACAAAATTAAGAAAGTGAGGTGGTTCAAAGACGATAAACAACAACAAAGA
CGGTGGGCGGTTTTCAAAGCCAAACTATGGCGAGGTTGAGCGGAAGAGACGACG




GAGTTCTGGTGCAGTGGTTGAATGTAGTGGTGGGTCAAACGATCATTTTAGCAGA
AGAAACCTTAGTTAATTATTCAATGTATTGTTCTAATACGAAAAATGGAGTAGAT
TTTTTTAGTAATTCTTCATTTTTATTATTTTGGTATCAAAAATGAATTTGTAAATGT
TTCAATAATAAAATTAGTATCAAATTATTAGGTGTGGTATATGGACATCACCTTCT
TAAGAAAATAAACAAATTAGTATTATTTTCGGTAAATATAAATAAAATTGAAAAG
GCTGGTGGCGCTTAGGAATGGTTTTTCAATTCCGTGGTCGGATGTATGGGGTTTTA
AGTCGGTTGTTCAAGTTTGTAATTTTTGGAGGTCGGTGGTTCAGGTGAGTCTCGAG
GATGGTTATGAAGGTGAGTTTAAGGTTCTAGGTTTTGAAGTAAGTGGCTAA



