IDENTIFICATION

Species: Solanum pennellii
Locus: XP_015081509

Gene Model: XP_015081509.1
Description: SpnEXPB-04
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T04130

EXTERNAL RESOURCES
https://solgenomics.net/organism/Solanum pennellii/genome



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Solanum+pennellii
https://www.genome.jp/entry/gn:T04130
https://solgenomics.net/organism/Solanum_pennellii/genome
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IJst of domain hits

Name Meesilun Description Interval E-value
| | DPBE_RIpA_EXP_N-like super family 172 double-psi beta-barrel fold of RipA_ N-terminal domain of expansins, and similar domains; The 32149 8.83e-49
[+ PLND3023 super family ﬁl'i" Expansin-iike B1; Provisional 13-254 5.56e-31

SEQUENCES
Peptide
>SpnEXPB-04

MATNLSLWITIFFCSYLVTFSSCQPSGFSLAVATFYTDAGSGGACGLENDVANSPYNS
MITAGNQALFKQGVGCGACYQVFCNEAQNPHCSGNPITVTLTDECPGSCNDDPVHF
DFSGIAFAKLAKSGEQAELHKAGRIPIYYKRVACNYNRNILFKVDKGSNPNFFAVVSE
AVDGDGDLSLVEIQTGGKKNTWNSMNRMIGSTWSVGIDPNTQKPPFSLRLTSGTKQS
VTALNVIPNGWQPTQFYNSNVNFPCKL

CDS (coding sequence)
>SpnEXPB-04

TTAGCAAAAAGTATTTAGAGTATAGTCATGGCTACAAATCTTTCCCTTTGGATTAT
CACTATATTTTTTTGCTCATATTTGGTTACATTTTCTTCTTGTCAACCAAGTGGTTT
TTCACTTGCTGTTGCAACTTTTTATACAGATGCTGGAAGTGGTGGAGCGTGTGGA
CTAGAAAACGACGTGGCTAACTCTCCTTACAATTCTATGATCACGGCGGGAAATC
AAGCTCTTTTTAAGCAAGGTGTTGGATGTGGTGCATGCTATCAGGTGTTTTGCAAC
GAAGCCCAGAATCCACATTGTTCAGGAAATCCAATAACTGTAACGCTTACTGATG
AGTGTCCTGGATCATGCAATGATGATCCAGTTCACTTTGATTTTAGTGGAATAGC
ATTTGCAAAATTGGCAAAATCTGGTGAACAGGCAGAATTACATAAAGCAGGAAG
AATTCCGATTTATTATAAAAGGGTAGCATGCAATTACAACAGAAATATATTGTTC
AAGGTAGATAAAGGATCAAACCCTAATTTTTTCGCGGTTGTATCTGAAGCAGTAG
ACGGAGATGGTGATCTTTCGTTAGTTGAAATACAAACAGGAGGGAAGAAGAATA
CATGGAATTCAATGAATAGAATGATTGGATCAACTTGGAGTGTTGGAATTGATCC
AAACACACAAAAACCTCCATTTTCTCTAAGACTTACTTCTGGAACAAAGCAAAGT
GTTACTGCCCTAAATGTCATTCCAAATGGTTGGCAACCAACTCAATTTTACAATTC
AAATGTTAATTTTCCCTGTAAATTATAGTGTGAGTGAAACAAAATTTGGATATTTA
AGCTATTTGTTTACTCTATGTATCAAGTATGCATGATTAATGAAAAGGCATTAATA
A

Nucleotide
>SpnEXPB-04

GACCCACAAATCGACAGACTTATTCAAGCTCTTTTCTTAAATAGATTCAAAAATT
CGTAGTCCAACCCTATCAAATCACGAGTTAGGCCAGACCGACCCAACGTGCCTAG
CCTATATTGACGACTCTAATGTATATGTATCCACCATTAAATTTCACTTAAATAAT



TTTTGACAACACAATAACATTCATCATTGTTGAACCAAAAAGGCTCAAAATTATT
TAAGAAGAATTTCAGGGGAATGTAAAGTTTGTTGATTCTCAAAAAAAAATTGGAA
CAATTTCGAATGTTATGAATTTCTTTAGGAATTGTTATATGCCTTAATTTCATTCTT
AAATCATGTCTTTTAGTTACATTCGTCCTTATTTAAGTAGATTTAATTATAATAAG
TATGTAGCTAATATGATTAAAGATACATTTATATGAACTTGTCTCATTTGTATTTA
CTTTTTATTTGACCACCTCATTACAAACAAAATATAGTAAAAATCATAAGAAAAA
TTATTAATGCCTTTTCATTAATCATGCATACTTGATACATAGAGTAAACAAATAGC
TTAAATATCCAAATTTTGTTTCACTCACACTATAATTTACAGGGAAAATTAACATT
TGAATTGTAAAATTGAGTTGGTTGCCAACCATTTGGAATGACATTTAGGGCAGTA
ACACTTTGCTTTGTTCCAGAAGTAAGTCTTAGAGAAAATGGAGGTTTTTGTGTGTT
TGGATCAATTCCAACACTCCAAGTTGATCCAATCATTCTATTCATTGAATTCCATG
TATTCTTCTTCCCTCCTGTTTGTATTTCAACTAACGAAAGATCACCATCTCCGTCTA
CTGCTTCAGATACAACCGCGAAAAAATTAGGGTTTGATCCTTTATCTACCTTGAA
CAATATATTTCTGTTGTAATTGCATGCTACCCTGTAGTAATAATAATAATAATATT
AGTGTGAATTCCAAATTCGAAAATAACTAATAAGTAATTTAGTTGTTGTCAACTA
TATATATATATATACCTTTTATAATAAATCGGAATTCTTCCTGCTTTATGTAATTCT
GCCTGTTCACCAGATTTTGCCAATTTTGCAAATGCTATTCCACTAAAATCAAAGTG
AACTGGATCATCATTGCATGATCCAGGACACTCATCAGTAAGCGTTACAGTTATT
GGATTTCCTGAACAATGTGGATTCTGGGCTTCGTTGCAAAACACCTACATCGTAG
TCATGTTAGTAAGACAAATGATAAAATCATCGAGTTAGGGGATTCAATTGAATCG
CTATATATACCTGATAGCATGCACCACATCCAACACCTTGCTTAAAAAGAGCTTG
ATTTCCCGCCGTGATCATAGAATTGTAAGGAGAGTTAGCCACGTCGTTTTCTAGTC
CACACGCTCCACCTACAACAAATTGAATGTATATATGGGGAATCAAGCCTTCACC
AATAACGCAAACGGCCTTATAGGATTGTATTTTAAATTCAAAAGTAATTAATTTT
ATGGAAAAACAAAAGGTAAGATGTATATATCTTACCACTTCCAGCATCTGTATAA
AAAGTTGCAACAGCAAGTGAAAAACCACTTGGTTGACAAGAAGAAAATGTAACC
AAATATGAGCAAAAAAATATAGTGATAATCCAAAGGGAAAGATTTGTAGCCATG
ACTATACTCTAAATACTTTTTGCTAATTGCTTATGAAATTTCAGAATTGCTGGGAC
ATATTTATAGCAAAAATGAAATCTAGGAGATTAATTAGAGTCAATGATTACTTTA
AAAGAAATTTATTGTCTTGGAATCTGGATTGAAAGTTTGGTACGTATTACCTCCGT

CAAACTTTTAATTGTCACAATTTCCTTTTTTAGAGTCAAACTATAAAAACTTTGAC
TAATATTAGTGATGTATTTTTTCAACATATTAATATGCAAAAAATGCAATTTATAG
TACTTTCTATATAGTTTTTGAATTTCAATTTCTTTTTTAAGAATATCAAATTAATGT

AGTCTAATATAACTTTGAAAATTAATCAAGTTGACTTTCAAAAAACACAACATGA
CAAATAAAAGTGGACGGAGAGAGTATCATTTAAAAATAAGGTGATTGAAGCTTT
TCTATATCTGATTTATGAATATTTTCTCCTAGAAAGTAATTAAGAATGCATAAAAT
TAATTTTCTTTAGTAGAACAGTCAA



