IDENTIFICATION

Species: Phaseolus vulgaris

Locus: Phvul.009G186400

Gene Model: Phvul.009G186400.1.p
Description: PVEXPA-23

Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Pvulgaris_v2_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T03093

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/organism/636
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Query seq.
Superfanilies PLNOOQS0O

Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00050 super family cl31535 expansin A: Provisional 25-248 4.30e-136
SEQUENCES
Peptide
>PVEXPA-23

MVLLGLLFLGFLSLASPVSAASDYGWMSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQ
GYGTNSAALSTALFNNGLSCGACFEIKCVDDKRWCLPRSVVVTATNFCPPNNALPNT
AGGWCNPPLHHFDLSQPIFQQIAQYRAGIVPIAYRRVPCQKRGGIRFTINGHSYFNLIL
VTNVGGAGDVHGVSIKGSRTNWQTLTRNWGQNWQSNAYLNGQSLSFKVTTSDGRT
VVSYNVAPPSWSFGQTFNGHQFI*

CDS (coding sequence)
>PVEXPA-23

ATGGTGCTTTTGGGGCTTCTCTTTCTGGGGTTTCTTTCTCTGGCTTCACCTGTCTCT
GCTGCTTCTGATTATGGTTGGATGAGTGCTCATGCAACCTTTTATGGAGGGGGTG
ATGCTTCTGGCACTATGGGTGGAGCATGTGGGTATGGGAACTTGTATAGCCAGGG
TTATGGAACAAACAGTGCTGCTTTGAGCACAGCTTTGTTCAACAATGGTTTAAGC
TGTGGGGCATGTTTCGAGATTAAGTGTGTTGATGACAAAAGGTGGTGCCTTCCAC
GCTCAGTTGTGGTCACTGCAACCAATTTCTGTCCCCCAAACAATGCCCTCCCTAAC
ACTGCAGGAGGATGGTGCAACCCTCCCCTTCACCATTTCGACCTTTCTCAACCTAT
CTTCCAACAAATTGCTCAATACAGAGCTGGAATAGTACCCATCGCTTACAGAAGG
GTCCCTTGCCAAAAGAGAGGGGGCATCAGATTCACCATCAACGGCCACTCATACT
TCAACCTAATTCTGGTCACCAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATGGAGTTTCC
ATCAAAGGTTCAAGAACAAATTGGCAAACTCTGACAAGAAACTGGGGTCAGAAC
TGGCAAAGCAACGCTTACCTCAATGGACAAAGCCTCTCTTTTAAGGTTACCACCA
GCGATGGACGCACCGTGGTCTCTTATAATGTTGCACCCCCAAGTTGGTCCTTTGGC
CAAACCTTCAACGGCCACCAATTCATTTAA

Nucleotide
>PvEXPA-23

ATTTATATCCTACCCATGCTCCTTTCATTTTCCTCATCACTCATACTCTCTCTCTAA
CTCCATCAAGTTCTTACTCTATTTATCACTCAGATATTTTGGGACGCTAGAAAAGA
TGGTGCTTTTGGGGCTTCTCTTTCTGGGGTTTCTTTCTCTGGCTTCACCTGTCTCTG
CTGCTTCTGATTATGGTTGGATGAGTGCTCATGCAACCTTTTATGGAGGGGGTGAT
GCTTCTGGCACTATGGGTGAGTTACACTTTCTACTTATGTTAGTCATCCACACACA
CACAATGCTCACTCTATAATCACAAGAAACAAAATCAAAATTACATATTCCATTT



TGTCATTTCTGCATATAGATAATACGTGTCATAAATTTTCACCCTTATCTTTTCAA
GTTATAACAGCACAGCACTTTGTACTATCTTCTAATCATAAAGTGCCATGTAAATT
TATTACCACTTAAATGATGTAAATAGTCTCTACAGATCCATCCAAAACTGAATAA
TGAAGAAATATCTCACCATAAGAAGTTCTTATATTTTAGTTTCTTAATTAGGGTTG
AGACAATGGTTGAGTGTGATTTGTTGGTGCAGGTGGAGCATGTGGGTATGGGAAC
TTGTATAGCCAGGGTTATGGAACAAACAGTGCTGCTTTGAGCACAGCTTTGTTCA
ACAATGGTTTAAGCTGTGGGGCATGTTTCGAGATTAAGTGTGTTGATGACAAAAG
GTGGTGCCTTCCACGCTCAGTTGTGGTCACTGCAACCAATTTCTGTCCCCCAAACA
ATGCCCTCCCTAACACTGCAGGAGGATGGTGCAACCCTCCCCTTCACCATTTCGA
CCTTTCTCAACCTATCTTCCAACAAATTGCTCAATACAGAGCTGGAATAGTACCC
ATCGCTTACAGAAGGTACTTCTCAATCACTATGTTTTATTATTTACCATAAATTAC
ACTCATCATTCCTAAAGTTTTATAATACAAAAGTGTACACCCAATAAATATTAAT
ATTTTAATTATTTATAATTTTTTTAATTTTAAAATTTTGCATTTTTTTTATTTTCATT
AAAAAGATTTTTTATTTAATGTAGTATGTCATAATCCTTTATTAATTCTTTTGTCTT
TTTTCCACACTTTTTTTAAGAGGACGATGAAGTTTGTTTATGTAACTTGAGGAAAC
TTTAGGGTATTTAGCATAATTTAGTTCATTATTTATTGACTTTGAAATTTTGAGAT
GAATTTAGTTTTGGTTTTTTAAATTTTAAAAACATTATTTTAATAATATTTAAATTA
AAAAGAAAAAAGACATTTGCACTCTTCAAGGAATGAATTTGAAGAATTAAAATA
ACTTAAACCTGTCTTTAGTTAAATTGAAAAAATTAATGCTTCAAATTTTAAAGGCT
GATTTTTTTTAATATCAGATTCATTTTAAATTTTGAAAAAAATAAAAATATAATTA
AATTTGTTTTAAGTTTGCAGGGTATTTTGGAATTTTATTATAAAAAATAGTCTGCT
GAAAGCCATTCTAAGGCCTAATAAAACAAAATGTGGTAACCGTCAATTTTGACAC
ATCTAGGGACTGGACCATGTCTGAAGCATGGCATAGAATCTTTTCCTTCTGTTCTA
CTTACACACAATTACAAATAAATTCAGCAGAAGTGCAGACTCTACATGTGAGCCT
TTTTGTTTCCTAATTCTAAGTGCTCTTTTCTGGTTAAGGGATTTTTGGATACATAAG
CAATGCATTGTATAAATTGTAATACAGGTATATAGAATAGAATTTCCTGGTTCCT
GCTATCACAAGGCTGAGAATTAAGTATTTTCTTATCCAACAATGACTTTTTAAAGT
TGGGAAGCTGATAGGGTTTTCCATATTTCCAGAAAAGAAAAGAGTTGAAAAGAA
TTCTCAAGTTTGTCAGATTCTTTTGTTGTTGAGTTTTTGATATATAAAACCATGTAT
GCGTGTTGGCCACGTTCATGTTGAAGTGATTCGTGACTAGGAATATATTCCATGT
ACCAAGTGTGACTGCACACTTTTTTGTCCAAAATATTGATTTTTTTTGCTTTAACT
ATTAGGGTCCCTTGCCAAAAGAGAGGGGGCATCAGATTCACCATCAACGGCCACT
CATACTTCAACCTAATTCTGGTCACCAACGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATGG
AGTTTCCATCAAAGGTTCAAGAACAAATTGGCAAACTCTGACAAGAAACTGGGG
TCAGAACTGGCAAAGCAACGCTTACCTCAATGGACAAAGCCTCTCTTTTAAGGTT
ACCACCAGCGATGGACGCACCGTGGTCTCTTATAATGTTGCACCCCCAAGTTGGT
CCTTTGGCCAAACCTTCAACGGCCACCAATTCATTTAAACACATGACAACAAATT
TTTATATCTTACAAAATGGTTTAGTTTTAATTCAATCCATCTTTAGTTTTTCCCAAT
ACTGTACGTAAGTATAAAATAGAAAACTTAATATGGTATAGGAGTTGAGTGATGA
AGGGCTTGTTTTAGGATGGTCCTTGTTAATTTGAATTGTGTTTGTTGTGAGGGATT
TTGTTGTGCCTAGCATTCGACAAGGCAGAGAGTTTAGGTGGCAGGGGTGGGTGTT
TAAGGTTTACCACCCGCTAGTTTTTGGTTTGGTTTGTGGTTGTGTGGTTTGTGTCGT
GCACAAATTGAAAACGGAGAGCGTGATGTTTTGCTAGCTTAGCAAAAGAGAATA
GAATAGGAAAGAGACGAAGCATTTTTGCTTATAGGAAGCAATTGTCATCAACTTT
ATCAAGTTTGGTGAATTTATGACATGTAAGGAATAAAATTACGCTTCTCCTGAG






