
IDENTIFICATION 

Species: Theobroma cacao 

Locus: Thecc.02G177600  

Gene Model: Thecc.02G177600.1.p 

Description: TcEXPB-03 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tcacao_v2_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02994  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.cacaogenomedb.org/  

https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/node/4  

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Tcacao_v2_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T02994
https://www.cacaogenomedb.org/
https://cocoa-genome-hub.southgreen.fr/node/4


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>TcEXPB-03 

MQRRRGFIGVVALCCLVLLECLMVSGKVPAPGKVSDLHWHPATATWYGSPDGDGS

DGGACGYGSLVDVKPLRARVGAVSPVLFKSGEGCGACYKVRCLDKSICSRRAVTIIV

TDECPGGYCANGRTHFDLSGAAFGRMAINGESAQLRNRGELPVVYRRTPCKYPGKNI

AFHVNEGSTDYWLSLLVEFEDGDGDVGSMHIREANSNEWLEMNHLWGANWCIIRG

PLKGPFSVKLTTLATGRALSARDVIPRNWSPKATYTSRLNFF* 

CDS (coding sequence) 

>TcEXPB-03 

ATGCAGCGCCGCCGTGGATTCATTGGGGTTGTTGCATTATGTTGCCTAGTGTTGTT

GGAGTGTTTGATGGTGTCTGGTAAGGTTCCAGCTCCGGGAAAAGTTTCTGACCTA

CATTGGCATCCTGCCACCGCCACTTGGTACGGCAGTCCTGACGGAGATGGTAGCG

ACGGAGGGGCATGTGGGTACGGTTCGTTAGTTGACGTGAAGCCACTTAGGGCCA

GGGTGGGAGCGGTGAGCCCAGTGCTGTTCAAGAGCGGGGAAGGGTGTGGGGCAT

GCTACAAAGTTAGGTGCCTAGACAAGAGCATATGCTCAAGGAGGGCCGTGACCA

TCATTGTAACCGACGAGTGCCCCGGAGGGTACTGCGCCAATGGCCGCACCCACTT

CGACCTGAGTGGTGCAGCCTTTGGCCGCATGGCTATAAACGGTGAGAGTGCACAG

CTCAGGAACCGAGGCGAACTCCCAGTCGTTTATAGAAGGACCCCGTGTAAATATC

CTGGGAAGAACATTGCCTTCCATGTTAATGAAGGTTCAACTGATTATTGGCTATCT

CTTCTGGTGGAATTTGAGGATGGAGATGGAGATGTTGGGTCAATGCATATAAGAG

AAGCAAATTCTAATGAGTGGTTAGAGATGAATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTG

CATAATTAGGGGACCCTTGAAAGGACCATTCTCGGTGAAACTAACAACACTAGCA

ACAGGAAGAGCGCTCTCTGCAAGGGATGTCATTCCAAGAAATTGGTCGCCAAAA

GCAACTTACACCTCTCGCCTTAACTTCTTCTAA 

Nucleotide 

>TcEXPB-03 

AGTCTATGATGCTCGATGCAACTAAAAACTGTCGGCAGAACAAGCTAGCTCTATT

GCCTGCATTTTTCTAGCTAGTTTTTCTTTTATTTTTGCGTTTCATCTTAATTTTGCAA

AATTCAAGGCTGAAACAAGTGGTGGCGCCGCCAGTTGACACAATGCAGCGCCGC

CGTGGATTCATTGGGGTTGTTGCATTATGTTGCCTAGTGTTGTTGGAGTGTTTGAT



GGTGTCTGGTAAGGTTCCAGCTCCGGGAAAAGTTTCTGACCTACATTGGCATCCT

GCCACCGCCACTTGGTACGGCAGTCCTGACGGAGATGGTAGCGACGGTAACTGCC

CACCACTGGCTTCCATTCCCGTAATGTCACATGTTTTTAGATCTGCAACAGGGTTT

TCTTGCATATTATATTAGCTGCTTTACAGTTTTTCTCGAGTGGACTAGTAGAGTTC

CGAGTCGACTCAAGCTAATTAATCCGCTTTAAATGTTAAATTTCATGCTCAATTTT

GTCTTAATTTTACTTTTCTAAGGTGAATTATCGAGTCAAAGTATCTCGCTTCGATT

TTTCGGCCTAGTAATTGAAGTGTCAGGATATTTATGTACAGAATGTCGGGTGAAG

TAAGGATTCTTGTGATTTTGTGCAGGAGGGGCATGTGGGTACGGTTCGTTAGTTG

ACGTGAAGCCACTTAGGGCCAGGGTGGGAGCGGTGAGCCCAGTGCTGTTCAAGA

GCGGGGAAGGGTGTGGGGCATGCTACAAAGTTAGGTGCCTAGACAAGAGCATAT

GCTCAAGGAGGGCCGTGACCATCATTGTAACCGACGAGTGCCCCGGAGGGTACT

GCGCCAATGGCCGCACCCACTTCGACCTGAGTGGTGCAGCCTTTGGCCGCATGGC

TATAAACGGTGAGAGTGCACAGCTCAGGAACCGAGGCGAACTCCCAGTCGTTTAT

AGAAGGTATGCGGTCTGCCTTGCTCTGTACCATGTTCTTATTCCTTGGTTCCTTCG

ACGGTCTTTCTTTTTTATTGTCACTTCTATTTTGTCACTTTTCCTGTCTTTCTTTCTT

GGTTTTATTTTGGGTTTAATTCCGTTATTGCTTTTACTACTAAGGAGTCTAGTAACT

TTTTTGTAACCCTAATTACTACCTGGCAGCATGGCTAAAAGGTTTTTTATTTTCTT

AATTTTGATGAAAATTGCCAGAAGCCCATAGCCCCGTAACTTTAGCGTCGTATCA

TATTTGTGGGAAAGAGTTTGTTTCTTTGTGAGGGAATTAAAAGAAAAAGAAAAAA

AAAACCTAAGATCCGGATAAATTATTACGGCTGTCTCGATTTCACACGTAAATGG

GTATTGACCGTACTTTTGACCTTTTACCACTAAAAATTCAAGAACAGAAGCCAAG

CCCTGTTTGGGCTTCTGAAGCAAAGAATTCAAGGCCCAACGGTAAATTTGTTATA

ATTTGCCTCAATCTTTTTACCACTTTTGTCTCCAACAGCATTGCTTTCTTATATTAA

ATATTGTGATTTAAATTGTAGGACCCCGTGTAAATATCCTGGGAAGAACATTGCC

TTCCATGTTAATGAAGGTTCAACTGATTATTGGCTATCTCTTCTGGTGGAATTTGA

GGATGGAGATGGAGATGTTGGGTCAATGCATATAAGAGAAGTAAGTGCTATTTTC

TTCTCTACAATTTTAACTGTTCATTTGGTTAGAAAAGTTTTACGAAGAAAGTTATT

TTGGTTTCAATGCATAAATTCTTCGTGACTTCCATGGCCCAATAAAGGCAAAAGC

AGAAAGCAAAAAGCCCCTCTTTAGGCTCCACGAAATTCAGATATGACTAACTTTA

GGAAAATTCTTAGTGCTACATCAATAAAGTGCAAAAGATACAATGCCTTTGCCTG

CATCTTCAAAAGCCAGGCACTTTCACATTTACAATGAAAAAAGCTGCGTAAACTT

GTTCAAAAAATTAGTATCAAGGTAGTGTCCATACCTCAAAAAAAGGTAATGGCG

GGATGTTTTAAAATCATTAATTATTATTAACCTTTTTTTAAAAGATAGGCAGTTCC

TAATATCATGGATTTGTCTGCTTAATCAGATGTCATTAACCCAACATATGGACATC

TTATTAGAAAACATTGCCCTTTGCTTTGTCTACACAAACAATTAGGCTATTTTAAT

CAGTAGTAGTAATATTGTTGTGCTTATGGTTTGCCTAATGGCTCCAATGTGCAAAG

TGCTGAAAAGCACTTTTTCTACTGTTACTTTTCCTTCCATGGACTACTTAAAACAT

ATTCTTGAATCTTGACTCAAATGCATGTGATATAGGGGCCAGGCCACGCTCAAAA

ATGTCCCATCCTTATAGTATGTTCAAAATTATTATTATTGTTATTTTTGTCATTTCT

TTTCTTTTTCCTCCAAACCCATGAGGCAAAAGAATATCGTTTGGAAATTGTGACAT

TCGCATGTAAGTTGCTTTCCATTCTCACTATCTGATTAGGGTATCCACAAGCTATG

GACAATAACCAAGTCTCAGCCACTTTTTGTTCTTAGCTTTTAACCCATTTTTTCCC

AAGTTTGAAGGTGAAAAAACACTTGCAAAAGTTCAAAGACTCGAAGTCAACAAA

ACTAGATTGAGAGATAAGCTGGGTTACGTTCATATGCTAAATTGCAAAGACTAAT

GTATTTTTTGACATATGGATGCTGGCAGGCAAATTCTAATGAGTGGTTAGAGATG

AATCATCTATGGGGAGCAAATTGGTGCATAATTAGGGGACCCTTGAAAGGACCAT

TCTCGGTGAAACTAACAACACTAGCAACAGGAAGAGCGCTCTCTGCAAGGGATG



TCATTCCAAGAAATTGGTCGCCAAAAGCAACTTACACCTCTCGCCTTAACTTCTTC

TAACTGTGGAAAGTAACACCAATTGGGTCATTGCACCCTAGTCCCCATGACACAA

AAAGTATTCGTTGTCCCCCTCCTTTTTTTTTAAAAGAAAAGGTAATCGTTGGACAG

CATAGTAGCATCCAAGGGGTCTTTCTATTTCTATTTTCCCTTTTTTTTTTGGTTCAA

TAGTTTTCTCTACTTTTGTAGTGTGCAAGTGGTTGTAGATGTAGCCCTCTCCAAAG

GAGAGAGTGCGTTTAGTATCGTTACTGCCATTCCTGTTTGAATGTAAGCTTGCGGC

CCAATGGATTTTAATGAAATTTGGAGCATTGAATGTAATAGTACTAGTATTTATTG

TGTGTCAATTTGTGCACGAACTTATCTTGC 




