
IDENTIFICATION 

Species: Mimulus guttatus 

Locus: Migut.F01693 

Gene Model: Migut.F01693.1.p 

Description: MgEXPB-10 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Mguttatus_v2_0


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>MgEXPB-10 

MFTSHFSSPLTFLTVTAILLLQTNYSVCTNPNSFNASLGGGFSSAIATWYGSPEGPGTT

GGACGFGVDVQNPPYNSLVSAGSNDIYLNGKGCGACYQVKCTENSACSGFPVTVTIT

DHCPSCPGAFHFDLSGKAFGYLAKRGQADQLRNAGGINIQYQRVACNYKTGILFKID

AGSTANYMAFAIELVSGDGDIGALQLLPSNTGAINMQQSWGATWKADLPNGTKGPF

TVKVTTIESRRTITATNVIPANWSPGQYYHSGAN* 

CDS (coding sequence) 

>MgEXPB-10 

ATGTTTACCTCTCACTTTTCTTCACCTCTCACATTTCTAACCGTAACAGCTATTTTA

TTGCTTCAAACGAATTATTCCGTTTGTACGAACCCTAATTCGTTTAATGCTTCTCT

CGGTGGTGGTTTCTCGTCTGCAATAGCGACGTGGTACGGTAGCCCCGAAGGACCT

GGAACTACCGGGGGAGCTTGTGGATTTGGAGTTGATGTGCAAAATCCACCATACA

ACAGTCTTGTATCTGCAGGAAGCAACGATATATACCTTAACGGAAAAGGCTGCGG

TGCTTGTTATCAGGTAAAATGTACGGAAAATTCAGCGTGCTCAGGGTTTCCAGTT

ACCGTAACAATTACAGACCACTGTCCCAGTTGCCCTGGAGCTTTTCACTTCGATTT

GAGCGGAAAAGCTTTCGGGTATTTAGCCAAACGTGGCCAAGCTGATCAATTACGA

AATGCTGGAGGTATCAATATCCAATATCAAAGGGTAGCATGCAACTACAAAACG

GGCATATTGTTCAAGATCGATGCTGGTTCGACCGCTAATTACATGGCGTTTGCGA

TTGAGCTTGTGAGCGGAGACGGTGATATCGGTGCTCTCCAGTTGTTGCCATCGAA

TACCGGAGCGATTAACATGCAGCAATCATGGGGTGCCACGTGGAAAGCAGATTT

GCCTAATGGCACAAAAGGACCTTTTACGGTGAAAGTGACTACTATTGAATCAAGA

AGAACTATTACCGCCACCAATGTTATTCCCGCCAATTGGAGCCCCGGCCAATACT

ATCACTCTGGCGCCAATTAA 

Nucleotide 

>MgEXPB-10 

ATGTTTACCTCTCACTTTTCTTCACCTCTCACATTTCTAACCGTAACAGCTATTTTA

TTGCTTCAAACGAATTATTCCGTTTGTACGAACCCTAATTCGTTTAATGCTTCTCT

CGGTGGTGGTTTCTCGTCTGCAATAGCGACGTGGTACGGTAGCCCCGAAGGACCT

GGAACTACCGGTAATGATAACGAAAATTAAACATAAAACGACGTATTATGTATTA

TGTATTATTATTATTATTACTATTACTATTGTTACTATTATTTTATTCTTATTTATTA



TTTTATATTAATACCAAATAAATGTAAAATAAAATTAGTTTTCGACAAATTTGAG

CTGGTTGTCGGAAATGTCGTTTAATTTTTGACTGTTAATAGCTTGTAGAAAAAATA

AACAATTAGCATAAAATCAAATGCACAAAAATAAATAAAATAATAGAACTAATA

ATTATATATATTTATATTACAATTTCAGGGGGAGCTTGTGGATTTGGAGTTGATGT

GCAAAATCCACCATACAACAGTCTTGTATCTGCAGGAAGCAACGATATATACCTT

AACGGAAAAGGCTGCGGTGCTTGTTATCAGGTATATTAATATTATTTATATTATAT

ATTTATATTTATATTAGGTATTTAGAATTTTGTATTTTAAATTAATTAGTGTGACTA

ATTAGATATATATTTGACTACAAATTGTAATTTCATGTACTTATTTTTACAGGTAA

AATGTACGGAAAATTCAGCGTGCTCAGGGTTTCCAGTTACCGTAACAATTACAGA

CCACTGTCCCAGTTGCCCTGGAGCTTTTCACTTCGATTTGAGCGGAAAAGCTTTCG

GGTATTTAGCCAAACGTGGCCAAGCTGATCAATTACGAAATGCTGGAGGTATCAA

TATCCAATATCAAAGGTAGGAAAATATTTTGAGGAAATTGTAGTTTTGGTCCTCT

ATATTGTTCTATTTAGGATTTAGTCCTTTAAGTTATTATATTTCGATTTTACATGTA

ATAACTTTATTACAAAGATATAATTTTTGGTCCTACAATATATAACGGTATATATA

ACGATACGTGGTATTTGAATTTTGCAGGGTAGCATGCAACTACAAAACGGGCATA

TTGTTCAAGATCGATGCTGGTTCGACCGCTAATTACATGGCGTTTGCGATTGAGCT

TGTGAGCGGAGACGGTGATATCGGTGCTCTCCAGTTGTTGCCATCGAATACCGGA

GCGATTAACATGCAGCAATCATGGGGTGCCACGTGGAAAGCAGATTTGCCTAATG

GCACAAAAGGACCTTTTACGGTGAAAGTGACTACTATTGAATCAAGAAGAACTAT

TACCGCCACCAATGTTATTCCCGCCAATTGGAGCCCCGGCCAATACTATCACTCT

GGCGCCAATTAA 

 

 




