IDENTIFICATION

Species: Anacardium occidentale
Locus: Anaoc.0010s0934

Gene Model: Anaoc.0010s0934.1.p
Description: AocEXPA-17
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_ v0_9
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Aoccidentale_v0_9

GENE STRUCTURE

AocEXPA-17 — s
7

| 1 1 1 1
by 5000ty 1000bp 15006p 2000

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

s 100 125 150 175 200 225 20 261
PO T T W SN E W T S S M TN T SO TN A NS ST SN AN T ST S T N T ST SN TR N T U ST S AN T ST SR AT

Query seq.
Superfanilies PLN0O0OO50

+ Name Accession Description Interval E-value
] PLND0O50 super family 1535 expansin A; Provisional 31-258 837e-122
SEQUENCES

Peptide

>A0CEXPA-17

MAMLRLSVACSLSFALLMWMAEARIPGVFTGGEWQSAHATFYGGSDASGTMGGAC
GYGNLYSQGYGVNTAALSTALFNNGLSCGACFEIKCASDPKWCHSGSPSIFITATNFC
PPNYALPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSYRRVPCRKRGGIRFT
MNGFRYFNLVLVSNVAGAGDIVQVSVKGTRTGWMSMSRNWGQNWQSNAVLVGQ
ALSFRVRASDRRSSTSWNIAPANWQFGQTFVGKNFRV*

CDS (coding sequence)
>A0cEXPA-17

ATGGCAATGCTGCGTTTGAGTGTAGCTTGCAGTCTGTCTTTTGCGTTGTTAATGTG
GATGGCTGAAGCAAGAATCCCGGGAGTTTTCACCGGCGGTGAATGGCAGAGTGC
CCATGCTACCTTTTATGGTGGTTCTGATGCTTCAGGCACAATGGGAGGAGCGTGT
GGGTATGGTAATTTATACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACAGCGGCGCTAAGC
ACAGCACTTTTTAACAATGGGTTGAGCTGCGGTGCATGCTTCGAGATCAAGTGTG
CAAGTGACCCAAAATGGTGCCACTCAGGCAGTCCTTCCATTTTCATTACTGCTAC
AAACTTCTGCCCACCAAACTACGCCCTACCAAGCGACAATGGCGGGTGGTGCAAC
CCTCCCCGCCCACATTTTGACCTCGCTATGCCCATGTTTCTCAAGATTGCTGAGTA
CCGTGCCGGAATTGTCCCAGTTTCATACCGCCGGGTGCCGTGCCGGAAGAGGGGA
GGCATAAGGTTCACAATGAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTCTGGTAAGCA
ACGTGGCGGGCGCCGGAGACATCGTGCAGGTGAGTGTTAAAGGAACAAGGACGG
GGTGGATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAACTGGCAGTCAAACGCCGTCT
TGGTTGGTCAAGCTCTTTCCTTCAGAGTCAGGGCAAGTGACAGACGGAGCTCCAC
TTCTTGGAACATCGCTCCCGCCAACTGGCAATTCGGTCAAACATTCGTCGGAAAG
AACTTCAGAGTTTAA

Nucleotide
>AocEXPA-17

CATTCACTGCTTTTCTTCTGCTTCCCTTTCGTCCTTTTCTCATTGCTTTTGTTTCGGA
AGAAATAATGGCAATGCTGCGTTTGAGTGTAGCTTGCAGTCTGTCTTTTGCGTTGT
TAATGTGGATGGCTGAAGCAAGAATCCCGGGAGTTTTCACCGGCGGTGAATGGC
AGAGTGCCCATGCTACCTTTTATGGTGGTTCTGATGCTTCAGGCACAATGGGTAT
GTTAATTTCACAGCATACATTGCAGACGAAGAGCTCATTAGCGTTAAGTTTAAGT



TTCTGAGTATTAGGTCTGAGTAAAACTTTTTTTTTTTTTTTAAACTACAGGAGGAG
CGTGTGGGTATGGTAATTTATACAGCCAAGGCTACGGCGTGAACACAGCGGCGCT
AAGCACAGCACTTTTTAACAATGGGTTGAGCTGCGGTGCATGCTTCGAGATCAAG
TGTGCAAGTGACCCAAAATGGTGCCACTCAGGCAGTCCTTCCATTTTCATTACTGC
TACAAACTTCTGCCCACCAAACTACGCCCTACCAAGCGACAATGGCGGGTGGTGC
AACCCTCCCCGCCCACATTTTGACCTCGCTATGCCCATGTTTCTCAAGATTGCTGA
GTACCGTGCCGGAATTGTCCCAGTTTCATACCGCCGGTAAGCCCTCTGCCTCCTCT
CTGTTTTGCTCTTTTCAGCTTTTATGTAATTTTTTTTATGGCGATGAATGGTAAATG
TTTAATTTCTCCGGTAACCATATTTCTATGCTTCTATTTTCTTCTGCTGGGGTCTAT
GTCTAGTGCATGCCTTTATGACTTACGTTTATCTTCTGTCAGACACTAACTGTGTT
CAAAATTTACCAAAACTGTAATTTTTCCGCAACCAAGCTTTGGGAATTCCACATTC
TCGTCCCTTCTTTAAATTAAAAACTTTCCCTCAAAACCCAATTACAGAATCTACAT
TGACAGGGTTAATTAGAGGGTTCATTGAACCGTTCATAGTAACTTTCTGTGGTTTG
GTCTTTGTCCCTTTTTCCTCCACGTTTTCTTCCCCACAAAATGGAGCAAGCAAGAA
GATTAGATGGCGTCTTTTCTTTCTTCCTTTTACAAGAAAAACCCGTCCTTCATAAG
TCAACACGTTCCGACTTTCGAAATTCCCATTTTACTTGCGTTTCATGCATAAACAT
GTGTCACCTAATTCACCTCTCCCTCAAGATGCGAAACACTTTTAACATTGCCGTTA
TTATTATTAATATTTATAATTTCCGCAGGGTGCCGTGCCGGAAGAGGGGAGGCAT
AAGGTTCACAATGAACGGTTTCCGTTACTTCAACTTGGTTCTGGTAAGCAACGTG
GCGGGCGCCGGAGACATCGTGCAGGTGAGTGTTAAAGGAACAAGGACGGGGTGG
ATGAGCATGAGCCGTAACTGGGGTCAAAACTGGCAGTCAAACGCCGTCTTGGTTG
GTCAAGCTCTTTCCTTCAGAGTCAGGGCAAGTGACAGACGGAGCTCCACTTCTTG
GAACATCGCTCCCGCCAACTGGCAATTCGGTCAAACATTCGTCGGAAAGAACTTC
AGAGTTTAACATAATTAACAACTGCTTAAACTAATTAAGTAATTAATTATCATCA
TTTATTGTTCTCTTAATAATATTTTGACTTAATGCGTTTGGGGAAATGTGAAATGT
AGGAGGGAAATTGGACGGAATTTGGTGGGGGTGGGGTCAAGAGTGAACTTCGTT
GAATTTTTATGTTATTTGATTCATGGCTTTTTGACCCAACCGCAATGGGTTTGTGG
TTGTTTAAAGTGGTGGATTAAAGAGAAAGAAAGAGGGAAATTCAGGAGGGGTTG
AAGAGACTGCTCTCAAATACAATACAATACTTAATTAATTAAGTGGGGAACTTCA
ATGAACATTCACAGATGTTCCCAATCTAATGTTTTTTATATTATATATATAGAATG
TAATGCAATGTCATCGGAAAATTAAATGTTGACTTTGGGTACGATTGGATCAAAA
CACAATGCCCTTTGAATAACGCAAGATTTGTATTTATAAACTACAAGTAGAAGAT
CTTCTACTTGAAAAGCATGGCGTTTTTCAGATTGGCAAAGAACAGAAAAATGGTG
AGGAAGAAGGAGCACATACTTGTCTACGCAGGATTTGGTCTAGAAATTTCTGCAT
AATTTTATTAACTTTTCCACTATTTTTAATGGCATCTAACTTGAATATTCCTCTCTG
GCACTTGGGGCAAAATCCAATTGTATAGCTTTCCTTTCTAGCAGACACAACTTTTA
CTTTCTGTGTTCATCTCTCACCGTATTTTTCCAATCTCTATCACTTTCACTGTAATC
TTGAACAGAACAAAGTCTGACTTAGCCTTAGGAAATTGTTAGGCACGGCACCACA
AAGGCTTGCGTATTGTAGACCAAACTCGTGTCATAGTGAATGTGCATGTTATCAT
TGGATTCCAACTTCATCGAAAGGAAAACCAGAAAAATAAAAAGAGACAAC





