
IDENTIFICATION 

Species: Capsella rubella 

Locus: Carub.0004s0994 

Gene Model: Carub.0004s0994.1.p 

Description: CrEXPA-09 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1_1  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T02984  

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Crubella_v1_1
https://www.genome.jp/entry/gn:T02984


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>CrEXPA-09 

MSMLGLVLLVLNVLALSEARIPGVYNGGGWETAHATFYGGSDASGTMGGACGYGN

LYSQGYGVNTAALSTALFNNGFSCGACFELKCASDPRWCHSGSPSIFVTATNFCPPNF

AQPSDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVSFRRVPCRKRGGIRFTINGFR

YFNLVLVTNVAGAGNIVRLGVKGTHTSWMSMSRNWGQNWQSNSVLVGQSLSFRVT

SSDRRSSTSWNIAPANWQFGQTFMGKNFRV* 

CDS (coding sequence) 

>CrEXPA-09 

ATGTCGATGTTGGGTTTGGTTTTATTGGTTCTTAACGTTCTTGCATTGTCTGAAGC

AAGAATCCCTGGAGTTTATAATGGTGGTGGTTGGGAAACTGCTCATGCCACTTTC

TATGGCGGCTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGAGGTGCTTGTGGTTATGGTAACTT

ATACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACACGGCGGCTCTAAGCACGGCTCTATTCAAC

AATGGTTTTAGCTGTGGTGCTTGTTTTGAGCTCAAATGCGCAAGTGACCCAAGAT

GGTGCCATTCTGGTAGCCCTTCGATCTTCGTCACGGCGACCAACTTCTGTCCTCCT

AACTTCGCTCAGCCTAGTGACAATGGCGGCTGGTGTAACCCTCCTAGGCCTCACT

TCGATCTCGCTATGCCTATGTTCCTCAAGATCGCTGAGTATCGTGCTGGAATCGTC

CCCGTCTCTTTCCGCCGTGTGCCTTGCCGGAAGAGAGGTGGTATAAGGTTCACGA

TCAACGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTTCTAGTCACGAACGTCGCGGGAGCCGG

AAACATCGTGCGGCTAGGCGTGAAAGGAACACACACTTCGTGGATGAGCATGAG

CCGTAACTGGGGACAAAACTGGCAGTCGAACTCGGTTTTGGTCGGTCAGTCGCTT

TCGTTTAGAGTTACGAGCAGTGATCGTAGAAGCTCGACGTCGTGGAACATTGCTC

CGGCGAATTGGCAGTTTGGTCAGACCTTCATGGGAAAGAACTTCAGAGTTTGA 

Nucleotide 

>CrEXPA-09 

AAAAATCTCTTCTTCTTCCTCTGCCTCTTTCTCCCAAAAGCTCTCTCTCTCTGTCTC

TCGTAATGTCGATGTTGGGTTTGGTTTTATTGGTTCTTAACGTTCTTGCATTGTCTG

AAGCAAGAATCCCTGGAGTTTATAATGGTGGTGGTTGGGAAACTGCTCATGCCAC

TTTCTATGGCGGCTCTGATGCTTCTGGCACCATGGGTATGTCTCTATACTCTTCTCT

TTCATCAAATTCGTTCATTTTCATCAATCTAAACCTAAAGTTCCCATCTTTATTTGT

AACCACATTGTCAAAATTTGAGTTTTTACTTCAAAGGTTTCAGCTTTAATACAAAC



CCAAACATAAAGTTTCTATCTTTCTTAAACCACATTGTCAAATTAACGATTTTGTT

TTAACTTCTTGATTATACTCCTCAAAGGTTTAATTTTTTGCTCTGTTTTTGTATTTC

TCAGGAGGTGCTTGTGGTTATGGTAACTTATACAGCCAAGGCTACGGTGTGAACA

CGGCGGCTCTAAGCACGGCTCTATTCAACAATGGTTTTAGCTGTGGTGCTTGTTTT

GAGCTCAAATGCGCAAGTGACCCAAGATGGTGCCATTCTGGTAGCCCTTCGATCT

TCGTCACGGCGACCAACTTCTGTCCTCCTAACTTCGCTCAGCCTAGTGACAATGGC

GGCTGGTGTAACCCTCCTAGGCCTCACTTCGATCTCGCTATGCCTATGTTCCTCAA

GATCGCTGAGTATCGTGCTGGAATCGTCCCCGTCTCTTTCCGCCGGTAAGAATTTA

CAACTTTTAGAGATGAGAAACTGTGTTAAGGGTTTAGATTAGGGTTAACTATAGT

AGATTATAAAGTTTGGGGTGTGAGACCTTAATATTAGAAGTATTTGGGAATGAAG

TTGAGAAGTCTCAGTCCTGACTAAATGAACAAGTGAGGTTAATGTCGGCAGAATT

AAAAGTCTTAGGGTACTAGTTAAGAAGTCTTTCTTATAGATTCTGAACGACTGAG

GTTAATTTCAATAGGATTCAAAATTTATGGTACTGAAATCAACATTTTAGAAATA

CTAGGATGCAGTTTGTGAAGTTTGTTCTGAATAATTAGGGTTAAAGTGTAGAATT

AAAAATGTAGGGTGATTGTTCAAAAAAAAAAATGTAGGGTGTGAAACATAACAT

TTTAAAACTAAAGGGGTATAGTTGAAAAGTCTTTGTCTTTTTGATTCTTGGCGCGA

GTCGGTGCAGCATTAATGTCGGGTCTCTCGTACCAAAAATTTACCAAATCTAAAA

GATCTTATTGTTCTGCAAAAAGACGGAACTGTCCTTAGAACAATCCCCTTTTTACC

TTATCAGTACCACTCGTTGATAAAAGTCAATACCAACAATAATGTAAAAACTGTC

TTTTAGTCAAACAACGCGTTTTCTCCTGAAATGACGAAACTAACCTTTGTACATTT

TGTTTTTAATTTACACAACAGTGTGCCTTGCCGGAAGAGAGGTGGTATAAGGTTC

ACGATCAACGGCTTCCGTTACTTCAACTTGGTTCTAGTCACGAACGTCGCGGGAG

CCGGAAACATCGTGCGGCTAGGCGTGAAAGGAACACACACTTCGTGGATGAGCA

TGAGCCGTAACTGGGGACAAAACTGGCAGTCGAACTCGGTTTTGGTCGGTCAGTC

GCTTTCGTTTAGAGTTACGAGCAGTGATCGTAGAAGCTCGACGTCGTGGAACATT

GCTCCGGCGAATTGGCAGTTTGGTCAGACCTTCATGGGAAAGAACTTCAGAGTTT

GAAAATGGGCAAAATCGGAATGTCATCTATCTTCTAATTATGATTATTACTATTA

GAATTTCTAGCCGAAGGCATTATTACTTTATTAGTAGTAATTTGGGAAATTTTAAT

ATAAATATAAATATATTATATTTTTACATGTTTTTTTAAGAGACCACTAAAATTCC

AATTTTTCTTACATCTGATGGTTTTTTTTATATATGCTTGTGATGTGTTTGTTGGAG

AGTGTGAAAGTGGTTTTTTAGTGTGTGGGGTGTTAAATGTTTATTTAGTAAACTTT

TGGGGTGAAATTAGAAGTTTAGTAAAAGTAGAAGGAGCCTATCTTTGTAATGCTT

CTTGTAGACCTCTTATATTGTAATTTATATATAA 


