
IDENTIFICATION 

Species:  Zostera marina 

Locus: Zosma85g00480 

Gene Model: Zosma85g00480.1 

Description: ZmrEXPB-03 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Zmarina_v2_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Zmarina_v2_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>ZmrEXPB-03 

MSIVLAPFSIFAIVYLLFLSNPCTVYAKDHNISAAKWTSAGATWYGAPTGFGSDGGAC

GYTTSVQSKPFSSMIAAGNPTLFRSGKGCGECYQVMCNAKPECSKKSIEVVITDLCPP

GGQCTAQKVHFDLSGTAFGALAKKGKENELRNVGILPVLYKRVECDYPGYNLIFKID

AGSNPYYLAVLIEYERGDGDLSAVSLKDGSAKSKEWKSMNHSWGAIWKLDAGTKL

TGPLSIKITTMKGKKLKVKNVIPVNWGPGQTYRAKVNF* 

CDS (coding sequence) 

>ZmrEXPB-03 

ATGTCCATCGTTCTTGCTCCCTTCTCTATATTTGCCATAGTATACCTACTTTTCTTA

TCGAATCCATGCACCGTCTACGCCAAAGATCATAATATAAGTGCCGCCAAGTGGA

CTTCAGCCGGAGCTACGTGGTATGGAGCTCCCACAGGGTTTGGAAGCGACGGTGG

AGCTTGTGGATACACGACAAGCGTTCAGAGCAAACCGTTCTCGTCTATGATAGCA

GCTGGAAACCCTACGTTATTCCGGTCTGGAAAAGGATGTGGTGAATGCTATCAGG

TGATGTGCAATGCAAAACCAGAATGTTCTAAGAAATCCATCGAGGTGGTGATAAC

TGATCTGTGCCCTCCGGGAGGTCAATGCACTGCACAGAAGGTTCATTTCGATTTG

AGTGGTACAGCTTTTGGTGCATTGGCAAAAAAAGGGAAAGAGAATGAACTTCGA

AATGTCGGAATTCTCCCAGTGCTATATAAAAGAGTCGAGTGTGATTACCCAGGAT

ACAACTTAATATTCAAGATTGACGCTGGATCCAACCCTTACTACTTAGCCGTCCTC

ATTGAATACGAAAGAGGTGACGGCGATCTCTCAGCTGTGAGTTTGAAGGATGGAT

CCGCAAAGAGCAAGGAATGGAAGTCCATGAATCATTCATGGGGTGCAATTTGGA

AGCTAGACGCCGGGACAAAGTTAACAGGACCATTGTCGATCAAAATAACTACAA

TGAAAGGGAAGAAGCTCAAAGTGAAGAATGTAATTCCGGTAAATTGGGGGCCTG

GTCAAACATATCGAGCTAAGGTCAATTTTTAA 

Nucleotide 

>ZmrEXPB-03 

ATGTCCATCGTTCTTGCTCCCTTCTCTATATTTGCCATAGTATACCTACTTTTCTTA

TCGAATCCATGCACCGTCTACGCCAAAGATCATAATATAAGTGCCGCCAAGTGGA

CTTCAGCCGGAGCTACGTGGTATGGAGCTCCCACAGGGTTTGGAAGCGACGGTAA



GTAACTTTATTGAGGATTTAATTTCTTTGTGTTTAAATTGATCGATCGATGAAATT

TTAGGTGGAGCTTGTGGATACACGACAAGCGTTCAGAGCAAACCGTTCTCGTCTA

TGATAGCAGCTGGAAACCCTACGTTATTCCGGTCTGGAAAAGGATGTGGTGAATG

CTATCAGGTGATGTGCAATGCAAAACCAGAATGTTCTAAGAAATCCATCGAGGTG

GTGATAACTGATCTGTGCCCTCCGGGAGGTCAATGCACTGCACAGAAGGTTCATT

TCGATTTGAGTGGTACAGCTTTTGGTGCATTGGCAAAAAAAGGGAAAGAGAATG

AACTTCGAAATGTCGGAATTCTCCCAGTGCTATATAAAAGGTTAAATTCTTAAAC

ATCAACAAAAAATCAGTGCTAATAACTAACTAATTACATGATTGGTGCTTAAGAC

TTTTTCAACAGTTAGAAGAATAAAAATTCACATAATATAACGCCGATTCACGTCA

ATTATTATGGTTTCTGAAGGTTTATGATTCAAGTTTCGTTGTGTAAGTAATGGTGA

ATCTAGCATTTGAAAGATTGCATGGGTTTGCAGAATTGGACTATAGTCTATGACC

TGGGGTGGGATCTTACGACTGAATCCGCCCTTACGATTTAGCTGATAATACATTA

TGTACAGTACAAGAAAACAGGGTTACGACACGGGCATAACCATTGACTGCAAAT

GTCGTGGTTAATTGTTTAATAATTGCCATAGATTTTTTATTCACCAGAAAGTAGAT

ATTTTTACATATTGTAAAAATGCACCCTCCGTTATCAAATAAAAATTAAAGTGGG

TATGTCTATATTCATCGAGAATAGAACTGACGATCTAATTCCATTGATTGTAATGA

TACAATTGATCTGATAAAATGATACTATTTTCTTGTAGAGTCGAGTGTGATTACCC

AGGATACAACTTAATATTCAAGATTGACGCTGGATCCAACCCTTACTACTTAGCC

GTCCTCATTGAATACGAAAGAGGTGACGGCGATCTCTCAGCTGTGAGTTTGAAGG

ATGGATCCGCAAAGAGCAAGGAATGGAAGTCCATGAATCATTCATGGGGTGCAA

TTTGGAAGCTAGACGCCGGGACAAAGTTAACAGGACCATTGTCGATCAAAATAA

CTACAATGAAAGGGAAGAAGCTCAAAGTGAAGAATGTAATTCCGGTAAATTGGG

GGCCTGGTCAAACATATCGAGCTAAGGTCAATTTTTAA 




