IDENTIFICATION

Species: Brassica oleracea capitata
Locus: Bol020605

Gene Model: Bol020605
Description: BolEXPA-07
Family: Alpha Expansin

3D structure:
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List of domain hits d
Name Accession Description Interval E-value
[+] PLN00O50 super family cl31535 expansin A; Provisional 14-240 1.31e-127
[+] PLNO0186 PLN00186 ribosomal protein S26; Provisional 241-348 4.13e-75
SEQUENCES

Peptide

>BolEXPA-07

MDTTSDSKYSIISILSILTLLFSLQAAHGDDGGWQGGHATFYGGADASGTMGGACGY
GNLYSQDYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYEMKCNDDPRWCLGSTITVTATNFCPP
NLGLSNDNGGWCNPPLQHFDLAEPAFLKIAQYRAGIVPVSFRRVPCMKKGGIRFTING
HSYFNLVLISNVGGAGDVHAVSIRGSKTGSWQAMSRNWGQNWQSNSY LNDQSLSF
QVTTSDGRTVISNDTFKRRNGGRNKHNRGHVKPIRCSNCGKCCPKDKAIKRFIVRNIV
EQAAIRDVQEASVYDGYTLPKLYAKTQYCVSCAIHSHVVRVRSRTNRRVRTPPPRFV
RRKEDAPKPGQPGQAPRPAGAAAAPRA*

CDS (coding sequence)
>BolEXPA-07

ATGGATACTACATCAGACTCCAAATATTCTATAATCTCAATCTTATCCATACTCAC
TTTATTATTCTCTCTCCAAGCAGCTCACGGAGACGATGGGGGTTGGCAAGGTGGT
CACGCCACGTTCTACGGTGGCGCCGACGCTTCCGGCACAATGGGCGGAGCCTGTG
GCTATGGTAATCTGTATAGCCAAGATTACGGGACCAATACGGCGGCTCTTAGCAC
GGCTTTATTCAACAACGGACTCACGTGCGGTGCGTGCTACGAGATGAAGTGCAAC
GATGACCCAAGATGGTGTCTAGGTTCTACTATCACCGTCACAGCTACTAACTTTTG
TCCACCGAACCTTGGCCTCTCCAACGATAATGGTGGATGGTGCAATCCTCCTCTTC
AGCATTTTGACCTTGCCGAACCAGCTTTTCTCAAAATTGCTCAGTACCGAGCAGG
CATTGTCCCTGTCTCTTTTCGAAGAGTACCGTGTATGAAAAAAGGAGGGATAAGA
TTTACGATCAACGGACACTCATACTTCAACCTAGTTCTGATCTCGAACGTAGGAG
GAGCAGGAGACGTCCACGCGGTCTCGATAAGAGGCTCAAAGACAGGGTCGTGGC
AAGCTATGTCTAGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGAGCAACTCTTACCTCAACG
ACCAAAGCCTCTCGTTCCAGGTCACTACCAGCGATGGTCGCACCGTCATTAGCAA
TGACACATTCAAGCGCAGGAACGGAGGGAGGAACAAGCACAACCGTGGGCACGT
GAAGCCAATCAGATGCTCCAACTGCGGCAAATGCTGCCCAAAGGACAAGGCCAT
CAAGAGGTTCATCGTCAGGAACATTGTGGAGCAGGCTGCCATTAGAGATGTTCAG
GAAGCTAGCGTCTACGATGGGTACACATTGCCTAAGCTGTATGCTAAGACGCAAT
ACTGTGTCTCTTGTGCGATCCACTCTCACGTTGTTAGAGTCCGTTCACGCACCAAC
CGCAGGGTTCGTACCCCGCCGCCTCGTTTTGTTAGACGCAAGGAGGATGCTCCCA



AGCCTGGACAACCTGGTCAGGCTCCTCGTCCTGCTGGAGCTGCAGCTGCCCCGCG
TGCCTGA

Nucleotide
>BolEXPA-07

ATGGATACTACATCAGACTCCAAATATTCTATAATCTCAATCTTATCCATACTCAC
TTTATTATTCTCTCTCCAAGCAGCTCACGGAGACGATGGGGGTTGGCAAGGTGGT
CACGCCACGTTCTACGGTGGCGCCGACGCTTCCGGCACAATGGGTATGCTCATGA
GTTACCAATAACAACAAACACGCATGTTAGCTAGAATCTTGTACTGTCTTTTTTCA
TGCGTTTGTTAGCTAACACGTAAACGTATCTAAATATGATCAGGCGGAGCCTGTG
GCTATGGTAATCTGTATAGCCAAGATTACGGGACCAATACGGCGGCTCTTAGCAC
GGCTTTATTCAACAACGGACTCACGTGCGGTGCGTGCTACGAGATGAAGTGCAAC
GATGACCCAAGATGGTGTCTAGGTTCTACTATCACCGTCACAGCTACTAACTTTTG
TCCACCGAACCTTGGCCTCTCCAACGATAATGGTGGATGGTGCAATCCTCCTCTTC
AGCATTTTGACCTTGCCGAACCAGCTTTTCTCAAAATTGCTCAGTACCGAGCAGG
CATTGTCCCTGTCTCTTTTCGAAGGTGAGTTATACTTGTACTTATAACTTGAAAGG
CAAGTAACCTACTAAACCATTGCAAAAAAAAACATGCTTAACCATTGCAAAACA
AACAGCTAAAACATTAACAATGTTCTAAAAACAGATTTAGGTAATGGTAAATTAA
TTGTTGATGAAACAATTTTCTTAAAAGTCGTTTTAAAAGATTAAAATCATACTAG
ATCAGTCTAAACCAATTAAATTAGTTTAAATAGTTAAACAAAGTAAAAAAAAAA
AGATTACGATTAATTTAATTATATCTTTTTTTTTTGACTGAATTAATTATATCTTCT
TCCCCATCAATTTATCTGCAATTAAGTGGTCATTTTTCTCTTCCAACTTTATTTTTA
GTGTTGGTTCACAGTTTGTCTGGTTTTTGCATATATATCTAACTTTTTATATTTTAT
CAAATAATTAAAAATATTTAATGTAAATATAATAAATAAATAATAAATAATTTGT
TAGCATCTAGGTTCATATAGTTTCGTCAATGAGCAAGTCCTACAAAAAGTAACTA
ATTAATTACCATCGAGCTATTTCTTAAACGTTGAACTAAGCTAATGAGTTATTTTG
TTTTCAATGGTGTATAAATGCAGAGTACCGTGTATGAAAAAAGGAGGGATAAGA
TTTACGATCAACGGACACTCATACTTCAACCTAGTTCTGATCTCGAACGTAGGAG
GAGCAGGAGACGTCCACGCGGTCTCGATAAGAGGCTCAAAGACAGGGTCGTGGC
AAGCTATGTCTAGGAACTGGGGACAGAACTGGCAGAGCAACTCTTACCTCAACG
ACCAAAGCCTCTCGTTCCAGGTCACTACCAGCGATGGTCGCACCGTCATTAGCAA
TGACGTGGCTCCTTCAAATTGGCAGTTTGGACAAACCTACCAAGGCGGTCAACTC
TAAACCTTTTTCTGTGCTCACGTGGCTGCATATTGTTGAGGTGGCTCCGTAAACAC
ACCCACCAAGTCTTCTGTCAAAAAAAAAAATCACACCCGCCATAGCTTAACTTTT
TTTTTTTTTACGAACTGTTGGTTTACTGATTGCCTACAAAGAGCAAAGGTTTTTCA
TTTGCTTTTACATCTTTTATTGAATTTAGCCTTTTGGCATACTTTGTTTTTCCTTGTA
ATCCAAAATCTCTTAGCCTTTTAGTAAAATTATCATCATAAATATGTTGCAATCTT
TAACTCATTTGAATGTGATCTGAGCCTACTAATATAATATCAAAAACCAGGTTTT
AAAATCTTTAGATTGATGCACAACTAGAGATGTTCAGTCCTACAAACGTGAGGGG
ATGTATTAATTAGAGTATCCCACATCAAAAAGTTGAAAAATTTGTGGACAATATA
TATATGGTACTTCTCAATTTTTTTTAACATTGGGTACATCACCATATCATTTCAATT
ATAAATAATAGTAAACTACATGTAACAAATATAAATTGATGAACAATTTCATGGA
TAAACTTTTCGCACCACACTACCACAAGGAACAACAGTAAATTACATTTTCTTGT
AATCCTTTACTCTTGTAAATAGTTTGTGTGTGCAAGTTTTTTCCATCACCGGTACA
AATAGAATCTCTATACTACCAATAAAAAGATGACTTTTAAGTCAAGTCAACGGTT
CAATTTAGTTTTTATTTATTTAGTTTGAAAATCCTCATTAATACGGATGGAGATCG




ATAAAGCCCAAGCCCACTTATATTTCAAAGCCCAAAAAGTAAATCTCCACTGTAA
ATAATCAAATCACTCGTCGACGAGCAGCAGAGTAACCCTAGCAGCAGACGCACA
CACAGCTCACGAGAAGAGAGGAGTCGCAGCCGCAGCCGCCGAGCAAAGAAGAT
GGTATACTCACGTTTCAATCTTTCCCTATTTACTGAAAATGTTTAAGAATATTGAG
TCGCTTATGGTACGTCAATGGATGCAGACATTCAAGCGCAGGAACGGAGGGAGG
AACAAGCACAACCGTGGGCACGTGAAGCCAATCAGATGCTCCAACTGCGGCAAA
TGCTGCCCAAAGGTACCACCTTTAACAACATTCTCTATTGAGTTTGATTCGATTTG
ATTCGTGTGGTGTGTTGTATATAGGACAAGGCCATCAAGAGGTTCATCGTCAGGA
ACATTGTGGAGCAGGCTGCCATTAGAGATGTTCAGGAAGCTAGCGTCTACGATGG
TATCTTTGATTTCGCCCATAAAGTTTGGATCTTTGGAATATTTGTGATTGAATCTG
TGATTGTAGGGTACACATTGCCTAAGCTGTATGCTAAGACGCAATACTGTGTCTC
TTGTGCGATCCACTCTCACGTTGTTAGAGTCCGTTCACGCACCAACCGCAGGGTTC
GTACCCCGCCGCCTCGTTTTGTTAGACGCAAGGTAAATCAATCCCTCACTCACTA
GCTCAGTGATCATGTTAAGTGTTGGATCCTCATGTACCAAAGTATATTTGAATCTT
GCTATAACCAAACTTTGGAGATATGGTTTTGATTACATCTTTAGAGATTCCTGTTA
TAGTGTAGTCTTTGTTTGCTTCTTGAAGTAAACTTTCGATGTGGGTTTAAGTATGC
CACCTGTATCTTCACTTAATCATGTTCATTCAGTGAGACTCTTGTGTTGTTGTTTGA
TTGAATGAACCTCTGTAAGAATTTTTACTTACTGTTTTTTTTTTTTCTTTCTGAAAT
TTATGATTTGTATCAGGAGGATGCTCCCAAGCCTGGACAACCTGGTCAGGCTCCT
CGTCCTGCTGGAGCTGCAGCTGCCCCGCGTGCCTGA




