IDENTIFICATION

Species: Sesamum indicum
Locus: XP_011085969

Gene Model: XP_011085969.1
Description: SinEXPB-08
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
KEGG: https://www.genome.jp/entry/qn: T04135

EXTERNAL RESOURCES



https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Sesamum+indicum%5Borgn%5D
https://www.genome.jp/entry/gn:T04135
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Query seq,

Specific hits

Superfanilies PLNOOOS0O
DPBB_R1pA_EXP_N-1ike superfamily

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] DPBB_EXPB_N c422275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansing 29-152 1.26e-69
[+] PLNO0O50 super family ci31535 expansin A; Provisional 1-252 5.53e-35
Peptide

>SInEXPB-08

MEGLCYTIVFCVLVGSAAAAAAAVADPHWYPATATWYGSPEGDGSDGGACGYGSL
VDVKPFRARVGAVSPVLFKGGEGCGACYKVKCLDQSICSRRAVTVIITDECPGGYCS
NGRTHFDLSGAAFGRMAVAGGGGQLRNRGELPVIYRRTPCKYPGKNIAFHVNEGST
DYWLSLLVEFEDGDGDVGSMHIREANSNEWLEMTHIWGANWCIIAGPLQGPFSVKL
TTLSTGKTLSARDVIPRNWTPKATYTSRLNFRPT

CDS (coding sequence)
>SinEXPB-08

ATAATATCATTGTAACAAACAAACCATATCAGAGTTTTTTCAGTACACTTCTCAGT
GCCAACTGCACTGTGCTTCTACAGTGCTTGTTAAGAAAGAAAAAAGAAAAAAAA
CTGTCGGCAGGCCGGGTTTTTTTACGTCGATTACCACGCGCCGCCGTGAAGTGGT
GGTCTAGAGGTGGCGACGGCGCCCCCAGAGTTCACTCGCATTATGGAGGGTCTGT
GCTATACTATTGTTTTCTGCGTGCTGGTGGGCTCTGCCGCCGCTGCAGCTGCTGCT
GTGGCTGACCCACATTGGTATCCAGCCACCGCTACGTGGTACGGGAGCCCGGAGG
GCGACGGAAGCGACGGTGGCGCGTGCGGTTACGGGTCACTAGTGGATGTGAAGC
CGTTCAGAGCTCGAGTTGGGGCGGTGAGCCCGGTGCTGTTCAAGGGCGGAGAGG
GCTGTGGCGCGTGCTACAAAGTGAAGTGCTTGGACCAGTCGATATGCTCGAGGAG
GGCGGTGACGGTGATTATAACGGACGAGTGCCCCGGTGGGTACTGCTCTAACGG
GCGGACGCATTTCGACCTCAGCGGCGCGGCCTTCGGCCGGATGGCGGTTGCCGGG
GGCGGAGGGCAGCTGCGCAACCGTGGAGAACTTCCGGTCATCTACCGGAGGACT
CCATGCAAGTACCCGGGGAAAAACATCGCGTTCCATGTTAACGAAGGATCGACT
GATTATTGGCTATCGTTGTTGGTCGAATTTGAGGATGGAGACGGCGACGTTGGAT
CGATGCACATACGAGAGGCTAACTCGAACGAATGGCTGGAAATGACGCACATAT
GGGGCGCGAATTGGTGCATTATCGCCGGACCCCTACAAGGGCCATTCTCCGTGAA
GCTTACGACCCTTTCGACCGGAAAAACCCTCTCGGCAAGGGACGTGATTCCCAGG
AACTGGACTCCCAAAGCCACTTACACCTCGCGTCTCAACTTCAGACCCACGTAGT
AAAGTTTATATGACAATTAAAAGCAGAGTCTTACTTTTATTAATTCCCATTGATAC
CTAAAGTTCAGCTCCTGGTCGGTCCTCTTTTTTCTTTTTAGATTAAAACAAAAGGG
AAAAGATAGCCAAGAAAATGGCTAACTTCTTTCTCTTCTCACCCAATGGTTTCCCC
TACACTATGTGTAGTGTGTGAAGTCCTTGTAAGTGTTTGCTAAAATTGTAGTGTCA




TTGTAGCCCTCTCCAAAGGAGAGAGTGCGCTTTAAAAGTGGGAAAATGTAATAGT
ATTATAGTAGTATGTCTGTTTTTGTGGGAATTAGGTATAGTTGGTTTGTGGGTGCT
CTTGTTTTTTCATATTGAGTTATGGTATTGTAAACTTTGTATGTTGTTTGCTTGCTT
TCTAGGAAAAAAGTGGATGGTGTGGGACCTTTCAACCATCCTTGTCTTGCTCACT
C

Nucleotide

>SinEXPB-08

TATATTGTATACTGCTCCAATTTAAAAATTAAAATATATTTTTTAATTTAAAGTTA
TATATATATACACTAACACTTGACTGTAATAGAAAATTCATACTGTCAAGCTCAA
AGATTTACTATTACGTATTAGTATCACATTTATACGTGTATTATGTACGAGCCCAC

TTTAGAATTAGAGTTTAATTTAGTTATAATTTTTATTTTAAAAATATATATCACTT
ATTTATTAATATTTATACTTTATAATAATTGAAGAGCACCTTATTGGTGTTTTCAA
TTTATTGGTATATTAACTTTTTTATTTTATTAAATTAAATAATTATTTTTAATTTTTI

CACTCATCATAATTTTTCATAATTATCTTATATATATTTTAAGTAATTTTTACAATA
TAATTTAAAAAACTATTTCATAAAATTATGCATATACATAAAGTGTGATATCACG
ACGTGAAAGTGTGACAAAAGATTTGCGATACCAACGGCCTTGCGGCCTTATATAA
TATCATTGTAACAAACAAACCATATCAGAGTTTTTTCAGTACACTTCTCAGTGCCA
ACTGCACTGTGCTTCTACAGTGCTTGTTAAGAAAGAAAAAAGAAAAAAAACTGTC
GGCAGGCCGGGTTTTTTTACGTCGATTACCACGCGCCGCCGTGAAGTGGTGGTCT
AGAGGTGGCGACGGCGCCCCCAGAGTTCACTCGCATTATGGAGGGTCTGTGCTAT
ACTATTGTTTTCTGCGTGCTGGTGGGCTCTGCCGCCGCTGCAGCTGCTGCTGTGGC
TGACCCACATTGGTATCCAGCCACCGCTACGTGGTACGGGAGCCCGGAGGGCGA
CGGAAGCGACGGTGGCGCGTGCGGTTACGGGTCACTAGTGGATGTGAAGCCGTT
CAGAGCTCGAGTTGGGGCGGTGAGCCCGGTGCTGTTCAAGGGCGGAGAGGGCTG
TGGCGCGTGCTACAAAGTGAAGTGCTTGGACCAGTCGATATGCTCGAGGAGGGC
GGTGACGGTGATTATAACGGACGAGTGCCCCGGTGGGTACTGCTCTAACGGGCG
GACGCATTTCGACCTCAGCGGCGCGGCCTTCGGCCGGATGGCGGTTGCCGGGGGL
GGAGGGCAGCTGCGCAACCGTGGAGAACTTCCGGTCATCTACCGGAGGTAATAT
CTGTCGCTCTTGCAGTACTAATGCTTGCAGTGTGTGTTGTGTGTGTAATTCTTGAT
TCACTCCACTGGTTTCTAACGGTCCGGTTCTATTTTGTCATTTTGCGATTATATCTT
ACTTAATTAAATTAATGGATAATTACACCCCTCCCCTCTTGTGTTGATATAATTAC
ATTTAAACTCTTGTGGTTTGAAAAATTATATTTAACACTCCTGAATTTTATTTCAG
TATAACAAATAAGTTTCTCAATTAGTCAAAATTCACAAAATTTGCTAATACTTATA
GAAAAAATTGAATGAAAATTGATAGTTACACTCGATTGATTTATTACTGACTTGT
TGTAGGTTAAATAATTTTTTCGGCTAAACTACTCTTATATAGGTGAAATATGTCTC
CTAACATGCATTAATGTGTGGAGACCTATGAGGATAATTTGAACATAAAAAAAAT
TATTATAAAAAAAATTATTTGACCTACAATAAGTCAGTAATAAATCAATCGGGAG
AAATATAATTTTTTTTGTTAATATTAGCAAATTCGCTGAATTTTGACTAATAGAGG
GACTTATTTGTTAGATGAAAATAAACATCAGAAGTATTATATGTAATTTTCCAAA
CCATATGAGTGTATGTGTAGTACATCAACTCTCAGGGAAAGGGAGCATAATTATC
CCTTAAATTAATTACAAACTTAAATTCGCTTAGTCTTACTTTTAACTATTAACTAA
CATTTCTTTTAATTATATTTTAATTATAGAAATAATAGCAATAAATATGAATTTGG
AAGTATTTTTTATATCAATCTTTATTATTTGATAATATAATTTTTTATAAAAATATA
AATAAACTATAAAATTTGATTTTACATTTATTTACCAGGTAAGTAAAAAGTAGAT
TGTGAATATTCAATGATGGGTCCCAAAGTGTATTTTGAAGTAATTATTAATAGTC




ATCTTCCAAGTGACCCACACTATCATAAATGATACTACCATAAGAAATTTTTACCT
TGCATCCGCAATTTTCAATTCAAATTCAGTTCCATTTTACCCCAATCAATTACACG
ACAAATATAATATATTTAAAAGTATGATTAATATATAATTAAGGAGAAATAATCA
ATTACGCGGTAAATGTATCACACATATTTTGTGATCAATTTGGTTCAGCCTAACAT
GGTTTGGGTAAAAAAATCTCCTCGCGTATGGTAATTGTTCTTATATACAGTAACTA
TTAATAATGTTTGTGGGTTCGATTCTCTCAATCGATTTAACATTCAGTATATGGGT
TATTTGTAGTCTATATTTTTCGGAGTATGCTTTAGTCTATGCCAATAATTGAAGCC
GAACCCGTCCGAACTTCTTTTTATTACATTGATACTCACTGTGGTCAGATTTCATT
TGATGTTATAGTTGTAATTACAATTATACTTCTAATTCAGTAATAAAAATTTGGGT
TAAATGCAATTTATTCCCTCGTGAAGGAAAGTACTCCCTATCAATAGTTCATATA
GAGTACTATTTGCTTCATTTTTCACAATATAGGGGATAATTTACTATTTATTTTTAT
ATAATTTTTTTTGCTCATTTCTCATGTCACATGAGTAAATTTATTTTTACACTAACA
TCCTTTTAGTTTTACACATTTGGATCTAATTTTGAGGTTGTGAAATGCTTTTATTTG
TTTATTTGTGAGTTAAAAGTGTGCTGCAGATTCGCAGCACATGAGAGGAACAGGC
ACACATGTCTTTACCTTTTTGGTCAAACTTTTACGGCACCAAATGAGGTTCAGATA
TTTTAAATAATTCAGACAATATTCTGCGTCCATTTTACCGGAGACAAATATTTATG
GACTATAATTGACGCCATTTGCATTGTTTTCTGTATATATATTTTATATTTGTACTT
ATGTAAAAATTACATTATTATTTTAGAATTAAAAAATAAATTAATACGTAATGCG
TATGTGCTGAATGGAGTAGAAGATGTATTATAATTTAAAAAAGGAAAATTCAGGT
CTGTTTGTTCCGTGCGTAATATTACTGTGCGGGAGATTATATACGTTAAATAGAA
AAAAAATGAATTATTTGTGGATCTCGTACATTAAATTTGTACATTTGAAACGACTT
TTGGATAATGTGCGTGGTAAAATTTGATTATGACCGTGCAGGACTCCATGCAAGT
ACCCGGGGAAAAACATCGCGTTCCATGTTAACGAAGGATCGACTGATTATTGGCT
ATCGTTGTTGGTCGAATTTGAGGATGGAGACGGCGACGTTGGATCGATGCACATA
CGAGAGGTATTTTGATTTCGATTTATTTTGATATGGTTTTTCGTTTCGGATCTTATA
TACACAGACGCCACACGTGTAGAGGACTTCCTTTAGATAAAATAAATGACTTAAT
TTTGGTGTATCAGTTAAAAGGAAGTAAAACTGCAATAGAATTAAAAATAAATAGT
GAGATTGGGAGCATAAAACTATTCCTTTCTTGTAGATGAATTTTGGCATAGTCAA
AAGAAGAAGCTTTTTCAGGGCTCTTTTGCTTTAGAAGAATGAATCACATGAAATG
GAGAGGAAATGTTTGTTTGTTTTTGTAAAGGGATTTGATTGAGGGGGTGATGTTTT
TCTCCTCTCCAAACTGTTTTCCCACTTGCATTTGTGGTTGAAAAAGCCTCCACTTT
CCCCTTCTCTAATGCCCAATGTCTCCTACTCTTAAGTGCACAATACACAAATCCCA
CCACTTCATTTTATGAGTGCTTAAAGTTTCCCGTACAATAACACCTCATTCCACCT
CTCTATTGTGTTGGTGAAAATATCATACCCTTGAATTAAATATATAGTGTATATAT
ATTAGGATAAATTACATCGATATTTTTTTTGAAATTAAGTGAATTATATATATTTA
TTGTTATTTGTAAAATTACAATTATACCCTTGATCGAGGTTGTAATTGTATTTTAC
GTCAACACTCCTTCAGTGGTAAACAACTTATATCGGCACTCTTTGAGATAATTATG
CAGATATGTACCAGTTTAGAGGTTGTACTTGTAATTTTACAAAATATATAGAGTG
TTAGTGTACGTCAATCTGACCTGAAGGCTGTTGATATAATTCACCTTGTATTTTAG
AATCCACTATTGAAATAACCAATTAGTATTTTCATATTAATTTAATTTTGGAGTTC
AATACTAATAACTCCAACGAATGGCTTCTGACAACCCACATCTATCCTTTTACCA
GGCTAACTCGAACGAATGGCTGGAAATGACGCACATATGGGGCGCGAATTGGTG
CATTATCGCCGGACCCCTACAAGGGCCATTCTCCGTGAAGCTTACGACCCTTTCG
ACCGGAAAAACCCTCTCGGCAAGGGACGTGATTCCCAGGAACTGGACTCCCAAA
GCCACTTACACCTCGCGTCTCAACTTCAGACCCACGTAGTAAAGTTTATATGACA
ATTAAAAGCAGAGTCTTACTTTTATTAATTCCCATTGATACCTAAAGTTCAGCTCC
TGGTCGGTCCTCTTTTTTCTTTTTAGATTAAAACAAAAGGGAAAAGATAGCCAAG




AAAATGGCTAACTTCTTTCTCTTCTCACCCAATGGTTTCCCCTACACTATGTGTAG
TGTGTGAAGTCCTTGTAAGTGTTTGCTAAAATTGTAGTGTCATTGTAGCCCTCTCC
AAAGGAGAGAGTGCGCTTTAAAAGTGGGAAAATGTAATAGTATTATAGTAGTAT
GTCTGTTTTTGTGGGAATTAGGTATAGTTGGTTTGTGGGTGCTCTTGTTTTTTCATA
TTGAGTTATGGTATTGTAAACTTTGTATGTTGTTTGCTTGCTTTCTAGGAAAAAAG
TGGATGGTGTGGGACCTTTCAACCATCCTTGTCTTGCTCACTCTCTCTTGCTTTTTG
TTTATCACTAGTAATTGTGGCACACACTACGTACCTGTAATGTAATAATTATTAAT
TATATTTTCTTAAAAAAATAATAATAAAAATTAAGAAATACTGATAATTATCTGA
AATAAAGCAATTTTGAAAAAATAGTTCTTCTTGTAAAAAACCAGCTGATAAAAAA
TGAAAGACAGTTGAAATGATTATTTTTGTGGGGATTATTTAATTAAGATCAAAAG
AAGAAAACAATTATTACACTTGTGAACTTCTAAGTCATACATAATCATACCCATG
TAAGCACACATGTTTGTCAGTTATCTTCAAGACATAATAAATAGGGTTATCTTATA
TAAAAGAGGGTTAAACCAATCAAAATTTCAATATAATAATCACGGGAAGAAATA
TATATATATTATAATTAATTTCTATGATTAAAAATTTTAAAAATTTTGTTGCAAAA
ATTAATTAAAAATAGCTGCATAACGGCTAGCTATTTGTTGTTGG



