
IDENTIFICATION 

Species: Helianthus annuus 

Locus: HanXRQChr17g0553561 

Gene Model: HanXRQChr17g0553561 

Description: HanEXPB-07 

Family: Beta Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Hannuus_r1_2  

KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05101  

EXTERNAL RESOURCES 

https://www.heliagene.org/  
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GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>HanEXPB-07 

MVFVTSNLTRIVLWWFTTVVFWCSEISGAKVKHVTSSHWLPATATWYGSPEGDGSD

GGACGYGSLVDVKPFRARVGAVSPILFKGGEGCGACYKVKCLDKSICSRRAVTVIIT

DECPGGYCSGGKTHFDLSGAAFGRMAVAGDHSQLRDRGVLNIVYRRTPCKYPGRNI

AFHVNEGSTNYWLSLLVEFEGGDGDVGSMHIREAHSTEWLKMSHVWGANWVIVRG

PLRGPFSVKLTTLSTGRTLSARDVIPGNWAVKATYTSRLNFSP* 

CDS (coding sequence) 

>HanEXPB-07 

ATGGTGTTTGTTACATCGAATTTGACCCGCATTGTGTTGTGGTGGTTTACGACGGT

GGTGTTTTGGTGCTCGGAGATCTCCGGTGCGAAGGTGAAACATGTTACTAGCTCA

CATTGGCTTCCGGCCACTGCCACGTGGTACGGCAGCCCCGAAGGCGATGGCAGCG

ATGGTGGCGCGTGTGGGTACGGATCTCTGGTGGATGTGAAACCGTTTCGGGCGCG

TGTGGGAGCAGTGAGTCCGATTCTGTTTAAGGGTGGTGAAGGGTGTGGGGCCTGT

TACAAAGTGAAGTGTTTGGATAAATCGATTTGTTCCCGCCGGGCCGTGACGGTTA

TTATAACCGATGAATGTCCCGGCGGATACTGCTCTGGTGGAAAGACACATTTTGA

CCTTAGCGGTGCCGCTTTTGGTCGAATGGCGGTAGCCGGTGACCACAGCCAGCTT

CGTGACCGTGGTGTGCTCAACATTGTTTACCGCCGAACACCGTGTAAATACCCTG

GTAGAAACATCGCCTTTCATGTAAACGAAGGATCCACGAATTATTGGCTTTCGCT

TTTGGTCGAATTCGAGGGTGGAGATGGTGATGTTGGATCTATGCATATAAGAGAG

GCGCATTCGACCGAATGGCTAAAGATGAGCCATGTTTGGGGTGCAAATTGGGTGA

TTGTGAGAGGACCACTCAGAGGACCATTCTCGGTCAAACTCACCACGCTCTCGAC

CGGAAGAACTTTGTCGGCAAGAGATGTAATTCCAGGCAACTGGGCTGTTAAAGCC

ACGTATACCTCGCGTCTTAACTTTTCTCCCTAA 

Nucleotide 

>HanEXPB-07 

CCCCAGTAGTTCTGACACTGTGGAACTCTAACTCTGTTAACCCACTGTCGGCACTC

TCTTTCTCTCTCTAATTTGCCTCTTAACTGTACCTTGTGTTCTCCGTCACCGGCCGG

ACATTTTCTCCGACACGGTTGTCAGTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTTCACAA



TGGTGTTTGTTACATCGAATTTGACCCGCATTGTGTTGTGGTGGTTTACGACGGTG

GTGTTTTGGTGCTCGGAGATCTCCGGTGCGAAGGTGAAACATGTTACTAGCTCAC

ATTGGCTTCCGGCCACTGCCACGTGGTACGGCAGCCCCGAAGGCGATGGCAGCG

ATGGTAAATAAAGTTTTACTCGTTTATGTTTTAATTAATTTCTGGGCAATTTCATA

TATCCTCTTTATTAAACTTGTGTTTTGTAATAATAGGTAATAAGTAATTTTAGAAT

TTAGAGATGATATATGAAATTCCCACGGTAATTTGACTCATTTATGTTTTAAGTAT

TTTTACTGATGAAATGTCAATTGTCTAGTTCATTTTCATTAAACCGGCTCGGATTT

TAGCCAGAGCGAAGTACAGAAGGGGGGGGGGGGGTTTGCTCAGTAGTGTTATAC

ATATAGTTTTCGTATAGAAATTTTGGCTATATACATTTTCGACCCCCGGTTCTATA

GAAATTTTTGGGTATATACGTTTTCGACCCTCCGTCATTCGGGACAAGTTTCGCCA

CTGATTTTAGCTACCATTAGTGCAACCGGAACCTTTTTTTTTATCGAGGGTCACAA

TAAGGCTTTTTTTTTTTTTCTTGATCGGCTATAACTAAAGGATCCAAATAATGTCT

TATATTATAAAAGTAAAAAAAATCAAATTTAATATATAAAAATTCAACAATTTCT

TGTGGGTTAAAGGACCTCTTTACAATGCTTTGTTCCACCTTTATTTTAGGACAGGA

TTTTAGGGGATATATGTGTTCCTAGTTAAAAAATAAAAATAAAATAATATAAGTA

AAAAAGATAAATTGATAATTTTGTGTGTGTAAGAAACTAATTCTACTTGCGCAGG

TGGCGCGTGTGGGTACGGATCTCTGGTGGATGTGAAACCGTTTCGGGCGCGTGTG

GGAGCAGTGAGTCCGATTCTGTTTAAGGGTGGTGAAGGGTGTGGGGCCTGTTACA

AAGTGAAGTGTTTGGATAAATCGATTTGTTCCCGCCGGGCCGTGACGGTTATTAT

AACCGATGAATGTCCCGGCGGATACTGCTCTGGTGGAAAGACACATTTTGACCTT

AGCGGTGCCGCTTTTGGTCGAATGGCGGTAGCCGGTGACCACAGCCAGCTTCGTG

ACCGTGGTGTGCTCAACATTGTTTACCGCCGGTATTTTTGCTATTCTTTTGCGGCT

ATACTTATTTAACGGTCTTCTAGTTTTCTTTTTTGTTTTTTTGTGTTTAGTTTTTTTT

TGTTGAAAAGAATTATTTAGTTAAATGACCTCATTCTTTCAATATATGTCATTAAA

AGCCCACCACAATTTTGGAATGACGAAAACCACCCTATTTAATATTGTGGATGTT

TGCTACTACAGGTAAAAGAATTAAAAATTCATATAAATAAAATGTATTTAATATT

AATAAAAGTTTTGTTTTTAAATTCTATATGTATCTTAATTACCGTTAAAATTATTG

AATTCGATCTAACTATGGCATTTTATTTTATAAATTGTAGAACACCGTGTAAATAC

CCTGGTAGAAACATCGCCTTTCATGTAAACGAAGGATCCACGAATTATTGGCTTT

CGCTTTTGGTCGAATTCGAGGGTGGAGATGGTGATGTTGGATCTATGCATATAAG

AGAGGTAAGCTTTTCATAATTGGTTTTTTTCTCCTTTCGGTTCAGTTTCGAGTCGTA

GTCAAATTTAGTTACAAAACCGATTCGATTAACTAACACAGCAAGTAAGGAATAA

GTTAAGGAGTTGAAGAATGTGGTTTGTAAAGATGGGCAAAATAGTCAAAAGAAA

CTACTTTATAAGCAGCTTTTTAAATAAATAAAACACACTCTTTCATAAAAGAAGC

ATGTTGATATCCGAATATGTCGGATACACTCTTGTACCTTAACGTACAACCTTTTA

CAGCATAGAGTACAAGTTGTTAGAACTACTATGTAGTTGTTTTTGGTTCTTGTGGA

TCTCGTTATAACTAGAATAATACAGAAAACTGAAACGTACTGCACATAATAATAT

AATAATAAACGAGATATTTATTTTTAAAGCCCATAATATCATAATCATAAAAATA

ATATAGTTGTGTATCCATTAAGTCAGAAAAATATATTTGATTAATCAACTTAAAG

TCGTTAGTGGCGGTTTTATTGTGATCCAAGTGCTTTCCCATTTTGTGCTTGATTGAT

AAATTTTGAATTAATATATTGTACCACTTATTTCCAACCAGCATTTCTTTTTTCAGT

TACTATTTTTTAAATATTAAATTATTAATAATAATATCATTTTGGGATCAAACAAA

AATATGAATTAAAATAGCACAAGCGGGGTTTGAGTTTTTAATTTTAAGGCTACAT

GATCTCATTAGTTTGTTGGGTATTGATGGGATCTCATTTGATATCAATAATGGGTT

TTCACGATAAAAAAAAATGTTAGCTCTGATTTGTCACGTATTCATATTGGGTTAG

ATATTGAGTGTGTTTATGTGTGTGAATCAACAGGCGCATTCGACCGAATGGCTAA

AGATGAGCCATGTTTGGGGTGCAAATTGGGTGATTGTGAGAGGACCACTCAGAG



GACCATTCTCGGTCAAACTCACCACGCTCTCGACCGGAAGAACTTTGTCGGCAAG

AGATGTAATTCCAGGCAACTGGGCTGTTAAAGCCACGTATACCTCGCGTCTTAAC

TTTTCTCCCTAACCGAAAAAATCTTAATCAAAGGGTTCTTTCTGATATCCCAAAAT

GAAAAACATAAAAAAAAATGTTTTTCTTACCTTTATAAATTTGACATTATAAAAT

AAGAAGTAAATCCCCATATTACCCTTTTCATCCCAAGGTTAGAAAGGTAATTTTA

GCCTCACCACACCAATATATCCGTTATCAGTTGGGTGTTTTTTTCTCTGGGAGATG

AAAATGGAAAAAAGTAACCGTTGGGAGTGGGTACCGTTTGGCTTTATGTATGGTG

TGTGCAAGTCAAGTGGTTATATTGTAATTTAGTGTTGGTTTGAGGGTATTTTGCAG

CCCCTCTCCAAAGGGAGAGTGAGCGCGCTTTTTTTCTTTTTTCTTTTTATATATGTA

AAACTTTGATAGGGTGCGAGGTTGTGTGGGCCTTTTGGTCATTTCAAATAGGTTTG

TGTTGGGCCCTATGTTTGTTTGGTTGTTATGTGTAAGGTGTTGAATCAATGAATTG

AATGTAATATGTAAAACCTTTGGCTTCCTTTTTATCATTTTGTGTTTTATCATAGAT

AACTTAACAACTAATAAACTACCTTTACATAACTAAAGAATTGACTT 




