IDENTIFICATION

Species: Ricinus communis
Locus: 29983.m003217

Gene Model: 29983.m003217
Description: RcEXPB-01
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Rcommunis_v0_1
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T01087
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Query seq. carbohydrate binding site 4 A

Specific hits Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits *
Name Accession Description Interval E-value

[+] DPBB_EXPB_N d22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 30-153 4.88e-70
[+] Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol PI, PIl and Plil from Lolium perenne 161-237 454826

MQFLALYIVVFLKCFVVYGQVHHRVTDLHWKPATATWYGSPDGDGSDGGACGYGS
LVDVKPLKARVGAVSPILFKNGEGCGACYKVKCLDKSICSRRAVTIIVTDECPGGYCS
NGRTHFDLSGAAFGRMAITGESGQLRNRGELPVTYRRTPCKYPGKNIAFHVNEGSTN
YWLSLLVEFEDGDGDVGSMHIREAGGSEWLEMNHLWGANWCIIGGPLKGPFSVKLT
TLSTGRGLSARDVIPRNWSPKATYTSRLKFYPN

CDS (coding sequence)
>RcEXPB-01

ATGCAGTTCTTGGCCTTGTACATTGTTGTGTTCTTGAAGTGTTTTGTTGTTTATGGA
CAAGTTCATCACCGTGTAACTGACCTACACTGGAAACCAGCCACCGCTACATGGT
ATGGTAGCCCTGACGGCGATGGAAGTGACGGAGGGGCATGTGGGTACGGGTCCT
TAGTAGATGTGAAGCCGTTGAAGGCAAGAGTTGGCGCAGTGAGCCCAATACTGTT
CAAGAATGGAGAGGGGTGTGGGGCATGCTACAAAGTTAAGTGCTTAGACAAGAG
CATATGCTCAAGGAGGGCAGTGACCATAATTGTAACAGATGAGTGCCCCGGTGG
GTATTGCTCCAACGGTCGAACCCACTTTGACCTAAGTGGTGCAGCCTTCGGTCGC
ATGGCTATAACCGGTGAGAGTGGTCAGCTCAGGAACCGAGGAGAGCTCCCTGTC
ACTTATCGCCGGACACCATGTAAATATCCGGGGAAGAACATTGCCTTCCATGTTA
ACGAAGGTTCAACAAATTACTGGCTATCTCTTCTAGTGGAGTTTGAGGATGGTGA
TGGTGACGTTGGATCTATGCATATCAGAGAAGCAGGTGGCAGTGAATGGCTAGA
AATGAATCATCTATGGGGTGCAAATTGGTGTATTATTGGTGGACCCTTAAAGGGA
CCATTCTCAGTTAAGCTAACGACACTATCAACAGGAAGAGGACTTTCTGCTAGAG
ATGTTATTCCAAGAAACTGGTCACCAAAGGCTACTTACACCTCCCGCCTCAAATT
CTATCCTAATTGA

Nucleotide
>RcEXPB-01

CGCTACACATAAACAGCAAATTTACACTGTCGGCAAACTTCTTTTTTAGACTGCTT
TTTAACGTTTTTTCTTTTGTCCGCCGCTCGCCGTGAAAGTGACACTCCACTGGTGG
TGGTTATAGTGGTGGCGGCGGCGGCGGCTGGTTTCTCTTTTTTTTTTTTTCTTTCTT
TCTTTGACTTGTCGTAACAATGCAGTTCTTGGCCTTGTACATTGTTGTGTTCTTGA
AGTGTTTTGTTGTTTATGGACAAGTTCATCACCGTGTAACTGACCTACACTGGAAA
CCAGCCACCGCTACATGGTATGGTAGCCCTGACGGCGATGGAAGTGACGGTAGG




TCTCTCTTGTTATTTTATTCATCTTCTTCTTGCTGCTCTAATAGCTATTGCATTGTA
GTTTGGATCTTTTCTTTCAGTGGGTCTTGTTAACTCAGTGAGTTAAGTTGGAATTT
CTGAATTTTAAGCTTGTTTACTACTATGTTAATTTTTGTTACAGCTGTATGTGTTAT
GGCAAGTCACGGTCCAATTCTAGTTTACCCAGTTCCTGCTTTAGAATGCAAAGTTT
GGACCTTTATGGCATTTATAGCCCAGCATTAAGTTTTTAGAATCGTTTTTCACTCT
TTCACTAAACCCCAACTCCCATCCATTTCTTTACACAATACCCGAAGAGAAAAAG
CACAATTTTTTTATCCACTAGTTGAATTGTGGGACGCTTATCTTACTATTCATACA
TTTTATTGAAAGGCTAATGTATTAGTAAAAAAATTGAGAGGGTGTAAAAAATTGC
TTCTAAAATGTCCAAAATGTGTACAAGTTCTTGAGAATTACTAGTCAATTATGTA
ATAACTAAAAAGTAATCATACACATGCTTTGTGCAGGAGGGGCATGTGGGTACG
GGTCCTTAGTAGATGTGAAGCCGTTGAAGGCAAGAGTTGGCGCAGTGAGCCCAA
TACTGTTCAAGAATGGAGAGGGGTGTGGGGCATGCTACAAAGTTAAGTGCTTAG
ACAAGAGCATATGCTCAAGGAGGGCAGTGACCATAATTGTAACAGATGAGTGCC
CCGGTGGGTATTGCTCCAACGGTCGAACCCACTTTGACCTAAGTGGTGCAGCCTT
CGGTCGCATGGCTATAACCGGTGAGAGTGGTCAGCTCAGGAACCGAGGAGAGCT
CCCTGTCACTTATCGCCGGTATGTAATGTACTATGTTGTCTTACTTTTGTGTGTGTG
TACTACTTAAGTTTGGTCCTTTTATTTTTATTTTTTATTTTTCTATAATTCTTTAGTT
TAACGGTCTCTGTTTATTTTGTTTGTCATTTTTATTTTGTCACCTTTGGTTTATTCTT
TAAGTTGATATTATTATTTTTCTTCAATTGTTTCTTTCCTAATTAATGGCTTTGTCA
TCGAAAATGACCAAAACGCCCCCTAGTTTTCTTGATAATTCTTTGTCTCTACCTAC
CCTGGAACTGTAGGCAAAGCAATTATTAAAAGAAATTAATGAAAATGAATTGTGT
TTCCCTCCATTAATTTTTTTTTCATGCTTGTAGGACACCATGTAAATATCCGGGGA
AGAACATTGCCTTCCATGTTAACGAAGGTTCAACAAATTACTGGCTATCTCTTCTA
GTGGAGTTTGAGGATGGTGATGGTGACGTTGGATCTATGCATATCAGAGAAGTAA
ATATACTCTACTCTTCTCCTTCACTTTCCATTCACTGGCACTTTTGCTTCTTCATTC
I TTTTGGGTTTACGGAGAGGAGACTAGAGACGTTTTTTCTTTTTTAATTAATCCAC
TGACGACGAATTATATATAACAGGAGATAGTCATTCTTTATTCATATTAAGATTTA
GACTCGTCGGAGTATTTTATTGGTGAACAGAAAAATATATTATTTAGGCTCCAGA
GTGAGATACCAATTGCTTCTTGGGTCAATAAAGGGTAAAGGGTCTTTATTCTTTA
GTAGGTTCTTTCTAGTGCATGTTCTAAAGCCTGCACTTCCTCATTTACCTAAAAAG
AGCTTAATGGCCAAACGTGCTATTAAAAAAACAACAGAGCATATAAAAGGAATG
GAAATTACATGAAAGTAAAAGATAAGTATTTTGTTTAGAGTAGATAATTCCTATT
ATTGCGGATATGTTACCTGTTAATCATGTAGATTTGCTCAACACCACTCACTTCAC
TCCCACCACTTTATCAAGAAAACATTGCCTTAATGTTCCTTGCCTAATTAAATCCA
AGAAATATCCCATCTTGTATTATTTTATATAATCATGTTTCTCTAGTGGTGCCAAA
TTTCTGAAAAGCACTTTTGCCTACCTATCTTTTTAAATTTTCTATCATATATGATAT
GTCTTCAACAATTTCATTGATAATTGCATGTGACTTGGGGGCCACTCTGAAAAAC
TTCATATTCTAAGCTACTTCTCCATACATTGATGAAAAAGAGAAAGGTTGCAAAT
CTGTAGCTGTTGAAAGAAATAGCTAGACATACAAAGTTCATACTGTATTATTATA
TAATCTGAGTGGGTTTTAAACATGTTTATAATGGCAGGCAGGTGGCAGTGAATGG
CTAGAAATGAATCATCTATGGGGTGCAAATTGGTGTATTATTGGTGGACCCTTAA
AGGGACCATTCTCAGTTAAGCTAACGACACTATCAACAGGAAGAGGACTTTCTGC
TAGAGATGTTATTCCAAGAAACTGGTCACCAAAGGCTACTTACACCTCCCGCCTC
AAATTCTATCCTAATTGATATAACAATCTCCCAGTCTCTCTCCTCTTGGTCTGATT
CTGAAACTGCTTTGGAGAGAGTCAAGAAACAGGAAACAAGGCCTTGTGTTTTTAT
GCCAGAAAGCTCCTCTTGTCCCCTTTACACAAATCTACCCAATCTGTTCTTTTTTT
GCCCCTTTTCTTTTTATTTTTTTAGAAGAAAAGTAGCTCTTGGATTGCATAATGGC
ATCCATTGCTGTTTTTTCTCTTTCTGTTTTTGTTTTTCCTTTCTTTCTTTCCATTCTGT
TTTCAACCCTAAAGTTTGTATGTTTGTGCAAGTGTTTTCCGTAGAGGTAGCCCTCT




CCAAAGGAGAGAGAGCTAATAGTAATGTATTTTATAATGTTATTGGGGTATGAAC
TATGTATTTTTTTTTTTAAATCAATCTGGTCTTGC




