IDENTIFICATION
Species: Daucus carota
Locus: DCAR_013695

Gene Model: DCAR_013695
Description: DCEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05350

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Dcarota_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T05350

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon = Intron

DOMAIN ARCHITECTURE
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Query seq.
Superfanilies PLNO0050

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLN00050 super family 535 expansin A: Provisional 1-247 291e-140
SEQUENCES
Peptide
>DcEXPA-12

MEHFALNFFIILSLATVKCTYAQWTSAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYG
TNTAALSTALFNNGMTCGACFEIKCVNAGKWCLSGSIVVTATNFCPPNSALPNNNGG
WCNPPLQHFDLSQPIFQRIAQY KAGIVPVQYRRVACRKSGGIRFTINGHSYFNLVLITN
VGGAGDVVSVSVKGSRSNNWQQLSRNWGQNWQSNSY LNGQALSFNVKTSDGRSVI
SNNVAPSNWGFGQTFTGKQF*

CDS (coding sequence)
>DcEXPA-12

ATGGAACATTTTGCACTTAATTTCTTCATAATATTATCTCTAGCCACAGTGAAATG
TACTTATGCACAGTGGACTAGTGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGTGGTGATGCTT
CCGGTACAATGGGAGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTGTATAGTCAAGGTTATGG
GACAAACACAGCTGCTCTGAGCACTGCCCTGTTCAACAATGGCATGACCTGTGGA
GCTTGTTTTGAAATCAAATGCGTAAATGCCGGCAAGTGGTGCCTCTCAGGATCCA
TTGTTGTCACTGCGACTAATTTCTGTCCTCCAAACAGTGCGCTTCCTAACAATAAT
GGAGGGTGGTGTAATCCTCCATTGCAGCATTTTGATCTCTCCCAGCCCATCTTTCA
GCGCATTGCTCAGTATAAAGCCGGAATTGTCCCTGTTCAATACAGAAGGGTTGCC
TGCAGAAAGAGTGGTGGAATACGATTCACTATTAACGGGCACTCATACTTCAACC
TGGTGCTGATAACTAATGTTGGCGGTGCTGGTGATGTTGTTTCCGTGTCTGTCAAA
GGCTCGAGGAGTAACAACTGGCAACAATTGTCGCGCAACTGGGGCCAAAATTGG
CAGAGCAACTCGTACCTTAATGGTCAGGCCCTCTCTTTCAATGTCAAAACAAGCG
ATGGACGCTCTGTTATCTCTAACAATGTGGCTCCTTCTAATTGGGGTTTTGGTCAG
ACCTTCACCGGCAAACAATTCTAA

Nucleotide
>DcEXPA-12

ATGGAACATTTTGCACTTAATTTCTTCATAATATTATCTCTAGCCACAGTGAAATG
TACTTATGCACAGTGGACTAGTGCTCATGCTACCTTCTATGGAGGTGGTGATGCTT
CCGGTACAATGGGTAAGTACTAAACATTTGCTGTAGTGTTAAGTTGTTTTGCTGAT
TTCGACATTTAAGTCGAAAAATTCATTGATTTTAACGTTCTGGTGGGCTTGTGATG
TTCAGGAGGAGCTTGTGGGTATGGAAATCTGTATAGTCAAGGTTATGGGACAAAC
ACAGCTGCTCTGAGCACTGCCCTGTTCAACAATGGCATGACCTGTGGAGCTTGTT



TTGAAATCAAATGCGTAAATGCCGGCAAGTGGTGCCTCTCAGGATCCATTGTTGT
CACTGCGACTAATTTCTGTCCTCCAAACAGTGCGCTTCCTAACAATAATGGAGGG
TGGTGTAATCCTCCATTGCAGCATTTTGATCTCTCCCAGCCCATCTTTCAGCGCAT
TGCTCAGTATAAAGCCGGAATTGTCCCTGTTCAATACAGAAGGTATTAACCACAT
TATATTGCATATATTTCCACAGACAATTAGATTCCGAATTGAGACTAATTGAAATT
TATTCACAGGGTTGCCTGCAGAAAGAGTGGTGGAATACGATTCACTATTAACGGG
CACTCATACTTCAACCTGGTGCTGATAACTAATGTTGGCGGTGCTGGTGATGTTGT
TTCCGTGTCTGTCAAAGGCTCGAGGAGTAACAACTGGCAACAATTGTCGCGCAAC
TGGGGCCAAAATTGGCAGAGCAACTCGTACCTTAATGGTCAGGCCCTCTCTTTCA
ATGTCAAAACAAGCGATGGACGCTCTGTTATCTCTAACAATGTGGCTCCTTCTAA
TTGGGGTTTTGGTCAGACCTTCACCGGCAAACAATTCTAA





