
IDENTIFICATION 

Species: Boechera stricta 

Locus: Bostr.2902s0290 

Gene Model: Bostr.2902s0290.1.p 

Description: BosEXPA-04 

Family: Alpha Expansin  

3D structure: 

 
GENOME DATABASES 

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2  

KEGG:- 

EXTERNAL RESOURCES 

- 

 

https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Bstricta_v1_2


GENE STRUCTURE 

 

DOMAIN ARCHITECTURE 

 

SEQUENCES 

Peptide 

>BosEXPA-04 

MARRFTAVAVALLATLTVVASGHRLMSTGAATGAKDAWDNARATFYGDIKGGET

MKGACGYGNLFEQGYGLETTALSTVLFNNGATCGACFEIMCVDAPQACIKGAKPIRV

TATNFCPANYTKTESVWCNPPQKHFDLSLPMFLKIAKYKAGVVPVKYRRVLCPRKH

GGVKFQLTGNPYFLMVLVYNVGRVGDVAEVKVKGSKSGWFQMHRNWGQVWDTG

LKLTEESLSFKVTTSDGKFLNFDNVAPPNWQFNQTYDGKLNF* 

CDS (coding sequence) 

>BosEXPA-04 

ATGGCTCGTCGTTTTACGGCGGTGGCTGTAGCCTTATTGGCCACCTTGACCGTCGT

GGCCTCGGGACACCGACTCATGAGTACCGGTGCTGCCACTGGTGCCAAAGACGCC

TGGGACAATGCTCGTGCCACTTTTTACGGTGATATAAAGGGTGGAGAAACCATGA

AAGGAGCTTGTGGGTACGGTAATCTCTTCGAGCAAGGCTACGGTTTAGAGACGAC

GGCTCTAAGCACGGTTTTGTTCAATAATGGAGCCACGTGCGGTGCATGCTTCGAG

ATCATGTGCGTCGACGCTCCACAAGCGTGCATCAAAGGAGCCAAACCTATACGCG

TCACAGCCACCAATTTCTGCCCAGCAAACTACACCAAAACAGAAAGTGTTTGGTG

CAATCCGCCGCAGAAACATTTCGATCTCTCGTTACCGATGTTTCTCAAGATCGCTA

AGTACAAAGCCGGAGTTGTTCCGGTGAAATATAGGCGAGTTTTATGCCCGCGTAA

ACATGGTGGTGTCAAGTTTCAGTTAACCGGAAATCCTTATTTCTTGATGGTTCTTG

TTTACAACGTTGGACGTGTTGGTGATGTGGCTGAGGTTAAGGTGAAAGGTTCGAA

GAGCGGTTGGTTTCAGATGCATCGGAATTGGGGACAGGTTTGGGATACCGGCTTG

AAGTTAACCGAAGAGAGTTTGTCTTTTAAAGTCACTACAAGTGATGGGAAATTTT

TGAACTTTGATAATGTTGCTCCACCTAATTGGCAGTTTAATCAAACTTACGATGGC

AAGCTTAATTTTTGA 

Nucleotide 

>BosEXPA-04 

ATGGCTCGTCGTTTTACGGCGGTGGCTGTAGCCTTATTGGCCACCTTGACCGTCGT

GGCCTCGGGACACCGACTCATGAGTACCGGTGCTGCCACTGGTGCCAAAGACGCC

TGGGACAATGCTCGTGCCACTTTTTACGGTGATATAAAGGGTGGAGAAACCATGA

GTACGTTTATTCATTAAAAATAACATATATAAAATTTGATGATTTTTAAAAAAAA



AATCTGTTAATAATGTGTGGTTTAAAATTAGTATTATCCTTTGAGGAAAAAAGTT

GAATATTATTTTTTGATAGGGTATGTCGTATAAATCAATGAATTTTTTCAAACTTT

GTTTAGTAACTGAACTAATTATGTCATGCAACGTTGTGTTTGATCGTATCCAAATT

TATATTCAATGGAAAACTAAATATTTGATATAACAAGTCATACATATATATATTTC

ATATTTTTCATTGGTCAGTGTGTTCTATTGAATCTAAACCAAAATATCAATTTATG

TGTATACGTAAACAGAAGGAGCTTGTGGGTACGGTAATCTCTTCGAGCAAGGCTA

CGGTTTAGAGACGACGGCTCTAAGCACGGTTTTGTTCAATAATGGAGCCACGTGC

GGTGCATGCTTCGAGATCATGTGCGTCGACGCTCCACAAGCGTGCATCAAAGGAG

CCAAACCTATACGCGTCACAGCCACCAATTTCTGCCCAGCAAACTACACCAAAAC

AGAAAGTGTTTGGTGCAATCCGCCGCAGAAACATTTCGATCTCTCGTTACCGATG

TTTCTCAAGATCGCTAAGTACAAAGCCGGAGTTGTTCCGGTGAAATATAGGCGAG

TTTTATGCCCGCGTAAACATGGTGGTGTCAAGTTTCAGTTAACCGGAAATCCTTAT

TTCTTGATGGTTCTTGTTTACAACGTTGGACGTGTTGGTGATGTGGCTGAGGTTAA

GGTGAAAGGTTCGAAGAGCGGTTGGTTTCAGATGCATCGGAATTGGGGACAGGT

TTGGGATACCGGCTTGAAGTTAACCGAAGAGAGTTTGTCTTTTAAAGTCACTACA

AGTGATGGGAAATTTTTGAACTTTGATAATGTTGCTCCACCTAATTGGCAGTTTAA

TCAAACTTACGATGGCAAGCTTAATTTTTGA 




