IDENTIFICATION

Species: Chenopodium quinoa
Locus: AUR62017327

Gene Model: AUR62017327
Description: CQEXPA-41
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T05764

EXTERNAL RESOURCES
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Cquinoa_v1_0
https://www.genome.jp/entry/T05764
https://www.cbrc.kaust.edu.sa/chenopodiumdb/
http://quinoa.kazusa.or.jp/index.html

GENE STRUCTURE
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Legend:

Exon — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE
Query seq. ww—u

Superfanilie POHE]

Llst of domain hits

Name Aeensslan Description Interval E-value
I+] PLN00193 super family expansin-A; Provisional 26-261 6.20e-92

SEQUENCES
Peptide
>CqEXPA-41

MRFSLFISVVAVLGTVQLSNGYAMNYKPSKWSYAHATFYGDDSASETMGGACGYG
NLFNNGYGTNTAALSTVLFNNGYGCGSCYQIMCIGSKWCNSRGYGHGPTSITVTATN
LCPPNWAQDSNAGGWCNPPRAHFDLSMPAFKKLAFWKAGIVPVQYRRVPCVKKGG
IRFSLQGNNYWLLTTVMNVGGAGDIAKMWVKGSRTGWISMSHNWGASY QAFAQL
GGQCLSFKIQSYSTRETIVAYNVVPPYWSISMTY QAIVNFR*

CDS (coding sequence)
>CqEXPA-41

ATGCGATTTAGTCTGTTCATTTCAGTAGTGGCAGTATTAGGAACGGTGCAATTGTC
AAACGGATATGCTATGAATTATAAGCCAAGTAAATGGAGCTACGCACATGCAAC
TTTCTATGGTGATGACAGTGCCTCTGAAACCATGGGAGGAGCATGTGGATATGGA
AATTTGTTCAACAATGGGTATGGAACAAATACAGCTGCATTGAGCACAGTATTGT
TCAACAACGGATATGGTTGTGGTAGTTGCTATCAAATAATGTGTATCGGATCAAA
ATGGTGCAATAGTAGGGGTTATGGCCACGGCCCGACTTCGATTACTGTCACGGCC
ACAAATCTATGCCCTCCAAATTGGGCTCAGGATAGCAATGCTGGTGGCTGGTGCA
ACCCTCCTAGAGCCCACTTCGACCTCTCCATGCCTGCATTCAAGAAACTTGCCTTT
TGGAAGGCTGGCATTGTTCCTGTCCAATACCGAAGGGTTCCATGTGTTAAGAAGG
GAGGCATAAGATTTAGCTTACAAGGAAACAATTATTGGTTACTAACGACGGTAAT
GAACGTTGGTGGTGCGGGTGACATTGCCAAAATGTGGGTGAAAGGTTCAAGAAC
CGGATGGATTAGCATGAGCCACAATTGGGGAGCTTCATACCAAGCCTTTGCTCAA
TTAGGAGGCCAATGTCTTTCCTTCAAAATCCAATCTTACTCTACTCGTGAGACTAT
TGTTGCCTATAATGTTGTCCCACCTTATTGGAGTATAAGCATGACTTATCAAGCTA
TAGTCAACTTTAGATGA

Nucleotide
>CgEXPA-41

ATGCGATTTAGTCTGTTCATTTCAGTAGTGGCAGTATTAGGAACGGTGCAATTGTC
AAACGGATATGCTATGAATTATAAGCCAAGTAAATGGAGCTACGCACATGCAAC
TTTCTATGGTGATGACAGTGCCTCTGAAACCATGGGTATATATCATTAAATCATTA
TTTATTTGATTTATTTTATTTTATTTTATTAGTGTAATCCTTTATATACATGATGTCT
AACTTCTATTTCCATCATATAATTAGTGATGGTGATTATTTTAACCCTCAAATAGC




TTATTTAAATACTAGTGCTACATTAAGGTTAATCACTTAAAGAATTGTAGTATCTA
TGTTAGAATACATAATTTTTTATGTAATATGAAGTATGTTTAGATTTATGAGAAAA
ATTACTATATTTGATGATTAACTAATAACACTATTAACTTATAGACATACATGTCA
TCTCTCTTTATTTTTGATTGAGCCTATTAGGCTATTACCTATTTTCATAGTTTTTAA
CATAGTGAAGTTTTTCAACTATTATTATATGAAATGCTGATTTTTAATTTATATTA
TATATATAGGAGGAGCATGTGGATATGGAAATTTGTTCAACAATGGGTATGGAAC
AAATACAGCTGCATTGAGCACAGTATTGTTCAACAACGGATATGGTTGTGGTAGT
TGCTATCAAATAATGTGTATCGGATCAAAATGGTGCAATAGTAGGGGTTATGGCC
ACGGCCCGACTTCGATTACTGTCACGGCCACAAATCTATGCCCTCCAAATTGGGC
TCAGGATAGCAATGCTGGTGGCTGGTGCAACCCTCCTAGAGCCCACTTCGACCTC
TCCATGCCTGCATTCAAGAAACTTGCCTTTTGGAAGGCTGGCATTGTTCCTGTCCA
ATACCGAAGGTAATAAACTAAGCTATACACCGATCCTACATGTTCTTTTTTTTTTT
[TTTTGTTTTTTTTTTGCTAAACCTAAGCTACATACTACAGAGTATTATGCATTAG
AAGTTTCCCTTGTAAGGAAGGTCCCCTAATAGCCTCTGTTTTTCTAACCTCTTTAT
AATAATAATAATAATAATAATAATAATAATAATAATAATAATAATGAAAAAAAA
GAGCTACATACTATTTGTTTTTAGTATTATTTTATAAAAGTATCATTAATTAATGC
TCTCGACCTATTTTAAAGCTTTATTATTTGGATACCACTTTGAATCCAAGTTAAGT
TAATATACAAAGCATTATAGTTTAATTTTGTATTTTATGTCAAAACATACTTTTAT
CTGTATAAATTCATTTATAATTAATTTTATATTCATTGGTGACGGAATAGGGTTCC
ATGTGTTAAGAAGGGAGGCATAAGATTTAGCTTACAAGGAAACAATTATTGGTTA
CTAACGACGGTAATGAACGTTGGTGGTGCGGGTGACATTGCCAAAATGTGGGTG
AAAGGTTCAAGAACCGGATGGATTAGCATGAGCCACAATTGGGGAGCTTCATAC
CAAGCCTTTGCTCAATTAGGAGGCCAATGTCTTTCCTTCAAAATCCAATCTTACTC
TACTCGTGAGACTATTGTTGCCTATAATGTTGTCCCACCTTATTGGAGTATAAGCA
TGACTTATCAAGCTATAGTCAACTTTAGATGA




