IDENTIFICATION

Species: Nicotiana sylvestris
Locus: XP_009804397

Gene Model: XP_009804397.1
Description: NsSEXPA-21
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/?term=Nicotiana%20sylvestris
KEGG: https://www.genome.jp/entry/gn:T05026
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GENE STRUCTURE
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Query seq. h
Superfanilies PLN0OO50

SEQUENCES
Peptide
>NSEXPA-21

MAIFATFSILSMANYATFSILSLFFIIFLSFCINESFADNGGWQSAHATAYGGGDASGT
MGGACGYGNLNSQGYGTNTAALSTALFNNGLTCGACYELKCNNDGKWCISGTITVT
ATNFCPPNPSLPSNNGGWCNPPLQHFDLAQPAFLKIAQYKAGIVPVSFRRVPCNKKG
GIRFTINGHSYYNLVLVTNVGGAGDVHSISIKGSKNGWQSMSRNWGQNWQSNSYLN
GQSLSFQVTTSDEKTVTSYNAAPANWQFGQTFEGGQF

CDS (coding sequence)
>NSEXPA-21

TTCTCTAATTAATATATCATTTCTCTAACATTAATTACCTGAAAACTTCTTCTTCAC
CAATGGCTATTTTTGCAACATTCTCCATTCTTTCAATGGCTAATTATGCAACATTT
TCCATTCTTTCTCTTTTTTTCATCATCATCTTCTTAAGCTTCTGCATCAATGAGAGT
TTTGCTGATAATGGAGGGTGGCAAAGTGCTCACGCCACAGCCTATGGAGGGGGT
GATGCATCTGGCACTATGGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTGAACAGCCAAG
GTTATGGAACAAATACTGCAGCATTAAGCACGGCTCTATTCAACAATGGTTTGAC
ATGTGGGGCTTGTTATGAACTCAAATGCAACAATGACGGCAAATGGTGCATTTCT
GGTACCATTACTGTCACTGCTACAAATTTCTGTCCTCCTAATCCATCTCTACCTAG
CAACAATGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTTCAACACTTCGATTTGGCACAGCCT
GCTTTCTTGAAAATTGCTCAATATAAAGCCGGCATCGTCCCAGTATCTTTCCGCAG
GGTGCCCTGCAATAAGAAGGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGCCATTCCTAT
TACAACTTGGTTTTGGTGACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAATTTC
CATCAAAGGGTCCAAAAATGGATGGCAATCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAA
CTGGCAAAGCAATTCATATCTCAATGGCCAAAGTCTTTCATTTCAAGTAACCACA
AGTGATGAAAAAACTGTCACAAGCTACAATGCTGCACCAGCTAATTGGCAATTTG
GCCAAACTTTTGAAGGGGGTCAATTTTAGAGAGGGCATCAACTTTTATATACTGA
TAGTGTACAAAATTATTACTCCTTTTAGAAATAACCACTATTTGTGA

Nucleotide
>NSEXPA-21

ATTAATAGAACTTAGATATGACCATATAATTACAAGATTATTGGATCTACTACCTT
CCAATTTTCCATGATGTTGCCTACCTAATTAGCACTATTTTAAGTGAAGCAGAGA
ATTTTTTTTATAATTTGACATGAATCCATTTAAATAAATAAAATAATAATAGAAA



AAAGGTATATGAATGAAGGGAAAGCTATAAAGATTTGAGAATTGCATGTGCTTGT
AGGATCTTAAGAAAAATATCAATCGGTAGTTCGTTCAGAACAACTGCATGTGCAA
TTTAGTCGTCGTTTTATGACCATATCAAATGTATATACATATTAAATGATTAAATA
ATAAAAGATGAAGAATAAATTGAAAGTAATTAAAAGAGAATTAAAAAAGGATGT
TATCACTTTCTAATTAAGCTCCAATTTCATCTTTGGATTTTCTTTATATAAGTAGCT
TCTCATTACCCTCAGCTTGTATCAAGCTATAGATAGCAGCTGCCACTAATTAATTA
GTTCTCTAATTAATATATCATTTCTCTAACATTAATTACCTGAAAACTTCTTCTTCA
CCAATGGCTATTTTTGCAACATTCTCCATTCTTTCAATGGCTAATTATGCAACATT
TTCCATTCTTTCTCTTTTTTTCATCATCATCTTCTTAAGCTTCTGCATCAATGAGAG
TTTTGCTGATAATGGAGGGTGGCAAAGTGCTCACGCCACAGCCTATGGAGGGGGT
GATGCATCTGGCACTATGGGTATAATTCAGTCTTCTTTAATTAAATTAAATTTATT
TTTTCTTCTTAGCTTTTTGTTCCTTAAAAAAGGTGTAATATATAAGCACAATGCAT
GCTTAACTATATTGTGCGGACTTTCTAAAATGATGCCGTACTTGAGTCGAAGCTTC
CAAAAATACACTATTTTTGGAGAATTCAGCGCGCATTCGACAACATTTTTGGAGA
GTCCATGCAATATATAGTTGCTTACTGTTTCTTGACTAGAGTAGCTTTAATTTTTT
ATTGTGCTGATTGAAACAAATGTATAATCTTAGGGATTGTGGTTCGCATACTAGTT
AGGCGGAATTATAATGTAATGAATTGTTTGTGCAGTGAATAATAAATGCACAGAT
TGTTATATAGGGTGAATTAAAATATACTAGAACGGGTTGGTTTAAATGAAAAGTG
AGGTGGGTCTTTTACGGTAGGGATATTTTTAATAAAAAATTGAAACGGATGACAA
ATATAGCTTATTTTAAATAGTAGAGAAGTAAATATGACCATGTAAAATATAATGT
ATGGATTGTTATGCAAGTGAATAACTACGTTAAGAATATTTTTGTCTTTAAATATT
TTGATATCCGTATTGCTAAAATGTATATTTTTATTTAACATTTTATTCCACATAAA
ATACCACATATAAACGCATAACTTAGCGTATGTATTATTTTAAACCGCCAACTCT
ACATAAAGTTATACATGCAATGACTGGTTTTTCTTATACGGCCAACCAAAACTAC
ATTACTTATGTGAAAATTATTTGTCCTAATCTCTCAGTACCAAACATTGTCTTAGT
TTGATTATGTTATTTTTTTATCTTTTATGTCGTTCGGACTCTCCGAAAGTAATGTTA
GGTATGTGTCGGATCCTCCAAAGGTAGTGCATTTTGAAAGATTCAACACGCAGTG
CCGGAGCTAGGTGGGCAGAAGGGTTCGTCCAAACCCTCTTCGCATTTAGTCACTA
TTTTTTTTATGTATATATATGAGATGTTAGAATCTCCTTGACTTTTCTACATGTGTA
ACTTTCCTGGCACTATCACTCCAACATAGGTGCGACATCATTTTGGAGGGTCCAC
GCAACATAACTTATCCCTCGACCAAACGAACCTTTAGTATTTGCATGATTTTAACT
AGTGACTAAATAACAGTTAGAATACAAAAAAGGTCTTTGTATATATAATACTAAC
TGAAACTATATATGGTTTGAAAAATGCAGGGGGTGCTTGTGGTTATGGTAATTTG
AACAGCCAAGGTTATGGAACAAATACTGCAGCATTAAGCACGGCTCTATTCAACA
ATGGTTTGACATGTGGGGCTTGTTATGAACTCAAATGCAACAATGACGGCAAATG
GTGCATTTCTGGTACCATTACTGTCACTGCTACAAATTTCTGTCCTCCTAATCCAT
CTCTACCTAGCAACAATGGTGGCTGGTGCAATCCTCCTCTTCAACACTTCGATTTG
GCACAGCCTGCTTTCTTGAAAATTGCTCAATATAAAGCCGGCATCGTCCCAGTAT
CTTTCCGCAGGTAATTCTTCCCATTACTCTGCTCGTCCCATTTTATGCGGCGGTGTT
TTAACTAAGCATAGATTTTGACAATTTAACTTAGAGACATACAATGTAATAGATT
TTTACACTGCAATGTCTTTTGACTTGTTATAATTGGGAACCTTTATTTTTTAGGTTA
CTAATTCTATTTTTTATGGACGGTTAAATTGTAGTTATTTTTGAGTAATTTAATAGT
ATAAAAATTTATAACAGTTAAACTCTTAAAAGAAAAGAAAGACTTTTAACACATA
TAAGCTAAATATATGCAAATTACCAAAATTCCCTTAGTACCAATACAATTAAATA
AGAGATGGTAAAAGTTACACATGTTTATTCAAATATTCTCTCATAATAAAAAGGG
TGAACTTTGAAGGGGAGACTTGGAGCAGTGGTAAAATTATTTCCGTGACCTATAA
GTTACAGTTTTGAGCCATAAAAACAGTTACTAATACTTGCATTAGGGTAGGCTAT




CTACATTACGCCCCTGGGAGTGTGACTCTTCCTCAAACCCTACGTGAATACAGAA
TACTTTTTGCAATAAACTGTCCTTAATAAAAGGGTGAATTTTATATCAAGGGGTCC
AACAAGTCATATTACCAGGGATGGAATGAGTATAACAAAATTCAAAGATTCCTA
ATTATGAAAATATGACATTCTTCTTGGAATAAAGATGAATCCAAGAATTGAAGTT
TACAAGTTCCTACAATGACCTTAAGTTAATATTACAATAATTAATTGAAAAATAT
CTATAAATATTTAGTAGATTTCTTGGTACGTATAAGACAAAAGTTATTGAGTTTAT
GTGAAACCGTAACAAATACATTAGATTTGCCCCTATTTTGGAACAAATTAAATGA
AAATAATACCACATAAATTGGAACGAAGAGAGCAGTACAAGACTCTTCTTGCTTA
TAAAGAGTGCATATTAGCTTCAACTTGATTGAAGTCAGACTATAGATTAAGAGGT
AAATGTTGGTAAATTGCTTGCTGATATGGGATTCTTTTTGGTCTTTAACAGGGTGC
CCTGCAATAAGAAGGGAGGAATAAGGTTTACAATAAATGGCCATTCCTATTACAA
CTTGGTTTTGGTGACTAATGTTGGAGGTGCTGGTGATGTTCATTCAATTTCCATCA
AAGGGTCCAAAAATGGATGGCAATCAATGTCAAGAAATTGGGGCCAAAACTGGC
AAAGCAATTCATATCTCAATGGCCAAAGTCTTTCATTTCAAGTAACCACAAGTGA
TGAAAAAACTGTCACAAGCTACAATGCTGCACCAGCTAATTGGCAATTTGGCCAA
ACTTTTGAAGGGGGTCAATTTTAGAGAGGGCATCAACTTTTATATACTGATAGTG
TACAAAATTATTACTCCTTTTAGAAATAACCACTATTTGTGAGTGCGGATTAGTAA
TCTAAAAATAATTAAGATAAATAATGTATATTATACTCCTGATGGATTATAAGTT
GTATTTATTCTGTAAAATTATTTTACAGTGTCCGTGCATATAATTTTAATATATTTG
AATGTGGCATGAAATGAGTACGTTTGAGGGATGCTCCTCATGAGGAACGTCTAAA
ACAGGCAGCCCACATTTATGCATGGTCAGACGAAGGATAGCACCCTAAGGGTGT
AATGTAGACAGTTTACTCTAATACAAGTATGACAGACTATTTTTACGGTTCGAAT
CCAGTAAATATATGTCACATGAAGATCAATTTACCATTGCTCCAAAGCAATAGTG
GCTCCTCGCAAGGGACTATGACTTTGTATTGCTGTGGTGGCTAGTTTACACCCAGC
TTAAGGCTAAAGTAGATTCAATTGGATTCTGAGCTAGAAATGTTCTTCTATTTCTG
TATTTTTTTTCATGTATATATCATTATAAATAAGAAAATGATG



