IDENTIFICATION
Species: Cicer arietinum
Locus: Ca 08945

Gene Model: Ca_08945
Description: CarEXPA-12
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Carietinum_v1 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T02819

EXTERNAL RESOURCES
https://www.pulsedb.org/bio data/80
http://www.cicer.info/databases.php
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Legend:

Exon — Intron
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Query seq,
Superfanilies PLNQOOS0

+ Name Accession Description Interval E-value
[+] PLNO0OS0 super family 1535 expansin A; Provisional 1-235 5.04e-130
SEQUENCES

Peptide

>CarEXPA-12

MNMQSAIADYGGWEGAHATFYGGGDASGTMGGACGYGNLYSQGYGTNTAALSTA
LFNNGLSCGSCYEMRCNDDPRWCKPGSIIVTATNFCPPNPSLANNNGGWCNPPLQHF
DMAEPAFLQIAEYRAGIVPVSFRRVPCMKKGGIRFTINGHSYFNLVLVTNVGGAGDV
HSVSIKGSRTGWQSMSRNWGQNWQSNSYLNGQPLSFQVTTSDGRTMTSYNVAPSN
WQFGQTFQGAQF*

CDS (coding sequence)
>CarEXPA-12

ATGAATATGCAAAGTGCTATAGCTGATTATGGTGGTTGGGAGGGTGCTCATGCCA
CTTTCTATGGTGGGGGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTGGAGCATGTGGATATGG
TAATTTGTATAGCCAAGGATATGGAACCAACACAGCAGCACTAAGCACTGCTTTA
TTCAACAATGGTTTAAGTTGTGGATCTTGCTATGAAATGAGATGCAATGATGATC
CAAGATGGTGCAAACCTGGCTCTATTATTGTTACTGCCACAAATTTTTGTCCACCA
AATCCATCTTTGGCTAATAATAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTTTGCAACATTT
TGATATGGCTGAACCTGCCTTCCTTCAAATTGCTGAATATAGGGCTGGAATTGTG
CCTGTGTCCTTTAGAAGAGTGCCATGTATGAAAAAAGGAGGAATAAGGTTCACA
ATCAATGGACACTCTTACTTCAACCTAGTTTTGGTCACTAATGTTGGTGGTGCTGG
AGATGTTCATTCAGTTTCCATAAAAGGTTCAAGAACTGGGTGGCAATCCATGTCA
AGAAATTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCTTACCTTAATGGTCAACCCCTTT
CATTTCAAGTCACCACAAGTGATGGTAGAACTATGACAAGTTACAATGTGGCACC
ATCCAATTGGCAATTTGGTCAAACATTTCAAGGAGCTCAATTTTAG

Nucleotide
>CarEXPA-12

ATGAATATGCAAAGTGCTATAGCTGATTATGGTGGTTGGGAGGGTGCTCATGCCA
CTTTCTATGGTGGGGGTGATGCTTCTGGCACAATGGGTGAGTTTAATAAATTAATT
TAGCTTTTTTATTTCTTTATTTTATATATTTAGTCTTTTGTTCCTTTTTAATGTTTCA

TTCTATATTTTATTTTAATGAACTTTACACTAAAAGTTATAGGATTTGTGATGGTT

ATGCAATTAGCTTGCTTAGTTTTTTTTATGTGTTACACATTTATAATTTTGAAAATT
GTCACTTATAAACTTTTCCAATTAGCAATGTTATTTTGTTGTCTTAAGGATTTTATA
CCTACCTTTGATTTGAGAAAATGTTCTTAGTTTGTTTCTTTAATAACTATTTTTATA




TTTAAATACAAAATTTACACATTATTTTCAATTTGTATGACTAAAACATCACTTAA
AGAATTCAAGTTGAACAAAGTCAACAATAGTACACTACTATTTTTATCTTTGTCA
AGAAAATATATTATTTATTACTTTATTTATTTTAGAAAATGTGATTCTTGATAATT
AAGATGTTGAGGTTTATTAATATTGATTTGTTTTATATATATGTAGGTGGAGCATG
TGGATATGGTAATTTGTATAGCCAAGGATATGGAACCAACACAGCAGCACTAAG
CACTGCTTTATTCAACAATGGTTTAAGTTGTGGATCTTGCTATGAAATGAGATGCA
ATGATGATCCAAGATGGTGCAAACCTGGCTCTATTATTGTTACTGCCACAAATTTT
TGTCCACCAAATCCATCTTTGGCTAATAATAATGGTGGTTGGTGTAACCCTCCTTT
GCAACATTTTGATATGGCTGAACCTGCCTTCCTTCAAATTGCTGAATATAGGGCTG
GAATTGTGCCTGTGTCCTTTAGAAGGTTAGTGAATATATAAATTTGGCAATTATGT
CTCAAACTTAAAAGATTTTAATTTTCATATAATGTAAATTTTTTTACATTATTGAC
AGATTATAATATTTGTTTGCGTAATTTTTTAAATAATTTTAGTTAAAGTGAAATAT
TTTTAATAATTTAACTATTATGATTAATTTATTGAGAGTATAAAAACTATTTATTC
TAGCCGTGGTGTATATAAATTAAATACCAAACTTAAAACTACAATTAATTGTGTT
GTTGATATAGAACTATACCTTACTTCCACCTAATTTATAAAGTGAAGATATTAAAT
GTTGAAAACTAATTTCACCCTTATTGGAAACGTGTTATAAAGATTAAACACTTATT
CTCTTTGTAGAACTTGGTATGGTCTTTTCACAACCATTGGAAAATTAGGATAGTTT
CTATAGAACATTTATTTTCATCTTTCATGTCAAATATTTGTTGAGTAAAAAGATAG
GATAATAATATTTATAGAAATATTATATAGGTCTGACACGTCGCATTAGTTTTCAA
GTCTTTGATATTGAAGAGAATTGTAATTACATTAAATCTCGATTGTAATTGTGGAG
ACATAAAACACTTTGTTGTAATAAAAATAAAGATTAAAATAAGAATATTTTAAAC
TTGATGTAGTGATATGTGCTAAAATATAAATATAATATTTTAGGCCGATTCCAAA
CATAAAAACCAGCCTCAAATTGCATATATACTATGTAAAAAATAAATTATTAATT
GTTGATGTGTCTAAGAAGTAATGATTTTGAATTTTTGTTTAACTTTGATTTGGTGA
TGATGATAACAGAGTGCCATGTATGAAAAAAGGAGGAATAAGGTTCACAATCAA
TGGACACTCTTACTTCAACCTAGTTTTGGTCACTAATGTTGGTGGTGCTGGAGATG
TTCATTCAGTTTCCATAAAAGGTTCAAGAACTGGGTGGCAATCCATGTCAAGAAA
TTGGGGCCAAAATTGGCAAAGCAATTCTTACCTTAATGGTCAACCCCTTTCATTTC
AAGTCACCACAAGTGATGGTAGAACTATGACAAGTTACAATGTGGCACCATCCA
ATTGGCAATTTGGTCAAACATTTCAAGGAGCTCAATTTTAG






