IDENTIFICATION

Species: Eucalyptus grandis
Locus: Eucgr.F02908

Gene Model: Eucgr.F02908.1.p
Description: EgrEXPA-14
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES

Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Egrandis_v2 0
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T03547

EXTERNAL RESOURCES

https://eucgenie.org/



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/Egrandis_v2_0
https://www.genome.jp/entry/T03547
https://eucgenie.org/

GENE STRUCTURE

EgrEXPA-14 —
>

| Il 1 1 1 1 1 1 ' 1
Obp S006p 1000bp 150060 MDD 25000p 30006p 35000 30000p 350000

Legend:

CDS s upstreamy downstream — Iniron

DOMAIN ARCHITECTURE

100 125 150 175 200 225 250 269
e e e e e IR ) T B T oS SR ST, (R S R

Query seq,
Superfanilies PLNO00O50

Name Accession Description Interval  E-value
[+] PLNO0050 super family 535 expansin A Provisional 43-266 2.79e-93
SEQUENCES

Peptide

>EgrEXPA-14

MSPSARILQTLALFLALASPAASHTPTAASSSPPSRSSSLSEWRSARATYYAAADPRDA
VGGACGYGDLARAGYGMATAGLSESLFERGQICGACFELRCVNDLRWCIPGTSLIVT
ATNFCAPNYGFAPDAGGHCNPPNKHFVLPIEAFEKIALWKAGNMPVQYRRIKCRKEG
GIRFTVDGSGIFISVLIRNVAGAGDIAAIKIKGSKTGWLPMGRNWGQNWHINADLRN
QPLSFEVTSSDGVTVTSYNVAPKNWIFGQTFEGKQFES*

CDS (coding sequence)
>SEQrEXPA-14

ATGTCGCCGTCGGCTCGGATCCTCCAAACCCTAGCTCTCTTCCTCGCTCTCGCGTC
CCCGGCGGCGTCCCACACGCCCACGGLGGLGTCGTCGTCGLLCLCCCTCCCGGTCC
TCCTCCCTCTCCGAGTGGCGGTCCGCCCGGGCCACCTACTACGCCGCGGCCGACC
CCCGGGACGCCGTCGGCGGCGCGTGCGGCTACGGGGACCTCGCGAGGGLCGGGT
ACGGCATGGCCACCGCGGGGCTCAGCGAGTCCCTCTTCGAGCGCGGCCAGATCTG
CGGCGCGTGCTTCGAGCTCCGGTGCGTCAACGACCTCCGGTGGTGCATCCCGGGG
ACGTCGCTGATCGTCACCGCCACCAACTTCTGCGCGCCCAACTACGGGTTCGCCC
CCGACGCGGGGGGCCACTGCAACCCCCCGAACAAGCATTTCGTGCTCCCGATCGA
GGCCTTCGAGAAGATCGCCCTCTGGAAGGCCGGTAACATGCCGGTCCAGTATCGC
AGGATCAAATGCAGAAAGGAGGGAGGAATTCGTTTTACAGTTGATGGTTCGGGT
ATCTTCATCTCAGTCTTGATCCGCAATGTGGCTGGTGCTGGAGATATAGCTGCAAT
AAAAATTAAAGGCTCGAAAACCGGATGGCTTCCAATGGGGAGGAATTGGGGTCA
GAACTGGCACATTAATGCAGATCTGAGGAACCAGCCCCTGTCCTTTGAGGTGACC
TCTAGCGACGGGGTTACGGTGACATCTTACAATGTTGCTCCCAAGAATTGGATCT
TTGGACAGACTTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGTCCTGA

Nucleotide
>SEQrEXPA-14

TTGCAGTGATCTCCGAGCTCGAGCACTGCGCACTGACCACACACGCAAGTCCATC
CATGGAGCCGACAAGCTAGAAAAAAAGGAACGTCAATCTTAGAAACGAATCAAA
GCTCCCCTGCAGTTGTCTCCGTCCCCGTCTCTCTCCGGCGATGTCGCCGTCGGCTC
GGATCCTCCAAACCCTAGCTCTCTTCCTCGCTCTCGCGTCCCCGGCGGCGTCCCAC
ACGCCCACGGCGGCGTCGTCGTCGCCCCCCTCCCGGTCCTCCTCCCTCTCCGAGTG
GCGGTCCGCCCGGGCCACCTACTACGCCGCGGCCGACCCLCCGGGALCGLLGTCGGL
GGCGCGTGCGGCTACGGGGACCTCGCGAGGGCCGGGTACGGCATGGCCACCGCG



GGGCTCAGCGAGTCCCTCTTCGAGCGCGGCCAGATCTGCGGCGCGTGCTTCGAGC
TCCGGTGCGTCAACGACCTCCGGTGGTGCATCCCGGGGACGTCGCTGATCGTCAC
CGCCACCAACTTCTGCGCGCCCAACTACGGGTTCGCCCCCGACGCGGGGGGCCAC
TGCAACCCCCCGAACAAGCATTTCGTGCTCCCGATCGAGGCCTTCGAGAAGATCG
CCCTCTGGAAGGCCGGTAACATGCCGGTCCAGTATCGCAGGTAAACCAAGGCCC
ACAACCTATTTCTTCATAAAAAAAACGTTTCAATGGTCTTATTGCGTTTCGATCGG
CCTTGTGTTCTTAGATTGCTAATAATCTAATGAAGACGACGCTTTCAAATCTTTGC
TTACGCGGTATGCGACCCCTGGACTTTTGTTCCTGATCCTCACTTAATTAGTCTGT
CTGCATTACGAGCCGAAAGAGCTAAACGAAGAACAGAAATCGTGCTTGGTTAGT
TCATAAATTTGTTTCGTCCGCTATCAGAGACTCTGCTGCTCCTGCTAAAGTTGTTA
TTCTCACCGCATCTTTTCTTTCCTGTGTTCTTGTCATCTTTCTTTCGATTTTGTTTGG
TGTAGACCTGCGAAATGGGCCAAGTTTTGGCATGTCTGACGGGTCGCTATCCTGC
CTGTAGTGAGTTGATAATGAGGCGCTATATTTTTTCGGGGTTAGAAAAGGACAGG
AAATTTAATTAGAGGAGGTTGGTCTTTGAAGCGTGTTTCTTGCTAATTTAATGCTA
TTATGTAACTGACGGTGGTTGGAGTTGGAGTATAGAAGTGCCCTTCTACTTGGAT
GTTCATCTTCTTCAGGACCAGATATTGATTGGAATAGATTAGTCTAGAGGACCCT
CTAGTTTATCTTTCTGGTGATTAGATTAAGTTCAAGTAGCGACATCATCGACTAAT
TTGCTGCTAAATAAATTTAATGTGATTCATAAGGTAATTCCTATGAATATATTCGG
GTGAGGTTCTACTATCTGAGTAAGTGTCATGTTTCAATGGCAGGGATTCTTAATG
ACATCATGTATTTGTACTTCTTCCAGTTCCATCTACTATCTATTTTTTGCCTTGGAA
TCTTTAATGTATTGTGAGTGTCTTAGATGGAACTAGAACCATCCAATTTTCTTGTT
GCTGAAAATTTATCTGATGTCTCCATAGATTTTCCATATTGATGGATGTTACATAT
AATTTTGTTTAGACATGAAAATTTGTCAAGAAATTGGAATCAACATTTCATGCTTA
TAGAACAATTGGGAAAACATCCTTTTCTTATTCTCTAGTTCTTTTTAAAATATGGC
TATTGAATGCACAATTACAGAGAAAAAGTAGGCTTTATGGGCAAAATTAAGTTTT
TGAAGAAGTCCTTATTTATGGAAGGATGGCTAGTTACTTAATAATAACAAAACAA
ATCTATTCTGGAAAAGTTCTTTCCTATTGGTAGTATCTGTGATGACACCTCCTTTC
AGGAAACCAGAAAATTGAAATGCTCCCTAAAGTCATTACCCAAGTAGTTTAATGG
AATAACTGACTGAAAGGATCTGTTTGCGGATGCGAGGAGTTTTTTGCTTATTCTCT
GCCTGCTTACAGCACTGGTTCAAGAATTCAGTTTGTGACTGTTTTTTGGAATTTCC
ACAATGACAATAGGTATCACATTGGTTGGAGAGATTTCCCACCCTGTTTGCCATTT
GAAAATTTACTCCAAATACTTGTTTTCATTCTTTTTGAAAAAGAAAAACTTCAAGG
GATGGTGTTTGGTTGAATTTGGAAGCAGTCTGCATTGAAAATGCAAGAACACGCT
GTTTTCTAAAGTTATGCTTAGATTGAAAGTTAAGTGTTTTCTAACCATATGAAAAC
ATAAGATCTTTATGGAACATGTTGCTAACTCGCTCCTCATAATACATGTTTACATC
TGTCTTTTGCACTTGTTCTCCAGATCAATTGTCATGATCTGTTAGCTGATGGTTGCT
AAGTGACCAAGGAAGACACCCTTGATGACTACTCCCTCCCCCCCTGGGGAACCCC
CGGTTGGGGCTTCAGAAAAAGGAAGCTTGAGGGAAACTTCCCTTTTGAAGGCTGA
AACTTTGTCTTCAGCTTCCAGAAGCTTCAAGGAAATTTTTCAAATCCTTAAAGCTT
TCACCCTCAATGTTAAATACTATAAGATAGGTCAACTCAAATATTGACACGGAGT
GATTAATACATGAAATAACAAAGTGGCGTCATTAACACGATTAATCTGAAGATGC
TCTTTCTATATTCATTCTAGTCTTTGAAATAATTTATGTTTATAATGCCTTTATTAG
TCAGATTAGAAAGTATAGGGAAATTGAAGCTTTCCATCAAAGCAATTAATAGTAT
GTAAGCATTAAAAAGGCACAGCAAATACATTTTAGCAATTTTTAATTCCTGAAGG
AAATTTTCATGTACTAAACACATTATCAAGAAAACAGAACCTAAAAATTTTAAAA
CTGTTTTGTTTTCGCAAATGGGAATTTTTCAAGAACTAAACAGGGCTTCATTTCAT
TTTGTCTCATAATTTCCAAACATCAATTTGCATTTTGCTTCTCTGAAAATGTGTTTG
ATCCATAATTTTCAATTTGTACCTGTTCTGTTTTAATATCCATAAAACGGTTCTAA
TGAGAACTCCAGCTTGTTTTGAGACTTCAATGTAGGAACTTTATTATCAACTTTTG
GATATGGCTTTTTTCTGTTCATCCTATCTATATAATGGCATAAGGATATATCATGT




ATCTGTATGAACTCAGCAAATTGACTGCTGTCAGAGTTATGGAAGTCCTTTAAAA
GAATAAAATGCTGCATCATCAACCATTGTAGTTTGATTTCTTCAATTCATTGCTTA
ACGCAAGTAACTCAATCTGTTAATACCCCAGGATGAGGTGTGCTTTCCTTTCTGG
ACACATGATCTCCAATTCTAGGGCACTCTGCCTTTGTTTAGATTCATTTATATGGT
TCTTCCAGAGCTTCGATTGACAACGCTGCTTTTGGTAAAAAGTTTTTGTGCCTGGA
ATATGCTGCGTTTTCCTAGTTATTGGGAAATTGAACACCGGTATTACAAATGTTAT
GTCAATTCTTCTCTATCTAACTGACAACAAAAATGTCACTAGCCTAGTCATTAGGT
CTAGATGAAGAGAGGGGATGCAATATGGTGTAGAGATACTCTTGCGATGCAAAT
CACTTAACTTCTGGACTCTTGAAAGAGATATTGTTCATTCTCTTCTTTGTCACTAT
GTAGGATCAAATGCAGAAAGGAGGGAGGAATTCGTTTTACAGTTGATGGTTCGG
GTATCTTCATCTCAGTCTTGATCCGCAATGTGGCTGGTGCTGGAGATATAGCTGCA
ATAAAAATTAAAGGCTCGAAAACCGGATGGCTTCCAATGGGGAGGAATTGGGGT
CAGAACTGGCACATTAATGCAGATCTGAGGAACCAGCCCCTGTCCTTTGAGGTGA
CCTCTAGCGACGGGGTTACGGTGACATCTTACAATGTTGCTCCCAAGAATTGGAT
CTTTGGACAGACTTTTGAAGGCAAGCAATTTGAGTCCTGAAAGTTTGATTAACGT
AATCAAAAACAAGGCATTCTTTTGATTACTCTCTGCCCTCCTCATTGGTATCGGAT
ATGCTTGTGTGCTGTAATTGTGCACATTTTGATGGAAAAAGAGGTGAAAAAGTGA
CTTGAGTAGCACAAGCAAGCTCAAGTGTCTGTACCGTTAGTCACAGAAAGGGCAC
TTCCATAAAAAATACGTGTATCCTTTCATAAATGTGTTACGCCTGGGTCTCTAGGT
AGCTGCGGTTGCATGCCCATGCCCTTGGATTATTATGGAGAAAAGGTTAATATGC
TACCCAAATTCTTTAGAAATGTAAAACTTAGGTATCCGAGTAGGAATGTTTTACTT
TTCGTTGATGGTGAGTTGTATTTTATGGATGCGGATTTTGGAAAGTTTAATCGATG
CTGTACTTTTCTTACAAAGAAACCAAGGTTGCATGGACGTGCCGAATTCTAAGGA
AGAGATGAGAGTTTTGTGTAGCAGTGGACTGTATTGTGGGTGATAATACTCTTAT
GTTATGGAGACTGACGCATCTTATTTTATATGCTTTAAGACATCTGTGTGCATTGT
AACATGCCAAAAAAAACTAATGCTCGATTGTATTTTGCAGTCATGTTATGTTTAA
CCCAATTCTGATGTGAATATGCTGTTTCCATTCGTTGAGTATGGCCTTTTTAGCTC
TCAAAACTCTACACTCTTGAGAAACTTCTCGTGGTACATGCACTGTCCTCGTCGGA
ACTAGGAACCATATGGCCAAACTTGTAAGTTACATCATGGACAGACTTGGGGGG
GTGATGCTCAAGGGTTGAATCTCCAGTGATGGGGATCGAAATTCCGAATCCACGA
GCTCGGTTTTAGATGCTTCTCTAGACTTGAATTCACGGTCGACCGATTGTCACATT
TTGTATGGAATGAGG





