IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015953447

Gene Model XP_015953447.1
Description: AAEXPB-03
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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DOMAIN ARCHITECTURE

arbohydrate binding site § 1)

Specific hits B a Pollen_allerg_1

Superfanilies DPBB_R1pA_EXP_N-like superfamily Pollen_allerg_1 superfamily

List of domain hits b
+ Name Accession Description Interval E-value
[+ DPBB_EXPB_N 22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 43-164 6.948-67
[+ Pollen_allerg_1 plam01357 Pollen allergen; This family contains allergens lol P, Pl and Plll from Lolium perenne. 172-247 6.00e-27

MPDYRSFASSNPSFFFLFSIVLKLMVPCAAEIQPQRHATDLHWYPGTATWYGDPEGD
GSTGGACGYGTMVDVKPLRARVGAVGPLLFMNGEGCGACYKVKCVDSSICSRRAV
TVIITDECPGCPSDQTHFDLSGAAFGRLAIAGENGQIRDRGQIPVIYRRTPCKYPGRKIA
FHVNEGSTPFWLSLLVEFEDAEGDLASMHIREGGSSEWLQMNHLWGANWCIIGGPL
RGPFSVKLSTSSGRTLSARDVIPTNWVPKATYTSRLNFYA

CDS (coding sequence)
>AdJEXPB-03

AAACCCTTTTAACGGTTTCACTCAAAAAACCCAAACTTAGTAGTAGTCCCCTCAA
CTCCCCCTCTCACTCTTTGCGCCACTTAAGTGTCGGCAACGCCCACAACGACACC
GTTTTTTCCCCTCCTACTACCAGGGGTGGCGCGCCCACACATTATTCTTACAAACA
CAATGCCGGACTACCGTAGCTTCGCCTCGTCGAATCCGAGCTTCTTCTTTTTGTTT
AGCATTGTGTTGAAGCTCATGGTGCCGTGTGCGGCGGAGATACAACCTCAGCGCC
ATGCCACCGACCTACATTGGTATCCGGGGACCGCCACGTGGTACGGTGATCCCGA
AGGTGACGGCAGCACCGGTGGAGCATGTGGGTATGGGACCATGGTGGATGTGAA
GCCATTGAGGGCGAGGGTGGGGGCAGTGGGTCCCCTATTGTTCATGAATGGTGAA
GGGTGCGGCGCGTGTTACAAGGTGAAGTGTGTTGACTCATCTATATGCTCAAGGA
GAGCTGTGACGGTTATTATCACCGACGAGTGCCCCGGCTGCCCCTCTGACCAAAC
ACATTTCGACCTCAGTGGTGCCGCCTTTGGCCGCCTTGCTATCGCCGGCGAGAAC
GGCCAGATCAGGGACCGTGGTCAAATCCCCGTCATTTACCGAAGAACACCATGTA
AATACCCTGGAAGAAAAATTGCCTTCCATGTCAATGAAGGTTCCACACCTTTTTG
GTTATCACTTCTTGTTGAGTTTGAAGATGCAGAGGGAGATTTAGCCTCCATGCAT
ATAAGAGAGGGAGGGTCAAGTGAGTGGCTGCAGATGAATCATCTATGGGGTGCA
AATTGGTGCATTATTGGGGGTCCTTTAAGAGGACCTTTCTCAGTGAAACTAAGCA
CTTCCTCCGGAAGAACCCTCTCTGCAAGAGATGTTATTCCTACCAATTGGGTTCCA
AAGGCCACTTACACTTCTCGCCTAAATTTCTACGCCTAAGGTTCCTTCCCAATCTT
GGTATCATCACTTCTTTTTTTAACCTGGTTATAAAACTTGGTCAACTCCCACAACC
CAAAAAAATAGTCTTCATGGCCTTCTTACGTGGATTTCCCTTTATATGTTGCCAGT
GCTTTGCACAATTTTACTACTACAATAGTTTTTCACTTGTTTCCTTTTTTTTTCACC
CTTTTC




Nucleotide
>AdEXPB-03

TAATATATACTAATAATAAATCCGTGTCCATTATTCTTTCTTTTGGTCAACATGGA
AATTAATTAGTGCAAGGAAAAAATATAAAGGATAAAAAAATAACAGAGCTATAA
GACCCCACTTGCTGCACTTTTCCGTTTTTCACACATGATTATCAAGGCAAAAACTA
GACACTCAAGAATCAACATTCAAGAACACAAAATAAATATTCATTAAAGAGCCC
AACAGGCCCACCCAGTACACACACAGTACAACACGCAATTCACACTACACGCTCT
CTCTCCTCTTTTGGAGAGGGCTACATATGACATTTACTACCAACAATTACACACAC
CAGAAAGGTAGGTATACAAAATCAATCAAGACAACTGAGAAAAAAAAAAAAGA
AAAAATAATAAATAAGAAAAGGGAGAAAGGATCCTTTGGATACATGCCGCTTAT
GCCTATGCACTCCAAAGTCCAAATGGCTACTTTTCTTATAAAAAAAAAAAGAAAA
GAAAAAAGAAAAGGGTGAAAAAAAAAGGAAACAAGTGAAAAACTATTGTAGTA
GTAAAATTGTGCAAAGCACTGGCAACATATAAAGGGAAATCCACGTAAGAAGGC
CATGAAGACTATTTTTTTGGGTTGTGGGAGTTGACCAAGTTTTATAACCAGGTTAA
AAAAAGAAGTGATGATACCAAGATTGGGAAGGAACCTTAGGCGTAGAAATTTAG
GCGAGAAGTGTAAGTGGCCTTTGGAACCCAATTGGTAGGAATAACATCTCTTGCA
GAGAGGGTTCTTCCGGAGGAAGTGCTTAGTTTCACTGAGAAAGGTCCTCTTAAAG
GACCCCCAATAATGCACCAATTTGCACCCCATAGATGATTCATCTGCAGCCACTC
ACTTGACCCTCCCTGCCAATACCAAAGTCCAACAACAAATGAAACAAGAAAACA
CACCATCAGTACTATTAAAAACTATGTGATAGCTTGAAATCTAAAATAAAGGTGA
ACAACAAAATTTTGATCGTTGGTATCCAAGTCACATTAAAATTTAAAGCCTTATTT
AGTAATTGTCTAAAAATAGAAAGATGAAGACACAAATTTGTTTTTTCTTTTAGAA
AAAAAAACATATGACAATAGGTAAAATATTTTAGTTTTGAATGAAATTTGTCCAA
TTTTTATTGTTTACCCAAACTGGAAAAAAGGAAAATAATGACGGAAAACACAGC
ATTTTGTCTTATGTCTCTATTGTCCTAGTATTTTACTATTTTTGTCTTAAATTACTTC
CTGAACACAACTTAAGATGAAAAGTGAATGTTAGAGTGGCATAGGATGATACAG
ATGCTAAAAACATAATTACTTATTTACTGTGAATATTTGCAAATAAAATTAGTTG
GAGTTGGTCCCACTTACCTCAAAGAACAGTATAAGAATTATTCAATAATAATTTC
TCACTGAGCACTGAGGAGAGATATCTATTATTATCTTATGTAGAGAATTGTATTAT
TTATTATGTCAAATTGCAAATAAGATTGCAAAACCTAAAAAAACTTTATGGTCCT
ATGCATTAACTTTATGTCCCTAGATAAGACTCAGTGGGGAGAGGTATGAAATGAA
ACACACAACAATGGTCCCAAAATAAGAGCATACAGTAAAAGCACCACAAAAGGA
ATATTGCATGCCAATGTGCCAGATTATGTGTATCAGGAATGACCTTATGATAATG
ATATCATATTTAATACAGATGAAAGAAAAAGAGTAATGCAAATTGCGATTGCAA
AACTTGCCAAGATAATCTAATCTAAACTGAAAAAGGTGGTGAGAAAAAAAAAAG
GCACATGAATTAAGGAGACACGTCCGCAGCATTTGTAAATGTGAATTGTCCATTC
TGGACATGGGACTAACATAACATATTAACATGCTATTCTTCTACATTTCCCTTTTT
ACATTGATCAGGAAAAAAAAAAAAAAAGAAAAAAAGAAATCTAGTGACCACGA
TGCTTAATTTCACGTTTAGGCCAATTACCCTTGGTCAAATCTGAAACACTTTTCAA
GAACCAGTGTTCCAAGGATTCCAAAGATTCAGATTAGTAGTAGACTATTAGCAAC
CCATTGCTCTTTATTACTTAAATAAATCAAGTGTGGATTCTACCTATAAAATATAT
GATTAAGTCTCAATAAATTATTGTACTTAAAAGGATAAATAATCGAGGCTAGCTG
TAGTAGCATCTGTTCTTTGAACAGAAGCTCATGCTTCTCTCTTGTGCAATTATTTA
AACTCGTTCTCCCTCATATTTTAATACATTTATTGTTCATGTAAATATAAATTGAG
ATAATTAAGGAATAAGCATTAAAAGAATGAAAAATAACATATAAATAGCTAAAG
GAAGATAATGCATACCTCTCTTATATGCATGGAGGCTAAATCTCCCTCTGCATCTT




CAAACTCAACAAGAAGTGATAACCAAAAAGGTGTGGAACCTTCATTGACATGGA
AGGCAATTTTTCTTCCAGGGTATTTACATGGTGTTCTGCAGACAATCAAAGAACA
AAATTCGTTTACTACACAAATTGACATTTTTTCAAAATGTTCCTTTCCTTTAATCTA
CAAAATAATAAGGTGCATCAATCAAGATTCAACATGATAGTGTTCCAATATATAG
AGAAATACACAGGACAGTGAAAATACAACATGAAAAGTTCGGTAAATACTACAA
GAAAAGCTAAACTAACAAAAGCAGTCAAAAGTTAAATTTGGGAAAATTATAGAA
AAGAAAAGAACTAGTCAAAGGGTCAACACAAGCAGGGAAAAGGCCTGGAGCAA
ACTCCCAGAAAAAACCTTTAATATTTTTAACTCTGTGTTAAAAAATTAATTGAATA
AAATTTTATGTCTATTTAACTATTTTATTTGCCAGTTTTTACACCATGCTCATGTAA
AGTGTATATAAAATTATACGAGGGATAAAACTAGAAATTTAACAAGAATAACAA
ATACAATAAATACAGAATAACAGATAAAGTGAATCAATATAACTAAATGCTGGC
ATTGAGTGATTTTAATAGTGGCCTGACAACATGGCTAAAGAAATAAAGGAAACA
TCAGAAAACAATTCCAGTATTAAATAACCAGTTCCATTTAATTTGCAGGGAAGAA
AAAACTCAACAGTCAAAAATGGAAAGACCGAAATACAAAACATTCTTTGTTTTTC
TTCTCCTTTCAAAAATGAAAAAACAAATTTATTTATGAGTTCTTATTTATAAAACA
ATAAGGGTAGGAGATCGTTAAATTTTAAATAAATATTTAATTAAAAAAATGATAA
AACATCATCAAATTTTTTATTATTTATTATTTTTAATTAATTATTAATATTTAAAAA
TATAAACCAAAGAAAATTATTAGATTAATAAACTAAATAAATTAAATTAATAATT
AATAATTAAAAATAATTGTAAAAATAATAAATTTTTATCATCTTCTAGAATTTCTT
TTTAATTAATATTGCGACATTAATAAAATAAACCTTCTTAAAATTTATTACTTCGT
AAAAGAAAAGAGATGGAAAATGCTGACCTTCGGTAAATGACGGGGATTTGACCA
CGGTCCCTGATCTGGCCGTTCTCGCCGGCGATAGCAAGGCGGCCAAAGGCGGCAC
CACTGAGGTCGAAATGTGTTTGGTCAGAGGGGCAGCCGGGGCACTCGTCGGTGAT
AATAACCGTCACAGCTCTCCTTGAGCATATAGATGAGTCAACACACTTCACCTTG
TAACACGCGCCGCACCCTTCACCATTCATGAACAATAGGGGACCCACTGCCCCCA
CCCTCGCCCTCAATGGCTTCACATCCACCATGGTCCCATACCCACATGCTCCACCT
GAATTCCCCAATTACCCACAAAATGTCACTAACAACCGCCAATTTATAACAAATT
ACATCACTGACGAATTCATGTAACCATAGGGTCGAGTTCGGTATTTACTCATTTAC
GCGGAATTACACAGTAAAAAGTGAAAACGTCCATTCGCGGACATTCGACAATTG
AATAGTAAAAATCATGTGACTTCAGAGTGGTTAGCATTATTATGCTCATAATTTTA
TTGCTTCTACCTTCATATTTTTCACACACAATCACAATTACCTGCAAAAATTCACT
GATAACACTCGTTGAGTCAACTCAGCGAGTCATGCAAGTAATAATGCCAGAGAG
AAGGAACTTACCGGTGCTGCCGTCACCTTCGGGATCACCGTACCACGTGGCGGTC
CCCGGATACCAATGTAGGTCGGTGGCATGGCGCTGAGGTTGTATCTCCGCCGCAC
ACGGCACCATGAGCTTCAACACAATGCTAAACAAAAAGAAGAAGCTCGGATTCG
ACGAGGCGAAGCTACGGTAGTCCGGCATTGTGTTTGTAAGAATAATGTGTGGGCG
CGCCACCCCTGGTAGTAGGAGGGGAAAAAACGGTGTCGTTGTGGGCGTTGCCGA
CACTTAAGTGGCGCAAAGAGTGAGAGGGGGAGTTGAGGGGACTACTACTAAGTT
TGGGTTTTTTGAGTGAAACCGTTAAAAGGGTTTTTGGGTTTCTTATAGAAGAAAA
ATGCACCATCGTTTTGACATTTGTGTCCTGCGTTCTTTGCGGTTATTTACGGAAGG
GTGCCACTGAGTGACTTACTGTGGGTCCCACCGGTAGTTAAGGCGTTAATTCCGC
ATTTGCGCGCGTAATGGGAGGTCAGGTTGGTCATTTCATGTTTGAAACGAAGAAA
GCAAGCAAAGCGAAGCGAGGCTTGTAACTTTGGAAGGTGAAATGCTCTTGGAAA
ACGATGTTTTGATTTTACTGACCCGAGATTCCGTACGAAAACGGTTGCAGAAGAG
GTAGAGCTTTCACTATGCATAGAGCTCCATATGTGAAAACTGTGAAGTTAGTGTG
AAACTGTGAATGAGATTTTGTTCATCGTTGACTTTTGGCATTTTAACATTCTCTAT




TAACATTTTATGTAGCATCTAAAATGGAGGAAATAATTTTTATTATGGCAGCATA
TCTAGGGCTAAAAAATTTAATATAAATTTTATCCGAA





