IDENTIFICATION

Species: Arachis ipaensis
Locus: XP_ 016162584

Gene Model: XP_016162584.1
Description: AipEXPB-04
Family: Beta Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.nchi.nlm.nih.gov/genome/35711?genome assembly id=315604
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04301

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/ipaensis
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List of domain hits .
Name Accession Description Interval  E-value
[+] DPBB_EXPB_N cd22275 N-terminal double-psi beta-barrel fold domain of the beta-expansin subfamily; Beta-expansins 49171 4.23e-74
[+ PLN03023 super family ci3362 Expansin-like B1; Provisional 8-277 7T.14e-44
Peptide

>AIpEXPB-04

MALTLQCALSHILSFLVFLSIFLVNPSFCFNPKKLVNASFSYTPSGSDWSPALATWYGP
ANGDGSEGGACGYGVTVGQAPISAMVSAGSPRLYENGKGCGSCYEVRCTGNSACSG
EPVKIVMTDECDGCGSDAEYHFDLSGTAFGAMALSGQDGTLRNAGKINIQHRRVEC
NYPGVSIAFHVDAGSNQEYFAAVIEYEDGDGDLSKVELKEALDSASWYTMDQSWGA
VWKLDKGSPLRAPFSLRLTTLESGNSIVANNVIPAGWVPGHTYRSIVNFQT

CDS (coding sequence)
>AipEXPB-04

AGCATATTCCACACAACATAGATCACAGTAACCATCAAGTACCAAACGGTATTGG
CAAACTCTGTTGTGATAATATATATGGCTCTTACACTTCAGTGTGCCCTCTCTCAC
ATACTCAGTTTCCTAGTGTTCCTGTCAATATTCCTAGTGAACCCTTCCTTCTGCTTC
AACCCTAAAAAGCTTGTGAATGCTTCATTCTCATACACCCCATCTGGTTCAGATTG
GTCACCGGCACTTGCCACTTGGTATGGACCTGCTAACGGTGATGGAAGTGAAGGT
GGTGCTTGTGGATATGGAGTTACTGTTGGCCAAGCTCCAATCTCTGCAATGGTAT
CAGCAGGAAGCCCTCGTTTATATGAAAACGGCAAAGGCTGTGGTTCTTGTTACGA
GGTGAGGTGCACTGGGAATTCAGCATGCTCGGGAGAGCCTGTGAAGATAGTGAT
GACAGATGAGTGCGATGGATGTGGTTCAGATGCCGAATACCATTTTGATTTGAGT
GGCACTGCTTTTGGTGCCATGGCTCTCTCAGGTCAAGATGGCACCTTGCGCAATG
CTGGCAAAATCAACATTCAGCATCGAAGAGTTGAATGCAACTACCCTGGTGTGTC
AATTGCATTCCACGTGGATGCTGGATCGAACCAAGAATACTTCGCTGCCGTGATT
GAATACGAGGATGGAGATGGTGACCTTTCAAAAGTTGAACTCAAAGAAGCACTT
GACTCAGCCTCATGGTACACCATGGATCAATCATGGGGTGCTGTTTGGAAACTTG
ACAAAGGGTCACCACTCAGAGCACCTTTCTCTCTTCGGCTAACCACACTCGAGTC
CGGTAACTCTATTGTGGCCAACAATGTCATACCTGCTGGCTGGGTTCCCGGTCAC
ACCTACAGATCCATTGTTAATTTTCAAACCTAGCTAGCTAGCTAGCTAAACCCAA
TAATAATGCTACACAAATATAAATACAGAGATAAGGTAATAAAGACAGAAAAGA
AAAAATAGAGTCAGAGATATATAAAGTATTTTTGTTCTAAAAACGAGAACAAAA
ATTATCCGTCTCTATTGATTTTTCTGTCTTTATTTCTCCGTGTCTAAAACTTTGATT
TCTGGGGAGCAAATTTCAAACACAACCTAAATCTATACATGTCATATATCTTTGT
ATGGATTTACACTATTCAAGATAATATAGCTTTGATAAATATCTATACTCCGGACC



TATATATTTTGAAGGATTTGTGTAACATTATTATGTGATATCCTCTACAGAAAAAG
ATAAATCATATAAGTCGTCCTATTAGTGGACTTTGGATTGTCTTCTTTAATCAATT
ATGAATGAAATAATTAACGTTAGTTAACCTGTTAA

Nucleotide
>AipEXPB-04

ACTTTACATAATGCTAAAGTTGAAATAATGAATTATCACTGAAAATACTCTTTAA
CCTTAGCGAAATTCTAAAGCATTAAGGGTAAGTAAACCTTGGTAGAATGAAAAC
AAGTTACAGGGAAACAAAGTTTGTACACTAGAAGAAACTGAAATGAACAAAATG
TAATTAAATTAATTAACAAGAGTAATAAGAACTTAGTCAGAATGAATAATTTGTA
TATCGTTTGTCTATGAGACTAATAAGCTTGTAAGTGTATATTCAGTGAATAAAATT
TCAATCATTTTACAATGGTCAAACTCTNNNNNNNNNNNNNTTTTGAATATTTTCA
GAATTTATTTTATTATTTTACATTATATATGTTTTCTTTAGATATAGAATTATTTTA
AAACGAACAGAACAAATATAATTTTTTTTTTCAATGATGATTAGATATTACTAAA
CTTTAATTTCTTCCGCTGTGCCTTACTTGGATGGAAAATATGACAACGACCCAAA
GTAATTAACAGGTTAACTAACGTTAATTATTTCATTCATAATTGATTAAAGAAGA
CAATCCAAAGTCCACTAATAGGACGACTTATATGATTTATCTTTTTCTGTAGAGGA
TATCACATAATAATGTTACACAAATCCTTCAAAATATATAGGTCCGGAGTATAGA
TATTTATCAAAGCTATATTATCTTGAATAGTGTAAATCCATACAAAGATATATGA
CATGTATAGATTTAGGTTGTGTTTGAAATTTGCTCCCCAGAAATCAAAGTTTTAGA
CACGGAGAAATAAAGACAGAAAAATCAATAGAGACGGATAATTTTTGTTCTCGTT
TTTAGAACAAAAATACTTTATATATCTCTGACTCTATTTTTTCTTTTCTGTCTTTAT
TACCTTATCTCTGTATTTATATTTGTGTAGCATTATTATTGGGTTTAGCTAGCTAGC
TAGCTAGGTTTGAAAATTAACAATGGATCTGTAGGTGTGACCGGGAACCCAGCCA
GCAGGTATGACATTGTTGGCCACAATAGAGTTACCGGACTCGAGTGTGGTTAGCC
GAAGAGAGAAAGGTGCTCTGAGTGGTGACCCTTTGTCAAGTTTCCAAACAGCACC
CCATGATTGATCCATGGTGTACCATGAGGCTGAGTCAAGTGCTTCTTTGAGTTCA
ACTTTTGAAAGGTCACCATCTCCATCCTCGTATTCAATCACGGCAGCGAAGTATTC
TTGGTTCGATCCAGCATCCACGTGGAATGCAATTGACACACCAGGGTAGTTGCAT
TCAACTCTGCAAGAAAATAGCTTGTCACGTTTAAGAAAATGTGGCTTGTTTGATA
AAATAAGTCAATGTAAGACGAAACTATAAAAATTAGGCGAATATAAGTTAGAAA
GTCAAGAATTTTTAATTAAGAATTTAGTAATTTATTGTTAATGTTAATATCACGAT
TTAATGTGCCTCAGGAACGATATATTTACTTGAATTGATCACTGGACCATGATTTC
AATAGTAGTCATCTTGTAGGAGTTAGGTGCTAGTTTTAGGTTTTTGATAATAATAT
TTCATCTACGACAAAATCTTTTGACTTTTATTGGAGTAATTCATGCATTAATTCTA
TTGTAAACAAAATAATATAAACGCTAAGAGAATAATAATGATAATAACATACAC
CGACCAAATCTTGCTACGATGAATGTCAAAAACTGAAAATTTAAGTCAATAAAGT
TGTAATATTTATTGAAAATATAGTGAAAGTTTTTCAGAATTATTTTGTCCCACTTG
GAATATCAATTAAGCTAATTGAGTATATAAAGTATAGAGTATATATATAATAACA
AGTTAGAAGGTTGAATTACGAAAGAAACCTTCGATGCTGAATGTTGATTTTGCCA
GCATTGCGCAAGGTGCCATCTTGACCTGAGAGAGCCATGGCACCAAAAGCAGTG
CCACTCAAATCAAAATGGTATTCGGCATCTGAACCACATCCATCGCACTCATCTG
TCATCACTATCTTCACAGGCTCTCCCGAGCATGCTGAATTCCCAGTGCACCTCACC
TTAAATAATAAATTATAATTGCAACCCAGCATGAGTTAATTACTATACTATATATT
AGGATGCATTTTTTTTCCCCAAAGGATGCATTTGTTTTCTGACACCTAAACTGGGA
TACTGGAATTGAATATTGTGTTCAGTAATCAAAATTAAAATTAAAATTTTAGTCTC




AATGACATAAAATTTTAATTTTTTAGTATCTTTAGAAAGTAAAATATAGCATTAA
AATTTTTATAATATTTATTTTTAAAAATATTTTTATTTAATTTTTTTAAATTTTAAA
TCTATCTTTCAATCTTTATATTTATCTTTTTTTTTACCAACGATAGAGAAACTCGAA
CCCATGACCTCTTAAATGAGTACGAAAAGACTATGTCATTTGAATTATAAGTCAT
TGGTCTCTATATTTATCTTAAATCAAATATAATATTGAAATATAATTAAGTCCAGT
ATATTTTACACCAAATACGATAAAAAAAAACTTAATTCAGTCTTTATCTCTAAGTC
TCGGTCTCTTTCAAACGCAATCGTAAAGAATCCAATTTGGTCATAGAAATTTTAA
NNNNNNNNNNNNNNNNNNAATAATTGGAAATCAACATATAATACATATATAAAA
ATTAAAAGAATATATAGTTTTAATAATTTTGAAGTATAGTTGCGACAGTATAAAA
CGTATCATATATTATATTTCAATTTGTAAATTATTATTTACACAGTAGTGCAAACA
TCAACGATTACGAAGTTTTATTTTATTAAGTAGAAGAGTTTGCTATATAGATCATG
TTTATAGGTAGATCTTTCATTAAAAAAATATCATTTGAACCCATATGTAAAATTCT
TAATTAGTCATTTCTCATGCACAATGATGATTAAAAATATATATAATTACTTTACT
AATAATATAATAACACATACATGCATATATCTCTAATTTATAATGAAAATGTAAA
TCCAAAAATATAATAATTCAGGAAATATATNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNNN
NNNNNNNNNNNNNNNNNNAATTTGGAATATAATCAATTATAGTCAATTAATTGA
AAAAATGCTAATTATATATAAATAAAAAAAAAACAATTTCTCACTACACTCATTT
TTTGAAATTTCAAAATTAAAAACAAAGACGAGTTAATTAAATTGGCTTATAGTAT
GGTTGGTTCTCTAAAGTTTTTTTTTAAATTATTATTTATTTGTATCATCAACGAAAA
ATTGCATGGCAATGACGTTATTATTACCTTCACTTCCATCACCGTTAGCAGGTCCA
TACCAAGTGGCAAGTGCCGGTGACCAATCTGAACCAGATGGGGTGTATGAGAAT
GAAGCATTCACAAGCTTTTTAGGGTTGAAGCAGAAGGAAGGGTTCACTAGGAAT
ATTGACAGGAACACTAGGAAACTGAGTATGTGAGAGAGGGCACACTGAAGTGTA
AGAGCCATATATATTATCACAACAGAGTTTGCCAATACCGTTTGGTACTTGATGG
TTACTGTGATCTATGTTGTGTGGAATATGCTATGGCTATGGTGCTATTTATAGAAC
TATAATTAAAGAGATTCAAGTTCGAATTATATTATTCCTATATAATAAAAAAATG
ATGGAGAGAAAGTTGAGTCTCACCACTACTTTGCACAAACGTCATAGAAGAAGC
CAAGTAACAAGTTTGTATTTTAGATTGGAGACGTCATTCACGTATTCATCGTAATG
TAAGGAGATGGGACTTCCCTAATTATCGTACGTAGATTGCGATCTTATTAGATAG
AAGCAGATTCTGTTGTTTATGTATGTCAAGGACATTTAAATGGTTAGTGTGGCAA
GTGTAAGAAGTGTTGAAGTTAGTTTAACATCTAAAAAAATAAAAAAAAAGTGAG
GAATTTATAAGATGAGAGACTCATTAACTTATTATCTTAAGATTTTGAGTTGGATG
TGATGTCATCTTATGTTCTCGATGGGTCGACAGTAGGGCTGTCAAACGGGCTAGC
CTGGCCCATTTAGACCCGGCCCATTAAGCCCACTT






