IDENTIFICATION

Species: Arachis duranensis
Locus: XP_015952249

Gene Model: XP_015952249.1
Description: AAEXPA-06
Family: Alpha Expansin

3D structure:

GENOME DATABASES
NCBI: https://www.ncbi.nlm.nih.gov/genome/?term=Arachis+duranensis
KEGG: https://www.genome.jp/entry/T04300

EXTERNAL RESOURCES
https://peanutbase.org/organism/Arachis/duranensis
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[+] PLND0050 super family 535 expansin A; Provisional 31-258 6. 15e-123
SEQUENCES

Peptide

>AdEXPA-06

MAMAKNVLYIVPIITLLICMVEARIPGVYTGGAWQSAHATFYGGSDASGTMGGACG
YGNLYSQGYGVNTAALSTALFNSGLSCGACFEIKCANDKQWCHSGSPSIFITATNFCP
PNYALPNDNGGWCNPPRPHFDLAMPMFLKIAEYRAGIVPVAYRRVPCRKHGGIRFTV
NGFRYFNLVLISNVAGAGDITRTYIKGSRTGWMPMSRNWGQNWQSNAVLVGQALSF
RVTASDRRSSTSWNIAPSNWQFGQTFTGKNFRI

CDS (coding sequence)
>AJEXPA-06

CTCTCCCACTGCCCCAATTGCCTCACACATTTTTCATTCATTCTCTGACTCTGTTCG
TTAACACATTATTCTTAATTATATTCCCCCTCCTTATTAGTCAAAGAAAAAGAAGT
AGCAATGGCTATGGCAAAAAATGTGCTCTACATTGTGCCCATTATCACATTATTA
ATTTGCATGGTCGAAGCAAGGATCCCAGGTGTCTACACTGGCGGCGCGTGGCAAA
GTGCTCACGCCACCTTCTATGGTGGATCTGATGCTTCCGGAACCATGGGCGGAGC
ATGTGGTTATGGGAACTTGTACAGCCAAGGGTACGGCGTTAACACGGCGGCATTG
AGCACGGCGCTGTTCAACAGTGGGCTGAGCTGCGGTGCGTGTTTTGAGATAAAGT
GCGCAAACGACAAGCAGTGGTGCCATTCCGGTAGCCCTTCCATCTTCATAACCGC
CACTAACTTCTGTCCACCTAACTATGCGCTTCCAAATGACAATGGTGGTTGGTGC
AACCCTCCTCGCCCACACTTTGACCTCGCCATGCCAATGTTTCTTAAGATTGCTGA
GTACCGCGCCGGAATTGTCCCCGTTGCTTATCGCCGGGTGCCATGCAGAAAGCAC
GGTGGGATTAGGTTCACAGTCAACGGATTCCGTTACTTCAACCTGGTTCTGATAA
GCAACGTGGCGGGGGCTGGGGACATCACTAGGACCTACATTAAGGGCTCAAGGA
CGGGCTGGATGCCCATGAGCCGTAACTGGGGCCAGAACTGGCAGTCCAACGCGG
TTTTGGTGGGCCAGGCCCTTTCATTTCGGGTCACAGCCAGTGATCGCCGTAGCTCT
ACCTCTTGGAACATTGCCCCATCCAATTGGCAATTTGGTCAAACTTTCACTGGCAA
GAATTTCCGTATCTGAAAAAATATATATAAAGAAAAAAAAATCATTGCTAGTGTC
ATCATATCAATGACACCCTTTATTTTTTCTTTCCTGGGGTCAATTTACCCAAAAGA
AAAAAAGATTAGGTCAGTTTTTAGGGTTCCCTCCAATTACTTGTTTCTAGGTTGTC
TTTTTGACTGGGATGGGTTGTATTGGAGAGAGTGAAGAGTTAATTGGGACTACTA
AAATGTGTAATTTTTTTTAATTGGTGGGGTTTGATTAATTAATGTAAAATGTTGAT
GTGCGTGCGTGAGGAGTGAA

Nucleotide



>AdEXPA-06

TGCCTCAATTAAAACCATATCATTCATTATTCGTCAAAGTAGTAGTTGGCATTGTT
ATTTTTGTCGTCGAGACAAGGAAAGAGGATTCTCTCAGTACACAACACATTGCAT
ATGGTTTGGTCATGTGCACTTTCCAATCTTCAATTTTGATTTTTATTTTAATCTTAT
GCTACATCTTTCAACAATGAAAACGACGTGCAAGTACCCAAATCATATTGTATCT
AATTTTACATCGTATATGGTCCTCGAAAATATATATTCCAAGCACCACACAGTTG
AGTAAGATAACAAATAGAAGTAGATTTCAGTTCAATTAAAACAAAGGACATAAC
GTTAAAAGTTGACCATATTAGTGTTAGACACAGAGAATCAATTGTAAAAATATCA
TATATATAAACACCATTCATATATTTTTCTCAACCCTTTCAATTTCCTTTTTTGCCC
TTCCCAGTTACACACACCACTAACCCTACCATACAAAATTAAGGAAAAAAAAAG
AGTTCACTCCTCACGCACGCACATCAACATTTTACATTAATTAATCAAACCCCACC
AATTAAAAAAAATTACACATTTTAGTAGTCCCAATTAACTCTTCACTCTCTCCAAT
ACAACCCATCCCAGTCAAAAAGACAACCTAGAAACAAGTAATTGGAGGGAACCC
TAAAAACTGACCTAATCTTTTTTTCTTTTGGGTAAATTGACCCCAGGAAAGAAAA
AATAAAGGGTGTCATTGATATGATGACACTAGCAATGATTTTTTTTTCTTTATATA
TATTTTTTCAGATACGGAAATTCTTGCCAGTGAAAGTTTGACCAAATTGCCAATTG
GATGGGGCAATGTTCCAAGAGGTAGAGCTACGGCGATCACTGGCTGTGACCCGA
AATGAAAGGGCCTGGCCCACCAAAACCGCGTTGGACTGCCAGTTCTGGCCCCAGT
TACGGCTCATGGGCATCCAGCCCGTCCTTGAGCCCTTAATGTAGGTCCTAGTGAT
GTCCCCAGCCCCCGCCACGTTGCTTATCAGAACCAGGTTGAAGTAACGGAATCCG
TTGACTGTGAACCTAATCCCACCGTGCTTTCTGCATGGCACCCTGCGTAAATAAC
AACCAAACCCGTCACCCACTTGTCACCCTTCTAACTCTTTCCAAGATCCCTTTGTT
TCGAATTAACAAATTTTAATAAAGTTAAAACAAACTAAATATTATTTTGTAGGGT
AAAGTTGTAACTTACTAGTAGCAAGAACAATAACCCATATCTTCTGACAAAAAAA
CAAAAGCACTTAAAGAACCCTACCCCACTTGCATTGAATCAGACACAAAGCCCAT
ACCTATGGTTCAGATTTCAGTCTGTTACTTACCTAATCACCTAATCACATTAACAA
TGGAAACAACTATATACACGATTATGCCTCACTCGGTAATAATTAATAAAATTAA
TTAACTAATAATAGACAATATATATACACAAATACTAGTTTTAATGTGAACAAAT
ATGATAGTCACTTTGTCTTATATAGACTACGTCAGTTATTAATATCAAATACAAAT
ATAAAATATATATTAAAAACAAATTAATTAAATAATTTTACTATATAAATAATAT
TTTTTTTTGTTAATATATTCCTATAGGATCGCATTAGCTTGGGCCCCATAAAGATT
CTTTTACGCGCCTATTAGTTAAGAGTTAAGACGTTATAAATCGTTTTCCAAAGCCG
AAAAGCATATTAAGAAAGAGAACAAAACAATTTGTAACACAAATAAAGCAAGTA
TTAGGAAACGGCACAGTGGAAGTGATGTCTCACCGGCGATAAGCAACGGGGACA
ATTCCGGCGCGGTACTCAGCAATCTTAAGAAACATTGGCATGGCGAGGTCAAAGT
GTGGGCGAGGAGGGTTGCACCAACCACCATTGTCATTTGGAAGCGCATAGTTAGG
TGGACAGAAGTTAGTGGCGGTTATGAAGATGGAAGGGCTACCGGAATGGCACCA
CTGCTTGTCGTTTGCGCACTTTATCTCAAAACACGCACCGCAGCTCAGCCCACTGT
TGAACAGCGCCGTGCTCAATGCCGCCGTGTTAACGCCGTACCCTTGGCTGTACAA
GTTCCCATAACCACATGCTCCGCCTAAAACAACATCAAAACACCACAAAACCTTT
ACTTCACCAAAGCGTTGGTTCACTAGCCACATTGTCACTAGTAAAATATATCAAA
TTATTTAACCATTTTCAATTCCTATTTATTTACTTTAAAGTGTTACGTTATTTAATT
TTCTCGTTTTATTAAATACTACTCCACATAAAAAAAGGGGGCTAATGTGGTAGAA
ACTAACCCATGGTTCCGGAAGCATCAGATCCACCATAGAAGGTGGCGTGAGCACT
TTGCCACGCGCCGCCAGTGTAGACACCTGGGATCCTTGCTTCGACCATGCAAATT
AATAATGTGATAATGGGCACAATGTAGAGCACATTTTTTGCCATAGCCATTGCTA




CTTCTTTTTCTTTGACTAATAAGGAGGGGGAATATAATTAAGAATAATGTGTTAA
CGAACAGAGTCAGAGAATGAATGAAAAATGTGTGAGGCAATTGGGGCAGTGGGA
GAGGGTGGACTACTTATGGACGATGAGAAGGCCTACATGGTCCTCCACTATAGGG
GCAATATTTGGAATTTTCAAATTTATCTATTATATATTATTACTATTATTATTAAAT
GCCATGCCATTTTTGTATAATTTTAAACATTATTAAAATATACAATTTTATTTTTTT
GGGGAACCAATATCGCTATGTATCTCTACTCTATTTTCGGTCGCGTGTGAAACAC
GTCCCAATTGTATTCTTATGTACACGGTTAACCTTATTTCCATTGGATTTTATCGA
GATTACTTCTTACGCTCTTAATAAGCAAGTATTTGTGAACAGAGAAATGAAAATA
TATATAATATTACTCTCAGAAAAAACTCCTCCAACTTGGCAAATGGCTTTAATTTT
TTTTTTCATGTATATCACTTTTTTAATATAATATATTATTTCTTCAAAAAAATCTTG
TGAAGGCTGGCTCACTCCAATTGGAAAACAGGAAAATACTAAAAAAATAAAAAT
A






