IDENTIFICATION

Species: Populus deltoides

Locus: Podel.03G086800

Gene Model: Podel.03G086800.1.p
Description: PAEXLB-04

Family: Expansin Like Beta

3D structure:

GENOME DATABASES
Phytozome: https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94 v2 1
KEGG:-

EXTERNAL RESOURCES



https://phytozome-next.jgi.doe.gov/info/PdeltoidesWV94_v2_1
http://www.ocri-genomics.org/bolbase/login.htm
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List of domain hits o

Name Accession Description Interval E-value
[+ PLNO3023 PLN03023 Expansin-like B1; Provisional 3-250 5.43e-180

SEQUENCES
Peptide
>PdEXLB-04

MGFAFKYGYSLLCIMALLPAISYSQDYTFSRATYYGSPDCLGTPSGACGFGEYGRTV
NDANVAGVSRLYKNGTGCGGCYQVRCKAPNLCTDDGVNVVVTDYGEGDKTDFILS
PRAYARMAHPNMAVELIAYGVVDVEFRRIPCRYSGYKLMFKVHEHSRYPDY LAIILL
YQAGQNEILAVELWQEDCKEWRGMRRAYGAVWDMPNPPKGAISLRFQVSGSAGVT
YWAQAPNVIPSDWKAGIAYDSTVQLS*

CDS (coding sequence)
>PdEXLB-04

ATGGGATTTGCATTTAAATATGGCTATTCCCTTCTTTGTATCATGGCACTACTGCC
TGCAATAAGTTACTCCCAAGACTACACATTCTCAAGAGCAACTTATTATGGTAGC
CCTGATTGCTTAGGGACACCATCTGGAGCTTGCGGGTTTGGAGAATATGGAAGGA
CGGTCAACGATGCTAATGTGGCCGGAGTTTCAAGACTCTACAAGAATGGCACTGG
CTGCGGTGGTTGCTATCAGGTTAGGTGCAAAGCACCAAATCTTTGCACCGATGAT
GGGGTGAACGTAGTGGTTACTGACTATGGTGAAGGAGACAAAACTGACTTCATCC
TCAGCCCACGCGCCTATGCAAGAATGGCACATCCAAACATGGCCGTAGAACTGAT
TGCGTACGGTGTTGTCGATGTAGAATTCCGGAGGATACCTTGCCGTTACTCCGGTT
ATAAACTCATGTTCAAGGTCCATGAGCATAGCAGGTATCCTGATTACTTGGCTAT
AATTCTCTTGTACCAAGCTGGCCAAAATGAAATTTTAGCTGTGGAGTTATGGCAG
GAGGATTGCAAGGAATGGAGAGGCATGAGAAGAGCCTATGGGGCAGTGTGGGAT
ATGCCTAACCCACCTAAGGGTGCCATCAGCTTGAGGTTCCAAGTAAGTGGCAGTG
CAGGCGTCACATATTGGGCCCAAGCACCAAATGTTATACCGAGTGATTGGAAGGC
TGGGATTGCTTATGACTCTACCGTTCAGCTTTCTTAA

Nucleotide
>PdEXLB-04

TCATAAACTCTCTCAACTAGCTAGTTACCTTGCTTATATATATTACTGCGGCAGCG
TGATAGTACTTATCACTAAGATAAGTTATGGGATTTGCATTTAAATATGGCTATTC
CCTTCTTTGTATCATGGCACTACTGCCTGCAATAAGTTACTCCCAAGACTACACAT
TCTCAAGAGCAACTTATTATGGTAGCCCTGATTGCTTAGGGACACCATGTAAGTA

TATATCGATGTCTCCTATTTATTCAAGTTCATTATATTGTTTATCATCTAGTCATGC



AAATGTACATAATTGAAAGAGGACTGTGTAAGCTTTTATATATATATATATGTTTT
CCATGAAACAAGCACTGACATGCATGTACTGAATAATATTGCAGCTGGAGCTTGC
GGGTTTGGAGAATATGGAAGGACGGTCAACGATGCTAATGTGGCCGGAGTTTCA
AGACTCTACAAGAATGGCACTGGCTGCGGTGGTTGCTATCAGGTATTTACTCAAA
TTCAAACCACTTAATTATCCCAGTCTTAATTAAAAGCAATTAAATGCTAAAAATA
AACTCCATCAAGATATTGTTTTCCAATATAATAAGTAACTGGTACTGTTTGTGTGC
GTGTCAGCTTGCTGAAGTGCTTGCTTTTACATACTCCTCAAACAATTGGAAATACT
TAACAATTTACGATTGTATTAATTATTAGTTACGCTAATAAAAAAAAAAGGTGCT
AAGCATTGATAATGCTGAATTTACGTTTTGTTAATTAATTGCAATTTCAGGTTAGG
TGCAAAGCACCAAATCTTTGCACCGATGATGGGGTGAACGTAGTGGTTACTGACT
ATGGTGAAGGAGACAAAACTGACTTCATCCTCAGCCCACGCGCCTATGCAAGAAT
GGCACATCCAAACATGGCCGTAGAACTGATTGCGTACGGTGTTGTCGATGTAGAA
TTCCGGAGGATACCTTGCCGTTACTCCGGTTATAAACTCATGTTCAAGGTCCATGA
GCATAGCAGGTATCCTGATTACTTGGCTATAATTCTCTTGTACCAAGCTGGCCAA
AATGAAATTTTAGCTGTGGAGTTATGGCAGGTATGTTTCGATTTTCTTCTTCTTTC
CAGTTTCTTGATGTAACCCCATTTCACACACTATATTACATAGGAACGACTAGCAT
GCGCAAAAATTGATGTGGAGTCTCTGATTTGTTTCTCAATTAATGTGCAGGAGGA
TTGCAAGGAATGGAGAGGCATGAGAAGAGCCTATGGGGCAGTGTGGGATATGCC
TAACCCACCTAAGGGTGCCATCAGCTTGAGGTTCCAAGTAAGTGGCAGTGCAGGC
GTCACATATTGGGCCCAAGCACCAAATGTTATACCGAGTGATTGGAAGGCTGGGA
TTGCTTATGACTCTACCGTTCAGCTTTCTTAAATATATTGAAGAAATAAGTTATTG
GTTTGTGCACTGGTAGGGCATCCAGGAACCTCCCAAGTAATTGTTTCTTGTTAGCT
TGCTTCTGTCTTTAGTTATTGATGTATTTTGTAATCCAGCAAGTGCTCTTTGCTGTG
AAGTGTGAGCAATAAAAAATTGGGGTTCTGTACTTTGTATTAGTAAGAATATGAA
TATGAATATAATTCC






