IDENTIFICATION

Species: Trifolium pratense

Locus: Tp57577_TGAC_v2_mRNA12957

Gene Model: Tp57577_TGAC_v2_mRNA12957
Description: TprEXPA-04

Family: Alpha Expansin

3D structure:
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SEQUENCES

Peptide

>TprEXPA-04

MTFPLGALVTSSLLFLVAFSLPNVHSINSSWKHAAHNIIGPSNPISTPKHHRRSFLAGP
WKKAQATFYEGGSGTFVDDVGGACGYEDVVKDGYGLDTVALSTVLFNKGLACGA
CYEIKCMDSPQGCKPGQPSLLVTATDLCPPNYALPSDNGGWCNPPREHFDLAKPAYE
KIADCKAGIVSVQYRRVPCKRQGGIRFTITGNPYFNLIKVSNVGGSGDVVGVQVKGE
GQLKWTDLKRNWGQRWETNAMLSGETLTFRVTTSDGRCTTSEAVAPKGWQFGQTF
VGKNLA*

CDS (coding sequence)
>TprEXPA-04

ATGACATTCCCTTTAGGAGCCCTTGTGACCTCATCATTGCTCTTTCTTGTTGCTTTT
TCACTTCCTAATGTGCATTCAATCAACTCCTCATGGAAACATGCAGCTCATAATAT
TATCGGACCTAGCAATCCGATTAGTACCCCAAAACATCATCGGAGATCGTTTTTA
GCTGGTCCATGGAAGAAAGCACAAGCCACTTTCTACGAGGGAGGCTCAGGAACA
TTTGTTGATGATGTAGGTGGAGCTTGTGGATACGAGGATGTGGTTAAAGATGGTT
ATGGTTTAGACACAGTAGCATTGAGTACAGTTTTGTTCAACAAAGGTCTAGCATG
TGGTGCATGTTATGAAATAAAATGTATGGACTCTCCTCAAGGGTGTAAGCCAGGG
CAACCCTCTCTTTTAGTGACGGCAACTGACCTCTGTCCTCCCAATTATGCCCTACC
AAGTGACAATGGAGGATGGTGCAACCCACCACGTGAACACTTTGATTTAGCCAA
ACCAGCTTATGAAAAAATTGCTGACTGCAAAGCTGGAATTGTGTCAGTCCAATAT
CGCAGGGTACCATGCAAGAGGCAGGGAGGTATTCGATTCACAATCACAGGGAAT
CCTTACTTCAACTTAATAAAAGTGTCTAATGTTGGAGGATCAGGTGATGTGGTAG
GAGTGCAAGTGAAGGGTGAAGGCCAACTGAAATGGACAGATTTGAAGAGAAATT
GGGGTCAGAGATGGGAGACTAATGCAATGTTGTCTGGAGAGACATTGACCTTCA
GAGTGACCACAAGTGATGGAAGGTGCACCACCTCTGAGGCTGTTGCCCCCAAGG
GTTGGCAGTTTGGTCAGACATTTGTAGGCAAAAACTTGGCATAA

Nucleotide
>TprEXPA-04

TTAAACAAAAAAGTAAAATCTTGCACCATAAAAACTCATCAACACCAATAAGAT
AGGAGAAAATCTCGAAAAGAACAAAAGAAACACTAAAACACAAAATATTTTGAA
ATCTTTTATCATGACATTCCCTTTAGGAGCCCTTGTGACCTCATCATTGCTCTTTCT



TGTTGCTTTTTCACTTCCTAATGTGCATTCAATCAACTCCTCATGGAAACATGCAG
CTCATAATATTATCGGACCTAGCAATCCGATTAGTACCCCAAAACATCATCGGAG
ATCGTTTTTAGCTGGTCCATGGAAGAAAGCACAAGCCACTTTCTACGAGGGAGGC
TCAGGAACATTTGGTATGAACATTTGCTAATGTTGCTGATCAATGTGCATTACTCA
ATTAATCCATTATTATGTAGTAAAATAAAATAACATTGGCCACCAAATCAGTCAC
AAAATTTAGTAACAAAATTAGAGACAAATATTTCACATTTTCCGTCCATAATTTTT
TACGCCAATGAAACTAATTTTTAGTATGCATGTGTACCATATACATGTCTCTCTTC
CATCCCTTATAGCATATATACTCAATCCAGAGATAAATCTTTTAAGGTCGAAGAA
CATTAATATCTCAACTATTAGATTAGTTCAATAAACTCAAGTTTGGGAAAAAAGA
TCTTAAAGATTATTAGTTAAATCATTTTATTCATATTTTTTTATATACAAATTATCG
GTATCTCCATACACAATATTGAGTTGTGCAAAACTGAAATCGGTGTCAAACAATG
CATTTATCATGCTCAAACTTGAACTAGAGATTCTTGAATAAGTTAGAAGAAACTA
GTATCTTGCCATATACACAACCTTATGCATACATAATTGGTTTGATTAATTTGTTT
ACAAAGAATAGATTATAAGTTGATGATGTAGGTGGAGCTTGTGGATACGAGGAT
GTGGTTAAAGATGGTTATGGTTTAGACACAGTAGCATTGAGTACAGTTTTGTTCA
ACAAAGGTCTAGCATGTGGTGCATGTTATGAAATAAAATGTATGGACTCTCCTCA
AGGGTGTAAGCCAGGGCAACCCTCTCTTTTAGTGACGGCAACTGACCTCTGTCCT
CCCAATTATGCCCTACCAAGTGACAATGGAGGATGGTGCAACCCACCACGTGAAC
ACTTTGATTTAGCCAAACCAGCTTATGAAAAAATTGCTGACTGCAAAGCTGGAAT
TGTGTCAGTCCAATATCGCAGGTCACATACATAAATCTTCATATATATCTTAATTT
ATTTTTATTACGAAACGGCCTTAATTTCATATGTTCTTATGTGTGTGTGTGTGTATT
ATGCAGGGTACCATGCAAGAGGCAGGGAGGTATTCGATTCACAATCACAGGGAA
TCCTTACTTCAACTTAATAAAAGTGTCTAATGTTGGAGGATCAGGTGATGTGGTA
GGAGTGCAAGTGAAGGGTGAAGGCCAACTGAAATGGACAGATTTGAAGAGAAAT
TGGGGTCAGAGATGGGAGACTAATGCAATGTTGTCTGGAGAGACATTGACCTTCA
GAGTGACCACAAGTGATGGAAGGTGCACCACCTCTGAGGCTGTTGCCCCCAAGG
GTTGGCAGTTTGGTCAGACATTTGTAGGCAAAAACTTGGCATAAATTAATTTAAC
CACTCATCATTTAGTTATTATTATCATTTAGTTTGGCTTATGTAGTCATGGTTTGAG
TCTTACAAGGGAGATGCATGACAACTATTGAAGAGCATTTCCATCGATAAGATAG
GTTTGGGTTAGCAAAAATATATTTAAGAGTAAAGTTAATCACACATTATATTTGT
CAGCACGCAACATGTAGAATATTATGTATGAACATGTTTCTAACTTTAATTAGAT
CAATCAATGTAATAATGAGAGCAAAATGGAGCTCACATGAGTCACATTCTTCTTT
TTCCTCTTGTGGGTTTCTTATTGTTTATTACTGGTTTTTTTTTTTAATTATAAAAAA
ACATATCAGAAGAACTTTGTTATAGCTATGCTATGCCAGTAAATTATTTAACAAA
AT






